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1 GATCCTCCTTCCGGTTTCATGGCAGCCCAGGGTCCAGCGGCATCeAGGATGCTGGTGGGTAGCTGCACAGCCCAGGCCGCGGGAGGTTGGCTGCTCTCAC 

101 CTAACAGGCCTATGTGGCCCTGACCCCTACCTAGGAAGCTGGGGACAATGGCCAAGGCGCCTCCGCTCTCTGTGCCTGTCTGTCCAGGTGCAGCATAGAC 

2 01 ACAGCACCCCTGGGGGCAAGAGCACCCAGCCAGGGCTGGCCCCATGGGTGGGCAGGGCAGTAAATGAATGAGGGACAGGTTGGGAGGTGGCCAGCCGCCT 

301 CCAGCCCATGGAGGGCACGGGGCAGGAGAGCTGGGCTGAGCCAGCAGGAGCCCAGGGAGCCTGGTCTCTGCCTTCCTATCCTGGAGGAAGGTGAGGCTGA 

401 ACCTCCTTCCCTCCCTCCCTCCCTCCCCGCCGCCAGTGCACGCAGGGCTGGCTGGGCTCCAGCTGGCCTCCGCATCAATATTTCATCGGCGTCAATAGGA 

le.5'UTR-19 
rsl800714 ■ (rsl8G0373) 

A Exon 1 C 



501 GGCATCGGGGACAGCCGCTGCGGCAGCACTCGAGCCAGCTCAAGCCCGCAGCTCGCAGGGAGATCCAGGTCCGTCCTGCCTGCAGCAGCACAACCCTGCA 

le.CDS+9 - • le.CDS+37 

T A Exon_l 

601 CACCCACCATGGATGTCTTC 
start- codon 

Exon_l 



701 GAAGACCAAGGAGGGGGTGATGTATGTGGGTAAGTGGGGCATGGCAGGGTGGGACAGTGTGGTGGCCAAAGGGTGAGTGCCCAGTTACCTTCGCCAGACC 
801 TTACTCCCCAGCCCCAGGGAGGCATTTTGGGAGGGGGCGAGGCCCTGGCTATCAAGGTGGGGTCTCCAGACCCTGGAGCACCCACAATGCCCTGTGCACA 

li.D+186 li.D+258 
G A 
901 CCTATGTGTGTTTGTGTTTGGCCTCCTCGGGGCCTCTGGGTGTCAGAGACCGCAGACAGGGCTGGCTACCTGTCTGTGCACGCACACACACATTCCCAAG 
1001 C ATACCAGCCTCCCCTGAGCCTGGAGCCCCTGAAGCCATGAGCAGCCTGTGCTC AGGTGGCCCCCACCCTCTCC AC ACGGGAGCGGCTACAGCCAGGTCA 
1101 CGGATCCCCTGCCTCCCCAGAGAGAAGGGGCAGGCTGGGGGATGAAACCTAGGCTCAGTGTTCCCTCCCCCGCATCCTCTCCTGGCACTCTCCAGAGGAG 

12 01 GAAGGGGAGGTCAAGCCAATGACTCAGCTCTGGCCCATCCTGTCCTGTTGCTGCTTCTGAGGCCCGGCCACACCCGGGCAGGGGCTGGACCCTGGGTCTA 

13 01 GCCAGTGTCCCTACCTCAGGCGTG^CTCTCTCTTGTCCCCCACATTCTGTCCTGTCCCCTTCCCATCCATCCACTTCTTCCAGACACAGCAGGAAGAGGCC 

14 01 CTCTGAAGGGGCCGCCGGCCCCCAGACACCATCCTTACCCCCCCACCGACCCCACAGTTTGTCCAGCTGTTCTGTTGTGTTTGTCCTGACCGCCCCCAAC 

Exon 2 



15 01 ACCTCGAGGGAGGTCTGGGCTGACAGCTCCATTTCCTCCCCAGGAGCCAAGACCAAGGAGAATGTTGTACAGAGCGTGACCTCAGGTGAGAAGCCCCAGG 
1601 GCC AGGGGACAC ATGGGGGATAGGACCCCTGGGGCTCCTGCATCCTAGTGCTGGGGCTC AAACCTAGAGTCCTGCCTTACCCCC AACTGGGGTCCC AAGC 

21.A-189 
(rs760112) 
G 

17 01 CCTACAGACCCCTGCAGACCATAAGGCTAAACTAGGGTGGGCGTCTCCTTACCCCCACCAGCATCAGAGGTGCCCTGGAGTCAGAGGGAGCAGGGGAGGG 
1801 TCCCAGGAGGGCGAGGGCTCTGAGCTCCTGGGAAGGGGCTGCGAGCCTGACTCCAGCAGGCCTGCCTTGGGGCTGGGGCTGGGGTGGAGGGCAGCCAGTG 

3e.CDS+195 

(rs760113) 3e.CDS+202 
• Exon_3 C A 

1901 TCCTCCCATAGTGGCCGAGAAGACCAAGGAGCAGGCCAACGCGGTGAGCGAGGCTGTGGTGAGCAGCGTCAACACTGTGGCCACCAAGACCGTGGAGGAG 

.Exon_3 



2001 GCGGAGAACATCGCGGTCACCTCCGGGGTGGTGCGCAAGGTGAGCCCCGGCCCTCAGACCTGCCCAGTCCTCTCCTGGGCCCAGAAAGGCTGCTGGGCGG 

2101 AGGCGGCATCACTCCACTCCAC ACCCCAGGAAACAACACGGGGGGCTGCGGCTGGCTTC AGTTTC AGTACCCACTGAGCGCCGGCATGGGGTGGGGTCCA 

22 01 TGCTTGCTGTTCGACCTGC ATTCGGGTCTGGAATC ACCAC AACCACCCCTTCGGGGGACTTGGGAGCCC ATCTC ATAGAC AAGGAAAGTGAGGCTCAAAA 

2301 CCACATCTTCCGGACGGCTCTCAGCACTTAGGAGACACCCCATTTTATAAGTGAAAACAGGATCCCACACGGTGACAGGCAGCCTCCCGGGCAGTGGTCA 

2401 CCAGGCCGGGGGCTGAGTAGCACCAGCCCCGCCCCCAGGGCCTAGCCTCCCTCCCTGGGCTGGGCGGGGCAGCTGCCTCCTGCTGGGAGCCTCAGGGAAG 

3i .D+495 
G 

2501 TAGGGTCCCCTAGTGGTAAGAAAGCAGTGCTGGTTCTGACCCTACCCTCTGCAGCTGCCTTTGTGTGTGTGTGCACGTGTGTTGAGTGAGCATGTGGGTG 

2601 CATTTGTGAGAATGTGTGGGTGTACATGCGTGTGAATGTACACATGCGTGTGCGGCCCAATAGCAGACAGCACAGGAGCAGTGGGGCGCACCCCAGGGAC 

2701 GGGTGTTGGCTGGGTG AGC TGTCCC AGC ACCTGTGACACAGCAAGCTCTGCTTTACGCATTGTACGCTTATTAGTTC ATTTAATAGAC AC AAAATCCATG 

2801 AGAeGGTGTGGAAACTAAGGCCCAGAGAGATTAATGTGCCC AAGGTCCC ATGGCTAGTTCATGTGAGCTTGGAATTCCCCTGAGCAGCCTGTACTCTGAG 

2901 AGACCCTGTGGCAGTGTAAGTGGTGGCCTGGGCTAGGATTCCTACCTGGGGGTGGGGCGGGGGAGC AGTGTCCAGCTCTCCTACCTGCTCC AGGCCTCCT 

3 001 AGGTGGTGGAGTCTGAGGCTCTGAGCACTGAGAATCCCTGCGTTAGGAGTGGGTGGGTGGAAGGGTGGGGGCTGCCCTACTCCTCTTGGCTCTGGGGCGA 
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3i.D+1112 3i.D+ll39 3i.D+1150 

G C C 

3101 TGCCCAGGTGTCTGCTTCCAGGGCCAGCACAGGGTCTCCATGTCCTTGGAACTGGCAGCCGCTCCCTCTCCTAGTTCTCCTTTCTCGTTGTATGACCTTG 

31.D+1245 
A 

3201 AGAAGC AAAGGAACCTCTCTGGGCCTCCGTGTTCTCATCTGCAAGATGGGGGTGAGAGTGTCGGeCTCCCTGGGCTGTGTGATGAGGCAGGGCC ATGACC 

3i.A-1143 
C 

3301 TCC ATGAAGC AATTCTCCTGGTCTATGTGAGCACCCAGCAGAGGAAGGTGACC ATCATCATCATCATCATCATGTGTCCCAGGCAGAACACATAGAGCCC 
3401 CAGGGGGCTCCTCCCTCCTCACCCCC AGCAAAAGAGGCCCTGGGGTGAGGGTGCCCGGGCATTCCTTGTGAATCCCGGAGC AGGGCTAGTGAGCCCTTGG 
3501 AGCCACCTCGAGGGAGACTC ATTTCCTGGTGACACCCCAAAACC AGTCACGACTCATCTCCC AGTGAACTGTGAAAGGCCTCAGCAGGGACTATCTGACC 
3601 ACTC ATACCCCTGGCCTC ATCATC AGCCTTAGGGCAGCAGGACTCAGCAGGTGGCCACCTGCCCTGCCCCTGGATAGCCTGGCCGACTCCCGCC AGC ACA 

3i.A-736 
A 

37 01 GCACTGCCCTTTTATGCCCCACTCCGCCAAGGGGCAGGATGGCCCTGGGGCAACACAGAGGTGACAGTATCCCCGCCTTCCCCCCCGTCCCCCGCCAGAG 
3801 GCAGGTGCTGAGGCCAGAGTGCAGGGCAATCACCAGTGTGGTCCTACACACCCAGCTGTCATGATATCTCACGCAAGTGTCTGGCCGGCATGGAGTGCAG 

3 901 GAGATAGAAGATGGGAAGTGAG AGAGGACTGTGTAACCTCTGCTGGCCCTGACC AGCCTGAGCCCAGAGCCTGTCCAGG AGGC AAAGAG AGGGAGCC ATG 
4001 CTCCTGTGGACTGAAGTGGGCCTGAAGCAAGCCTGATCTGATGCCAACACACCCCACCACTTTGAGCTCGAAGGCCCTGAGCTGCATGCC AAGCCTCCCT 

31.A-359 
+G 

4101 GGCCTCAGAGTCCCTATGTGAACCCCAATCAGTCTTCCTTGTAGGGCTACTGAGGTGGGGTCAGACCTGGGGCTTCAGGGGCCTCTGCCC ACTCTAACCC 

3i.A-239 
A 

4201 CCACTCCACCCTACCCCACCCAGGTTCGTCATCAGTGAAGCCCAACTAGGGGCTTCCCAGAGACTGGGGACCAGCTTGAGGGGTGAAGCTGGGCTCCAGG 

3i.A-204 
T 

4301 GTACTTGGTGCCCCTGGAAGGCCTCGGCATC ATCAGAGCCCCGGGTATTGTCTGAATTGCACGCCCCCAATACCTCCAGCGCCTCCAAGTACAAC AAGGC 
4401 CACGAGGGGCCTCTGCTCCTCCTTGAGGCCAGGGTAGACAAGGCCCTGGTTGCAGGGCAGCTAGGGGTCTCTGCATTCTCCACATGGTCTCATGCCCCCT 

4e.CDS+329 
Exon_4 A 

4501 TTTGTCCCCTAC AGGAGGACTTGAGGCCATCTGCCCCCC AACAGGAGGGTGTGGCATCCAAAGAGAAAGAGGAAGTGGC AGAGGAGGTAGGAGCTGGGCT 

41.D+41 
G 

4601 CCTGGGGTGCACCATGGGGGGTTCCTTGGTAGGGACCCCATCCCCC ACAGACGCACTGCTTCCCTCCTGGGCTCCCAGGGCCCAGAGGGGCCTCCTG ACC 

41 .D+141 

G 

47 01 TTCCACAGCCCCTACAGGGACTGTGTACAGGGCTAACCCTGAACCTGAGTGGGAGGTCCCCCCACGGATGACCCCTCAGGCATGGGGCACAGAAGAGAAC 

4i.A-63 • Exon_5 

C ' —r . — - 

4 801 TTTTCTCAGCCCACTC AGGGTGGCCCATTAAGGCTGGGGCCTGGAGCTGGGTGTGCAGGTCATTCTCTCTCCC AGGCCCAGAGTGGGGGAGACTAGAGGG 

stop codon 

5e.3'UTR+80 5e.3'UTR+99 
Exon_5 A G 

4901 CTACAGGCCAGCGTGGATGACC TGAAGAGC GCTCCTCTGCCTTGGACACCATCCCCTCCTAGCACAAGGAGTGCCCGCC TTGAGTGACATGC GGCTGCCC 

5e.3'UTR+123 

(rsl0232) 5e-3 'UTR+129 

T A Exon_5 

5001 . ACGCTCCTGCCCTCGTCTCCCTGGCCACCCTTGGCCTGTCCACCTGTGCTGCTGCACCAACCTCACTGCCCTCCCTCGGCCCCACCCACCCTCTGGTCCT 

rsl802015 5e.3*UTR+240 

A Exon_5 A ds+31 
_. _ C 

5101 TCTGACCCCACTTATGCTGCTGTGAATTTTTTT^ 

5201 AGGAGGGGTCCCCAGGTCCTCCCAGGAACAGGAACGGGTTCAGCCTGTTGATAGGACCAGGTATCCTATAGGGACACACACAGGGCATTCATGGGACCTG 

5301 CGTGAGCCTTCAGG AACACCCCCAACCCACCC ATTGCCTTTAACATGG AGGAGGC AGCACTGCCTTCGGCTCCCC AAGAC hi TCGAC AGGAC TCACAGTC 

5401 CCATCCACGGGGATAGCTTAGCTCAGCCTCAAGGTAGCCCCCGCCTGCCTGCTCTGAGTCCCTGAGGAACCCACTGTCAGCAGGAGGTGAAGATAGGCTC 

ds+348 
C 

5501 CTGGGTCTTCCCTCCATCTGAGTTCTGGGCTCCAGTGTCGCAAGAGGAACAGGGCCA 

5601 GAAGTCTAAACCTAGTGAGGATGAAGGGCATCCCACAGGAGAGACAGAAGGTGGACCCTGCGGCGC 
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1 CAGCACTTGGGAAGGCCAAGACAGGCGGGTCACNCGAGGGGGGGAGTTGGAGCCCAGCCTGATCAACATGGAGAAACCCGTCTCTACTAAAAACACAAAA 

101 ATTAGCTGGGTGTGGTGGCGCATGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGATTTGCTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCGCTGAGCCA 

2 01 AGATCATGCCATTGCACTGCAGCCTGGGTGACAAGAGCAAAACTTCGCC 

3 01 GGACAAAAGATATTATTTTTCTGAACATTACCAATTAGGAAATAAACGCCAATCTGTCACCACTGGGCTTCCTTTTTAAGTTTTTTTCTTTCAATCATTA 

4 01 GGAACTCCTGACTCAGCTCTATGGTGAACTCTATTCTATCTGGGCTAATGGAAGGAACTTACAGCACAGATAAACACTAATATTTGGCTTCCAGTATATC 
501 AGAATACTTATATTTGAATATGTGTCTAGTTTTCCTATCTAAGGCAAAGAATGACTTCAGCACATTACTTTTTCTGCTTCTAAAAAAGTTGTAGGCCGGG 
601 CATGGAGGCTCACGCCTATAATCCCAGCGCTTTGGGAAGCTGAGGTAGGGGGGATGATGAGGTGAAGAGATCGAGACCATCCTGGCCAGCATGGTGAAAT 
701 CCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCGTGCGCCAGTAGTCCCAGCTACTCTGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACATGAATCCG 
8 01 GGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGTGACAGAGCGAGACTCCATCAAAAAAAAAuAAAAGAAAGAAAAGAAAAAA 
901 AAGTTGTCTAGGTGGTTTACACCTTATACTTGTTTGAGTGAGAGTGGGAAAGATTACACCCTAGACCTTCACATTTCCTACTTTTTCTCATCATTCTGGG 

1001 GTCTGCCTGAATGTCACTTCCTCAAAGAGGCCTTTCCTGACCACCTGTTCCTTCATATCACTTACTCACTTGATTATTATCTGTTTTTCCCACACAGCTA 

1101 G AAGGTAATCTCCATCAAGAC AGAAACTTTTGTCTTTTTTGTCCACTGCTGTATTCCC AGC ACCTTTATAATACCTGGTATCTGTAAGGC ATTCAAC AAA 

1201 TATTTGTCAAGTCATAAATGAGATGAGC AAATCACAGGTTTTGGAATAAGACAGTCCTGGGTTC AAATTAC AACTCCACTCTTTTTGTCC AATTGTTGGC 

13 01 AAGTTACTCAACCTCTCTCTGCCACAGCTTCCTCATCTCTGGTAGGTGAGGAAATATCCATTACAGAGGGTGGTCATGATGACTAATGAAGGAGCCATGT 

1401 AC AATGC CAG AC AC AGAGTAG ACTCTC AAAATTG TT AC TTTTC TTT C C ATC C ACC TC CTCTTTATTG AGATG AT AGTTATGAG ACTAT ATT AAT ATTAAT 

1501 CTTTCTTATCCAGGACATCTACTCCAACCAGAGGGAAATTTATCATGAAGCTAATGAAGTTTAAACTTCAGGGCTGCTCACTTGCACAGGCTCCAAACTG 

1601 GGAGTTGTAGAGGGAAAGCCAGTTGTTGTCTGGAAGCATTTTTTTTTTTTTTGAGACATAGAGTCTCATTTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGTG 

1701 ATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCAGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTCAGTAGCTGGGATTACAGACGCATGCCACCACGCCTGGC 

1801 TAATTTTTGTATTTTTAGTAGACACGGGGTTTCACCATTTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGATCTCGTTATCCGCCCGGCTTGGCCTCCCAAAGTG 

1901 CTGGGATTACAGGCATGAGCCACCACGCCCGGCCATCTGGAAGCATTTTTATGTAAGCATTTCTAATAAGTAGCCTAAAGAGATCTCAGGAAAAAAAAGG 

2001 GTACTAATCTCCAAGTCTCGAGTATTTGTTGTGATGTATTTTCTCTCTATAGTAATCTTCTGATTGCTAATTTTGTATTTATAATTTGTATTTTATGTCT 

2101 CAAAGAGGTCCCCCAAATTGTATATGTTTCAAGCCCTCCAAGTCTGAATCTACCCCAGCCCATTTATAGATTCCATTAATGGAGCATAAATGTATTCAGA 

22 01 AAGGCTGCATTAACACTCTCAGAGGAGCTGCTTCAAGGTGATTGACTACTCTGCATTGGGACTGGTAATTTAAAGGTTCTTAAAACCATGC ACTTGCAAA 

'2301 CACCACTAGGAGGCTTGCCATAATTTTTACCTGTTTTCATCCAAAGGTTTGCCTTTAGGTGAAACCGCACTGTTAAAAAGATCGTGGGTACGTCTTCGAT 

us-945 
G 

2 401 AAAGCATCAACTTGATTAAGGAACCCTCCTACTGAATTCCCATTTAAAGCAATACTTGGACTAAGGACACCGTTTTTGGCTGCAGTCTTGATCGTCTGTC 

2501 AATCAGAAACCTAAAAGTACTTAAGCTGGCAAGTCACCATCCCTAATAGCATTCTTCCTTAAAGACTCCCATAAGGTATTATGGAAAGTTAGATTCATAA 

2 601 CAACTATTAAGTTGTTCGTGGGTGCAAAGCCCCATAAAGCCACTGGGGAGAAAATTCTTTGTTTAAAAAGTAACCACTGAAGCCGACTGACATTAGTAGT 

27 01 ATTCCTAGTACGGAGTACTAACAAGAGTAGTAGTTTCTACTCTGGATTTGAAGCCTTGTTTTGCTGCGGCGCCCGTCCC ATCCGC ACCTTCCTCTTAAGA 

2 801 GAGCTGCTAACTTCCCCAAGGATGGAAACGTCCCCCTGGGTCCTGGCCTCTCTATCGCTGACCCCTGCGTCTGAATTTCCCCCACGCCGCACTCGAGCCT 
2901 TGTCTCCAGCGCATCTGTGCCTTCGCGGTCCACGTCCCCACCGCGCTCTAGAGGGAGCCCGCGGGCCGCGCGCCGGCCGCGGATTCATTTTACGTGAGGC 

3 001 CGCCGCGACCACGAACCTTGTTCC AACACCTGCAGGGTCCGGCACGCTAGTCAGTGGGGGTGCCTCAGAAAACATAGCCCCGTGTGCCCTCACTGGATTT 
3101 ATGAGCGGCCCCTCGCCCCCTCACAGTCAGACACACGTCGCCACCCTCACAAGTGCGGCCGGTGGGATCTAGCTGGGACCCTCCCCGCCTGGGAAAGTCT 

us-122 
C 

3201 GGGTGCTGGCTCCTAAAGCGCCCCGGCCAAACCCCTGTCCCTCCAGTCCGCCTGCTCAGGCCTCGGCTGTCCGCGGTCTTCACCGTCCTCGCCTGCGTCC 

33 01 TGGCCCCATCCGGCTCCAGGCAAAACCCGGAGCAGCTACCTCTCCGCAGCTCCCGGGAGACCGCGCGGCGCCGCGGCTAGAGCATGCGCAGTGCGCAGGG 

le.5'UTR-51 

T exon 1 

34 01 CCGGCTCGAAGCGCAAGCAGGAAGCGTTTGCGGTGATCCCGGCGACTGCGCTGGCTAATGCGGTACCGGCTAGCGTGGCTTCTGCACCCCGCACTGCCC A 

start codon 

exon 1 

3 501 GCACCTTCCGCTCAGTCCTCGGCGCCCGCCTGCCGCCTCCGGAGCGCCTGTGTGGGTAAGCGGAATGGAGCGCCCGGGCCCTCGGGCCCCGTGGGTCACA 

3 601 GCGGTTTGGCGCTCGGGTTGCAAAGTGGTGATTCAGCACTTAAAGCCGCCACCGCTGCCCCTCACGCCGCCCGTCCCGCCGGCCTGGGGCCCGTACTGCC 

37 01 GGGCTGAGGCCGCCCCAGGGCCCGGAAGAGCGGCTCGCCAGGCGGGAGCCAGAGGCCTGGTCCAGAGTCGGGGACGTCCCTTGGGCTGGTGAGGGGCCGG 

3801 GGCCGCTACCCGGGGCCACGGGGCGTGTGCCACTAGTGCGGGGGGCGCAGGGGCGGACAGAGTCACCCGGCCTGCACCTGGGAGCCGCGCCGCGTCACTC 

3 901 TCCCGGAGTCCGCCTGTGAGGGGGCCGGGAACCTGAGGCGGACTCGAGCCGTGGGGTAAAGGAATCCGGCGACTTCGGGGGGACCGCTTCTCACCTTGCC 
4001 CTCAGCCCTGCCCTTTTCTCCGGGCACTGAGTTTCCAGGACCGTGTGGAATGCCCGCGCTGGGAAAAAAGTTTGCCTGCCTCCCGCCTTGGAAGACGAGT 
4101 GTGGGGTTTCCTATCGGGGG AC ATTTAGGAGCCAAAAGATACCTCGGGATCCTCTACAGCAGCTCCCTTGTTTTACGTCGG AG AC AACCGG AG CTCCG AG 
4201 AGATGGCTTGATTTCCCAGCAACTGCCGAGATTGTGGCAAAACCAGGATTAGGACACAGGTTTTTTGCCATCCGGCGGCGTGCCCTCTCCACTGCACCGT 
43 01 TGATCTGCGTACGCTAGGCGTTTTCAGGCTTGTAGTGAACGCTGAATACTTTTTACTACGAATGGAAGAAGATAGGCAGTATTATCTTGCCCTCCCTAGA 

4 401 AACGTTATTTGAACCCCTGCTGGTTTTAATCAGTAATAGCCAGCACCTACTAAGTGCAGGGCACTGTGCTGGACCCTCTATGTAAAGTATGTGTCTGCCT 
4501 TCCAAGGAACTTTGACTTGATTGGAGCGGATTGGGATGCCACGGGAATTGAGATAGCTACAAGGGTGTGTTGATGAGGGTCAGAAGATGGGTAGTATGGG 
4 601 TAGTGTGTGGGGCCAGAGATGGGGGGGTAGGCTGGCTTTGGAAGGAATGGC AGAAAGGTTGGAGTGAGGGCTGGCGTGGGCGTAATCCAGCCTAGATATG 
4701 CGGGCAGTTTGTGTTGGGGGAGCAGTGAGCCGATTAGTCTGGTTGAAGCTTTATAGAATTTCCTTGGGGTAATTAGAAGGAC AC AAGTCCTGTATTATAA 
4801 CAGTAGGGTAATGCTGGCCTGGGTCTTGAATTTTAGTTGGGATTTTCCCAATGCGTAGTAGGTAGGGAGCCATTAAAGTTTTTGAGCTGGAAAGTTATCT 
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4901 GATGGAACTGGGGGTTTAGGAAAGTAGTTTGGTGGCTGTGTGCAGGATGTCAGGAAGTGGAGAGAGTCCTAAGGCAGAGAAACCTGTTGGGACTTAGTCT 

5001 TTACTGCCTGTATTAGGATGGTAGCAGTGGGGCACTAAGATAAGCTAATACAAATGAAGACTCTATGGAACTTGTTCTCCTCTGTTTTCCACTAGATCAC 

.5101 AAAATCTCCTATAATGTGCAAAAGACCCCTGAACTTAGAGAATCAGGTGGTAAGCACAGGCAGGATGCCTCCTTTTGTCCTCTTTTGTGTCAGTCTGCTT 

5201 TTGTTCTAAATTCATTACTGATAGGCTAGGCTTAGCTGTCTCCATACTGTCTCCAGCATATAGCATTTGTGATTTTTAAAGAAAGCACCAATTTTAAGTT 

53 01 TTGTATAACTAAGTGGTTTGTATGTTCTAGTTAAAATTACATTTTCTCTGTAGTTATAAAGTCCGGTCGACCATCCAGAGTTTTAAGATATGTTTTTCTC 

5401 AAAGATGG AAATTTG AG AGATTC AAAG C ATAATG AATG AG ATG AG C C AG C TAG AAAGCTC T AC C CTAAAATC AGTG AG TG AGGC TTTTG AG G AAAATAC A 

5 501 GGTCCAACCAAAGGGATTAGGGCATAGTTTTAGGAAGGAAAGCACTAACATCTGAAGCTACCACATATTCTCATCTTAAGGAATGCAATCAGCCCTACTG 

5 601 TACATAGTCGGAAGAATGTCTTAACAGAGATAGCCACACAGCTATTTGCTGGAAGAGCTGGGATTTAACCCATGTCTATCTGGCATCGGAGCCTGAGCTC 
5701 TTAACTGTTATGTATTTGCAAACACAAGTACTGCCTCTGCTGGTATTTGGGCATTCATTTTCTGGTCTAACCTCTTGAGACAGAGATGGTCTTAAAGCAT 
5801 TTATGTAAGATCAATCCATTT ACAGAGTAACCTCCTTGTTCTGTGTTCAGCTGTATTTTATAACTTGGG ACTGTGTGGAATTATCTGAACTACTGGGGCA 
5901 CCTGGAGATAATAGCCCATTCCCTGGCAACAACTTGAGCCACCTGGGCATCAGTCATCTCACTTTGCAGGCAGCCCTACTTTGCATTTCCCTGTTCCATA 
6001 GGCTTAGGAAACAGTGGTATGTCAGTTGGGACTATCAACATTCAAGCTTTTAAACTACTGTCAATCAGAAAAATGCCTTTTAATAGTGTAAAAGAACAGG 
6101 GTACCCCTGAAGTTTCTTTAACCTAATCCACACATTCTGCCTGTCTTGAAAGTTAGGGTTGAGGCCAGGTGGGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAACACT 
6201 TTGACAGGGCGAGGTCGGGGGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAAATT 

63 01 AGCCGGGCGTGGTGGTGGGCGCTTGTAATCCCAGCTACTCATGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGA 

64 01 ACCCAGGAGGCGGAGGTGCAGTGAGCTGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACTGAGCGAGACTGTGTCTTAAAAAAAAAGAAGTTAGGGTTG 

6 501 GGGACAGTCTCCCCAGGGTAGGGGAGAAAAAGTTCAGTATGTTTTCTTTTTTTTAAAGTTCGAGACAGGGTTTCACTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAG 
5 601 TGATGTGATCTCAGCTCACTGCAGCCTTCATCTCTTGGGTTCAAGTGATCCTCCCACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTGCAGGCTCATGCCACCAC 
67 01 CCCACAACTAATTTTTGTATTTTTGGTAGAGATGGGGTTTTGTCATGTTGCCCAGGGTGGTCTCAAACTCCTGGGCTGAAGCAATCCCCCTGCCTCCCAA 
6801 AGTGCTGGGGTTACAGGCATGAGCCACTGTGCCAGGCCCAGTATATGTTTCATAAACACTGGTTTCCTTTCTGTTTTTCTGTTGGTATTTTATATCTCCT 
69 01 AAACATGTAGCCAGAGGATCAGGCTACCTTTTAGCCAGGATGACAAGGCTAGAGCACTTTCCCTCC ACAGGGGTAGATGCTCTATAGATATGTTAGGTTC 
7001 TGGAGCCTTCTCATTTGGCTTGTCTTCAGTCTGTTTTGACTGTTCTGTTAGTTTAGACATTATTTGAATGTCTACTCTGTAGTGATCACACACTGTGTCC 
7101 AGTACTATGTAAATGCAAAGATAACCATAAATCTTGTCCTC AAGGAGCTTTeAGTAATAAACAGTAAACTGCTTTACCTCTGACCTTTTACTAGACACCT 
7201' CCACTTTTATGTTTTGTTGTTTCTTTCAATTAATTTTGAAAAACAACTTAGTATTTTATCACCATACTGATTACTTTTTTAAAAAGTGGGACTCACAAAA 
73 01 TTATTTTATTCTTCTCAAAGAACTGTTTAGTTTCTTTTTGCCTATTAAAAGTGTAACTTTTTTTTTTTTTGAGACTGAGTCTTGTTCTGTTGCCCAGGCT 
7401 GGAGAGTGACACGATCTTGGCTCACTGCAACTTCCACCTCCCGGGTTCAAGTGATTCTTCTGCCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGGATTACAGGTGTGTGC 
7501 CACCAC ACAC AACTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGCTGGGATTTCACCATGATGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACTTCAGGTGATCTGCCCACCT 
7601 TGGCCTCCCAAAGTGCTCGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCGCTCGGAATAACTTTTTAAAGTAGGACTCACAATCTGCTTTCTGAAGGGAAGGCATCAC 

7 7 01 ACTCTGCCTGACACATAGTAGGTACTCAGTACATATTTACTGCATAACTTAATTGATTAATGGTCTTTTTTCAAAACAATTTTTTTCTGTAGAGTCCTTA 
7801 GTTTTGCTATGTTGTTATCATTTTTTCAGTTTAGCTTGAAAATGAGAGTTTTC AGTTTAGCTTGAAAATCTTTGAATCTTTTTCCCTCATTGCCTATTCC ■ 
7901 CAAGACCCAATCCTCCTGAGTCTTTCATCCTAAAGATTCCTAAAGTTTCTTGGAGTGATCTTGACCCTCATCACCATCCTAGTTCAGGCCATGATCATCT 
8001 TCGTAACATCTTACATCAGTGAGATTATCTCACCTGAACAGGTTTTAGAACTGACTTTTCCAGCCTTCTGTCTCCCTACTAGTTGATTCTTATCATCAC A 
8101 TCAGATTAATAAACCACTTTTCCCAAGCTGf TGTCTCGCCTAAATATCACCAGTGGTTCTGTGCTATTTCAAGATCAAGTTCAAACTTCTTGACCCAGCA 

82 01 TGTAAGCATTCTGTTGGCTGGCTTAGCCCAACTTTTCAGCCTAACTCTTCTCCAGTCAGACTTACCAATTTGCTGTCTCCTTTTACATGACCTATTCATT 

83 01 CCCAATTCCGAGATGCCCTTTCTGTCTTTTCTTTATATGACTAAATCCTTTATTCTTTTTAGGCCTTGTTATACAGGTCACACAATTACTCTTCCTTTTT 

84 01 CTCAACTTAATAATTTTTAAAAACATTGTGAAACATCTATTTGATGTTTATATATTGCCTCTTATTTTTTTACTCTCTTATTTAATATTGTACATGCC AG 
8501 AGTATATAGGACAAAGAAGAAAAAAACACCTGTGTACCATCTACTTTAGGAAACAAACATTTCC AGCAACTTTGAACCTGTCTGTGCTCACCTGTCCAAT 
8601 TATAACTCTGCTCCTCCCCTGTAAAGGTATTGTTATTATTATTATTATTATTTTTTTTTTTGAGAAAGAGTCTGCCGTTGTTGCCCAGGCTAGAGTACAG 
87 01 TGGCGCAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCATCTCCCAGCTTCAGGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCGCGTGCCACCAC 
8801 GCCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGACATGGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGCTGG 

8901 CCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGGGCCACCGTGCCCGGCTGTATTATTCTATATTTGGATAACAATTTCCTTAGTTTTCTTTATAGTTTTATCACAT 

9001 TTGAATACTTCTTAAGCAGTATATTGTTTAGTTTTATTGTTTATTTTAGTTTTATAGCTTTTGACCTTTATTGGAAACTTTTCTGAGTTACTTTTTTTCA 

9101 TTTAACTTTCATTTAACATCATTCATAAAGATGTATGAGTTCACTGCTGAATGGCAGTCATGCAAGTATGCCCTGGTATCATATTGATCATTGCAAAAAT 

92 01 TCTGTAAGATAGGCCTAATCTATATTCTGACAACTCCCAAATGTATTTCTCTAGCCAGAACCTCTCCCTCAAATTTCAGGTTTGAGTAATAAACTTCCTA 

93 01 GTCAACAATGTGAGTCACACTGGTCTACTTGCTTGACTTGCTCTTACCTCAGATGATTTGCATTGTTTTCCCTCTGCTGAGAACACCCTGCTGCTAGTAA 

94 01 GAATGGCGAGAGCTTTGCAGAGAACATAGGATTTGAACAAGAGTCTTTGAAGGAAATATTGAATTGGATGAACAAAGAAGGAGAGTTGAGAAAATATTTT 

95 01 ATTTTTTGGAGACAGGATCTCACTGTC ACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCAAAACTC ACTGCAGCCATGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCTCTC 
9 601 ACCTCAGCCTCCTGTAGCTAGGACTACAGACTTGTGCC ACCATGCCTGGCTAATTTTTAAAATTTTGTAGAGGCAGGATCTTGCTATGTTGTCCATACTG 
97 01 ATCTCTAACTCCTGGCTTCAAGCAATCTTCCTGCCTCTGCCTCCCAAAGTGCTGTGATTACAGGCATAAGCCACCACAACCAGAAGAGAAAATATTTTAG 
9801 ATAGAAGGAATGGTATTAGCAAAGGTTCAAAAGTAGGGAAATTCACAATATCAGCAAAGGAAAGTGAAATTTTGTCTTATTGGATATAGAGAACCTCAGA 
9901 TGCTTTTTGAGCAATTCAGTGACATATGAAAGCTGTATTTTTGGCTAATTAATCTGGCTGTTTTTTGTAAGCACTGTTTGAAACGCAGGCAGAGACTGAT 

10 0 01 GAGGGATAAAGAAGGTAGTACAAATGACAAGGAAAGAAGAGTGTCTGCAGAAGACATGTGCAAGAAGGATTCAGCAGAGTTTAGTTATTGATTGATGTAG 

10101 GGACGATGTGGGAGTCAGAGAAGCCTGAGGTCTTGAGCGTGAGTGACTTTGAGTCTAGAATAGGAGGGGCCACCAGGGTAGGGAAAACTCTTGTCGGGGA 

102 01 GACCCAGCTCTGGGAAGAAGTTCAGCTAGGTGAGATGTTTGTCCTGCCTGGCAGGTGGCAGGTTTTCCAAAGGCATACCAAGAGAACGAACCACTGCTTG 

10301 GGTACAGCAGTGGGCACAGTCTTGTAGGCACTTT.TGGGCTGGCTGTTACCCTCAGGTCCCGTAGGGTAGTGGACAGGACTGAGCGGTCCTTAAATACCCA 

10401 AGGGAATGAAATCTAGTTTGTAGATTGGTAGCTCAGGGACTAGTTC AATTGAAAGATCAGAACCAC ATTGATGAATACTGACCTACTACTGGGGTTTCTT 

10501 ATTTGTTTTGCTTAAGGATAGGAAATGGATCCAGAGCCTAGAACAAGTCTGACCTGTGCTGGGGTCTAAGTGGATTCAGCTGTAACGCTCTTGCTGCTGC 

10601 TG ACGATGTTAACC ATAAAAGATTTAGTAGCTAATATTTATTGAATGCTTATTGTATGTTATGCTTTTTTGGGTGGGGGGTAGTCATCCCCTCAAGC ATT 

107 01 • TATTCTTTGTTACAAAC AATCCAATTAAACTCTTTTAGTTATTTTGAAATGTGCAATTATTATTGATTATAGTCACCCTGTTGTGCTATCAAATCCTAGG 

10801 TCTTTTTTTTTTTCTTTGGTACCCATTAACCATCCCCACCTGCCCTCAACCACCCACTACCCTTCCCAGCCTCTAGTAACCATCCTTCTACTCTCTATCT 

10901 CCATGAATTCAATTGTTTTGATTTTTAGATCCCACAAATAAGTAAGAACATGTGATGTCTGTCATTCTGTGCCTGGCGTATTTC ACTTATCATCATAACC 

11001 TCCAGTTTATGCATTTTATTAGGAGCTTTGCCTATGTTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGATAGAGTCTGACT 

11101 CTGTCACTCCTAGGTGGAGTGCAGTGGCGTGATCAGGGCTCACTGCAGCCTTGACCTCTCTGGGCTCAGGTGATTCTCCTGCCATCTC AGTACTCCCCTG 

11201 TTTCCTGGGTAGCTGGGGCTAGTAGCTGGAACTTGGCACATACCACCATACCTGGCTAATTTTTTGGAGTTTTTTTTTTTTTTTGTAGAGACAGGATTTC 

11301 GTCATGTTGCCCAGACTGGTCTTAAACTCCTCGGTTCAAGCAGTCCACCTACCTTGGCCTCCCAAAGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACTGCAGCTG 

114 01 GCTACATATGTTGTCTTGTTTAATGGCCACGGTAATTATGTGGGAGAGTGGTGGTGGTAGTCTTTTTTTTTTTTCTTTCAGATAAGGATATTGAAGCTCA 

11501 AAGAGGTTAACTTGCTC AAGGATACACAGCTAGTAAGTGGCTTAGCGAGATATGAATTC AACTGGGCTCACTCAAGAACCTCAGGGGTTGGCCATTATAT 

11601 TGTCTTCTTCCTAGAGGTAGCACGATATCTTTAGTAGAGATGGGGACGTTAAAACAGGGAGATTTTTTAGAAAGAATATAC ATGGTAGTTGATGATATTG 
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117 01 AGTCTGAAGTGATTACTGGATAGCCAAGGGGAGATCTGCAGGAAGCATTTGAAATATGACTGGAACTTGGTAAGAAGGCCTGAGCTGATTTCCTAAATCT 

11801 GAAGATAGAGTTGAAGACACGGACATGGATGGAT ATAGGAAAAATAATCTATGTTTAGATGCGGTGGGGGAGGGGGCAGCCTTGACAATGCTCACATTTA 

11901 GGTATAAGAAGGAAACATAGTTGGAGAGGTTGGGAGTTAGAGAGGTGGAAGATGATATCGGAAGTGAAATAGTCTGAAGTTCTAGCCAAAGAGATTTTGG 
12001 " GGAGAATAGGGTCTTGAGAAAAGAACAAATACCATTTCTTTCTTTCTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTCGCTGTGTTGCCCAGGCTGGA 

12101 GTGCAGTGGTGCTCACTGCAACCTCTGTCTCCTGAGTTC AAGCAATTCTCATTCCTTAGCCTCCTGAGTAGCTGCAATTACAGGTGCCCACC ACCATGCC 

122 01 CAGCTAATTTTTTGTTTTTTTTTTTTTTTTTCTGAGACAGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGAGATCTTGACCCACTGCAGCCTC 

12301 CGCCTCCTGGGTTCAAGCAATTCTGTTTCATCCTCCTGAGTAGCTGGAATTACAGGCGCCCGCTACCACGCCGGCTAATTTTTTTATATTTTTAGTAGAG 

124 01 ATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTC AAACTCCTGACCTCAGGTGATCAACCCACCTCAGCCTCCCAJVAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCC 

12501 AGCACACCTGGCTACTGTTATTTCTTGATCTCTTAATTTTAGAAATTTTCTGTTGCTTTGTTATGCCCAGCTATTTTATTTTTTTAGAGATGGGGTCTTA 

12601 CTGTGTTGCAGAGGTTGGTCTTGAACTCCTGGCCTCAAGTGATCGTTCTGCTTAGCCTCCCAAGTAGCAAGGATTACAGGTATGAGCCATCACACCCAAC 

127 01 TGTTTACATATTTCTGATTCTTCCCACTTGATCTTATGGTCCTATGGAC ATTTAGTACAGTTTC AGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 

12801 TTTTTGAGACAGTCTCGCTTTATCGCCCAGGCTGGAATGCAGTGGCGCAGTCTCGGCTTACTGCAACCCCTGTCTCTCGTGTTCAAGCATTCTCCTGCCT 

12901 CAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCGTGTGCCACCATGCCCACTAATTTTTGTGTTTTTTTAGTAGAGAGACAGGGTTTCGTCATGTTGGCCAGGC 

13001 TGGTCTCCAACTCCTGACCTCAAGTGATCTGGCGGCCTCTGCCTCCTAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTAAGTTACCTTGCCCGGCCTAGTACAGTTTCT 

13101 TATATGATCAAATCTATTAGATGATCTATTGGTTCCATATTTTCTCCTTGGAGACTATCCTTCAGGACACTTTTTCCTTCTTGCTGTAGTTTGAACTAGT 

13201 TTTCTCCAGGCTTGCTACAGAATGGTTGCCTGGAATTTCCCTTTGCTTCTCTCCTCTAATGGATCTGTTTCCTGGTTCTCAAATTTTTT.TCTTTCTTGGC 

133 01 TTGCTCCTTCATTCAAGAGTAGTTGTATATTGGAACAAGCTTTCATGTAAAGACTACATGGGAGATAACTTTTTGTAGATCTTCTGGTGATTTCCAAACA 

13401 GAAAAGTATAGATCTGGGTCCTAGTGTGAATCTACACCTTTGTAGAATAAGACTACAAAAGTGAGAGAGATGACCTGAATGGCTTCCACTCCCTCCATCT 

13 501 AGCTCTAGAATTCTAGTATTGTAAGTACTTGGGAATTAAGTTATTTTACAGGTTATCTAGC ATATGGTTAAAGCAGCAAGCTTTC AGGGATATCCTTTGT 

13 601 GAGACTTTGACAAAAAAGACATATGGCTTCTTTTTTCeCCTCCCTTTAAAATTGAACTTTAAGATTTTTTTAATTGAACTTAAAGATTTGCTTTTCTTTT 

137 01 CTTTTTTTCTTTCTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTTGCTCAGCTGCCGAGCTAGAGTGCAGTGGCGTGATCCCGGCTCACTGCAACCTCTGCCCCCTGCC 

13 801 CCAGGTTGAAGCGATTCTCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGTTGGGACTAC AGGCGCGTGCCACC ACACCCAGCTAATTTTTATATTTTTAGTAGAGATGGG 
139 01 GTTTCACCATGTTGGCCAGGATGGTCTCAATCTCTTGACCTTGTTATCTGCCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGAATTACAGGTTTGAGCC ACCATGC 
14001 CCAGCCTTTTTTTTTTTTTCTTTTTGAGACAGAGTCTCACTCTGTAGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCAATCTTGGCTCACTGCAAACTCCGCATCCC 
14101 AGATTCAAGTGATTCTCCTGCTTCAGCCTCCTAAGGAGCTGGAACTAGAGGCATGCACCCACACACCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGG 

142 01 GTTTCACCATGGTTTTTTCCCCCCCGAGGTGGAGTTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGATGTGGTCTTGGCTGACTGCAACCTCCGCGTCC 

143 01 CGGGTTCAAGCAATTCTCCTGTCTCAGCCTCCGAAGTAGGTGGGATTACAGGCGCCTGCCACCACGCGCGGCTAATTTTTGTACTTTTAGTAGAGAGGTG 

144 01 GTTTC ACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACGCCTGACTTCAGTTGATCTGTCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGT 
14501 GCCCAGCCAGGGTTTCAC'CATGTTGACCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACTTCAGATGATCCACCCGCCTTGGCCTCGCAAAGTGCTGGGATTACAGACG 

14 601 TGAGCCACCACACCCAGCCTGCTTTTCTTTTTATGGAGGAAGTAAATTTGAAATTTTGCTTTTAAAACAAGAAATAATGAAAACAAAC ATTAGTCACCTG 

147 01 ATTTTCCTTCTTTTTTTTCTTTCTTGAGTTGGTGAAAGTTTCTCCCTTCCCATTGTTGGGCTACTCTGTGGTTTCTGTATGCTCTGCTG ATGGCCAATAT 

148 01 AGGCTGGGAGTGTTGGATAACATTTGGTCCAGGGTAAAATATTCTTGAATTCAGCTTCTGTTCCAGGAAGATATCAGTAAGATTGACACCTGTTCTAAGT 
14901 TTGTACTCC AGACTACTTTAAACTGCC ATCC AGTTGAAAAAAATGCCTTATTCTCTCTATAGTCTATCCATTTGGGAGCC AGTGTGATGTAGTGGAAAAG 
15001 TCACTCTGACTTGACACTTGGTTATTCTTTTTATCTTGAATTGGTTAGTTTGCATGAGTCTTTTTCCTAGCCACCAGACTAAGTAGCTTCAAATATCTTT 
15101 ATTAATCCTACCAAGTTTTGGTTTCTGAACGTTGCCTTCTACAGGTGCATAGTTCTTTTTCCTTTCTTGTGCTTACATATCACTAACTCCTCACTTGATG 
15201 TTGCTTTTATTTTAGAGAGT ATGACCGACTATAAATGAGGTC ACTGTAGACCAGT AGGCTGGGATGTGGCATGTGGATATGTTTTGCAGTTGTTATTTTT 

153 01 TAAATGGGAATCAACACTTAGAAATCCTGAGAGTTCAGTTCCTTTTGGGAAAAAGGGATAATCTGGTAACAGTGGGCCC ACATTCCTGCCTGGCAGCAAT 

154 01 TAGCTTGAGCTAGGGAAGATTTGTCTTTC AGAAGGGGCATGC ATTCCTTCTTAC AGCCTGCTTTGCTTATTTACATTACTTTTTTGGCCTTGTAAAC ATT 

155 01 ATATTTGTGATCCGTTCTATACAGTGATTGGAGGAAGTTAGTCTTAGTAGTTTTCAGACATACTGGAGGTTTTTGTTAATAATAAAAATGAAACAAAATA 
15601- CACATGTAAATTGGTGGGAAAGTACAGAAATGATTGTGTAATCAGGACTACCCTTTGCCTCATTTAAAGTTTACGAAG 

157 01 TTTTATTTTTTTTTGGTGACGGAGTCTCGCTCTGTCACCC AGGCTGGAGTGC AGTGGCGCGATCTCCGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCCGTGTTeAAGG 

■15801 CATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCACCCACGACCACGCGCAGCTAATTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTATTAG AGATGGGG 

15901 TTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGGGCTGGGATTACAGGCGTG AGCTGCCACG 

16001 GCCAGCTTACATCATCTTATTTGATCCTTGCAGGACTACCCTTTGCCTCATTTAAAGTTTACGAAGATTATCACATCATCTTATTTGATCCTTATGGCAA 

16101 CTATAGGAGGTTGACAGAGAAATGAAAAGTCCCACAGCTCTTAGGAAGTCTACTTTAGACAGCTGTGCTACTGCTGAGTTCGCCTTACTTATTTATTTAT 

16201 TTACTTATTTATTTTTTTTTTAGACGGAGTTTCACTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCCATCTCGGCTTACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGT 

163 01 TGAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAATAGCTGGGATTACAGGCGCCCACCACCGTGCCCGCTAATGTTTGTATTTTTTTAGTAGAAAGACAGGGT 

16401 TTCACCATGTTGGCCAAGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCATGCACCTTGGCCTCCCAAAGTTCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACGC 

165 01 CCAGCCTGAGCCACCACACCCGGCCTGAGTTCGCCTTATTGTCTAGAACCCAGGTGAGGATGGAGTGAAGGTGGTGGGTGTGGAAGAGCATGTTAGCTTT 

16601 GCTTCTAGGAAAGTAAGTGGAGCTATCAGCCTGAGCTCTGTGAGCATGCATAAAAGGAGTAACAAGTCACTTCTCTCAATCTTTTTTTTTTTTTGAGACG 

167 01 G AGTCTCGCTCTGTCGCCT AGGCTGGAGTGCAGTGGCTCCATCTTGGCTC ACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTC AAGTGATTCTTCTGCCTCAGCCTCC 

168 01 TGAGTAGCTGAGACTACAGGTGCGCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGAGGTTTCCCCTTGTTGAACAGGCTCGTCTTGAAC 
16901 TCCTGTCCTCAGGTG ATCC ACGTGCTAGGGCCTCCCG AAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCAGCATGCCCAGCTCACTTCTCTC AACCTTTGAGGCAT 
17 001 CTCTTGAGTTGCTCACCAAGAAGAGAGGGAGAAAAGAGAGCAAACAGTGTACAGTAAGTCAAGAAGACGATGAGTGTAATGTAACAAGGTAGGGAAGACC 
17101 AAGAACCTTTTGGAGCAAGATGGCTACATTAGGATTTCTGGTCAGTCAGGTCACATAAATAAGGCAGATAGGAACGTTGACACTGGGAAGACACCGTTCC 
17 2 01 CAGAAGCCAAATAGACAAGACTATCTGGCC AGTCAGATAC ACGGTTAAACTAACAGACTTTTAAGGAAAATGAATATGTTATTTGTACTTACAGTCAACC 
17301 AGCCAAACTATTATCGATATTATTATATGGCAACAACATAGCATCTTTCTAGAA 

17401 AGAGGAAATCAATGAAGCACACTAGAGTTTAACTCTTTCCCTTAAACAATTGAGTTTTTAAATAAGTAAATCCTGTGACTCCCAGACTGAGGCAGGAGGA 

17501 TTGCTTG AGTCCAAGAGTTGGAAACTAGCCTGTGCAACATAGTGGGACCCTATCTCTACAAAAAATAAAAAATTAGCCGAGTGTGGAGGCACGTGCCAGT 

17 601 AATCTCAACTATTCCAGAGGCTGAGGCGGGAGGATTGCTTGAGCCGGGGAAGTCAAAGCTGCAATGAGCCATGATTACACC ATTGCACTCCAGCCTGGGT 

177 01 GACAGTGATACCCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATATACCATTCATGGG 

17801 AAAAC ATTTTCGTCACCTC AAAAAGAAACATTATACCCTTTGGCAGTTACACTCTATTCCACTCTTCCCTGAGCCCATGCCAGCCACTCATCTTTCTTTC 

17 901' TATGGATTTGCCTGTTCTGGACCATTCATACAAATGACATCAAACAATATGTGGTCTTTTGTGTCTGGCTTTCACTTAACATAATGTTTTCAAAGTTCAT 

18001 TCAT ATTGAGGTATGTGTC AGTACTTCATTCCTTTTTAGTACTCATAGTATTGC ATTGTATGGATAGACCAGATTGTATTTATCCATTCATTAGTTGATG 

18101 GACATTTGGATTATTTCC AGTCTTGAGATATAATGAATAATACTGCTTTGGGCATTCGTGTAC AAGTTTTCATGTGAACACTTATTTTCGTTTCTCTTGG 

182 01 GGATATGCATAGGAGCGGAATTGCTAGGTC ATATGCTAACTCTTGTGTTTAACCTTTTCAGGAACTACC AGGTTGTTTTTCAAAGCAGCGGCACTATTTT 

18301 GCATTTCC ACC AGCAGTGTGTGAAAATTCCAATTTCTCTATATCCTTGACAACACTTGCTATATGTACTTTTGTTATAAGCCATCCTGGTGGGTATGAAG 

184 01 TGGTGTCTCATTGGAATTTTGACTTTCATTTTCCTGATGACCAGTGAGTATATTTTCATATGCTTCTTGGCC ATTT ATATATCTTCTTTAGAGAAATGTC 
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18501 TACTCAGATCCTTTTTCTATTTGTTAATTGGGTTTTTTTTTTTTTTTATTAAAGTTGTAAGAGTTTTAAAATATATTCTCTAGGCCGGGCGTGTTGGCTC 

18 601 ATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGATGAGGCAGGTGGATCACCTGCAGTCAGGAGTTCAGGACCAGCCTGACCAACAAGGTGAAACCCCATCTCTA 
187 01 CTAATAATAC AAAAATTAGCCGGGCATGGTGGTACACGCCTGTAACCCCAGCTACTCGGGAGACTGAGGC AGGAGAATCGCTTGAACCCTTGAGGC AGAG 
18801 GTTGCAGTGAGGCAAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACGAGAGTGAAACTCCATCTTCAAAAAAATACAAATGAAAAAATATATTCTCTATA 
18901 CAAGTCCCTTATCAGATATATGATTTACAAATATTTTATGCCATTCTATAGGTTGTCTTTTCACTTTCTTGATGGTGTTCTTTGAAGCAGAAAGTGTTAA 
19001 ATTTTGTTGAAGTCTAATTTGTCTTTTTAAAAAACTGGTTGTGCTTTTGATGTCATATCTAAGAAGCCACTGCCCAATCCAAGGTCACAAAGATTTAAGT 
19101 TTTCTTTTAAGATTTGTATTATTGGCCAGGCATGGTGGCTCACACCTGTAATCCTAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCGGATCACCTGAGGTCAGGAG 

192 01 TTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTGTACTAAAAATACCAAAAATTAGCGTGGCGTAGTGACAGGCACCTGTAATCCCAGCTACTCA 

193 01 GGAGACTGAGACAGGAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGTGGACGTTGCGGTGAGCTGAGATCACGCCTTTGCACTCCAGCCTGGGCAAC AAGAGCAAAACA 
19401 CTATCTCAAAAAAAAGGTTGTATTGTTTAATTATTTAGCTGTTACATGGAAGTCTTTGATCTATTTTGAATTAGTTTTTATGTATGGTGTGAGGTGAGAG 
19501 TCCAACTTCATCTTTTTACATGTGGATATCCAGTACCATTTGTTGAAAAGACTAGTCCTTCCTC ATTGAATTGTTTTGCATCCTTTTTTTTTTTTTTTTT 

19 601 TTGAGGTGGAATCTTGCTCTGTTGCCCAGGTTGTAGTGCAGTGACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTTAAACAATTCTTATGCCTCAGCCTCCTGAGTAG 
197 01 CTGGGACTAGAGGTGTTGGCCACCATGCCCAGATAATTTTTGTATTTTTAGTAGAAATGGTGTTTCACCATCTTCGCCAGGCTAGTCTCGAACTCCTGGC 
19801 ATCAAGTGATCTGCCTACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAACATGCCCGGCCATCATCCTTTTCAAAAATAAATTGATCAAAAGGTGAGGGTTT 
19901 AACTCTGAGCTTTCTGTTCTGTTCCATTAATCTGTATGGTTTTTTTTGAGATGGAGTGTTTCTCCCAGGCTGGACTGGAGTGGCACTATCTTGGCTTAGT 
2 0001 GCAAGCTCCGCCTCTCAGGTTC AC ACCATTCTCCTGCCTC AGCCTCCTGAGTAGGTGGGACTACAGGCGCCCGCCACCAAGCCTGGCTAATTTTTTGTAT 
2 0101 TTTTAGTAGAGATGGGGTTGCACCATGTTATCCAGGTTGTTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCCCCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAG 
2 0201 GTGTG AGCCGCCGTGCCTGGCCCATTAATCTGTATGTTTATCCTGATGCCAGTAGCACACTATTTTGCTTACAATTGTTTTGAAGTCAGGCAGTTTGAGT 
203 01 CTTCCAGCTTTGTTCTTCTTTCTCAAGACTTTTTTGACCATTCTGGGTCCTCTGGATTTCCAAACAAGTTTTAGGATCAATTTGTCAATTTCTGCAAAAA 
2 04 01 AGGAGGCTTAGGTGGGATTTTAATCTATTTGGGGATTACTGTTA 

20501 AAGTTTTACATTTCTTTTGTTAAATTTATGCATAAGTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGGCGGAGTCTCACTCTGTAGCCC AGGTGGAGTGCAATGGCAAGA 

20601 TCTTGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGTCTCAGCCTCCCTAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCCACCACCGTGTTCAGGT 

2 0701 AATTTTTGTTTTTGTTTTTGAGACAGACTTTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTCAGCTGACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTCC 

2 0801 AAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGTACCCACCACCACGCCCGGCTAATTTTTGTAGTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCAC 

2 0901 CATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCACCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGGGTGAGCCACTGCACCCAGCC 

21001 TGATTTTCGTATTTTTTGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGTTAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTCATCCACCCGCCTCAGCCTCTC AAAG 

21101 TGCTAGGATTACAGGCATGAGCCACTGTGCCCACCCAGTATTTTATTTTTTGATGCTATTATTAATTGTTTTCTTATTTTTAGTTTGTTCATTGCTACTG 

212 01 TATGGAAATACAATTGATATTTTTATATTC AAGATCATGTCTTCTGCAAATGGAGCTAATTTTACTTTTTTCTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAG 

213 01 ACGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCCGGACTGCGGACTGCAGTGGTGCAATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCTTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGC 

214 01 CTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCGCCACCGCGCCCCGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCTTGTTAGCCAGGA 
21501 TGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCGGCCTACTTTTTTCTTTCT 
21601 AATTTGTACGCCGTTTATTTCATTTTCTTGCCTAATTGGTCTGTTTAGAACTTCCAGGACAGTGTTGAATAGAAGTGGCAAGAGTGGAAATCCTTGTCAT 
21701 CTTCTTGATCTTAATGGTAAAAACATTATCTGTCACC ATTAAGTACGATGCTAGCAGTAGCTTATTC ATAGAGTCCCTTTTTCAGGTTGAGG AAATTCTC 
21801 TTTTATTCCTAGTTTGATCAGCATTTTTGTCATGAAAGAGATATACTGTATTTTTGAAACAATCTCATACTGAAAAGTTTTTATTGTACAATATAGTGCA 
219 01 AATAATTTTTTTCCTGAACCAATTACAGTAATTTGACCATTGGATACTTTAGTGTGATTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAAAGTTTTTTTCTTGT 
22 001 TGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACTATCACGGCTCACCGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTGCTGCCTCAGTTTCCCAAGTAGCTGGGAT 
2 2101 TACAGGTATGTGCCACCATGCCTGGCTAATTCTGTATTTTTAGTAGAGATGGGATTTCACCATGTTGGTCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGCCTCTGGTG 
222 01 ATCCCCCCATCTCAGCTCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCCCGGCCTCTTTAGTGTGATTTTCTATATCATCACAATACCATCAGA 
2 2 3 01 ATCAGAAAATTATCATTGATGAATAGAAATGAGAGTGGGGATCCTTGTCATGCTTGTTCCTGATTATAGAGGAAAGGCTTTCAGCTTTTCACTGCTGAAT 
2 2401 ACGTTCATTGTTTGCTTGTCTTCCATGGCTCTTATTGTACTGAAGTAC ACAATGGAGGTATTCCTTGTATACCTAATTTGTTGAGAGTTTTTACCGTGAA 
2 2 501 AGGCTGTTGAATTTTGTCAAATTATf TT TCTGCTCTATTTTTCCCCCCTTTTTTCACAGCTCCTGC ATGTGGC ATCTGAAAGCTATCTGTGAAGAGGTAT 

22 601 TTTTCTGTTTGTTTTTTTTTTGAGATGGAATTTTGCTCTTGTTGCTCAGGCTAGAGTGCAAGAGTACAGTGGTGAGATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGC 
2 27 01 CTCCCAGGTTCAAGCAATTCTTCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCACGCTTGGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGAC 
22801 GGGGTTTTCCCATGTTGGTCAGACTGGTCTCGAACTCCTGACTTCAAGTGATCCGCCTGCCTTGGCCTCTCAAAGTGTTGGGATTACAGGCATGAGCCAC 
2 2 901 TGCACCTGGCCATCTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGACACTGTTGCATTCTTGTCAGCCTGATTGGAGTGCAGTGGTGCAATCATGGCTCACTGCAGACCTA 
2 3001 AACTCTTGGGCTCAAGGGACCTTTCTACCTTAGCATCCCTGAGT ACTTGGGAATATAGGCATGTGCGATCATGCCCAGCTGTTTTTGTAGAGACGGTATC 
2 3101 TTGCTGTGTTGCCCAGGCTAGTCTTGAGCTCTTGAATTCAAGCCATCCTCCCACCCCAGCCTCCCAAAATGCTGGGATGACAGGCATGAGCCACTATACT 
2 3 201 TAGCCTTTTTTCTGCATCTATTGAGATGATTGTGTGGGGTTGTTCCCCCTTCATTCTGTTAATGTGGTATATCACATTTATTGATTTGCAATAAGTGTGT 
2 3 3 01 TGATGTTGAACCATCCTTGCATTGCCGGGATAAATCTCACTTGATCAAGGTGAATGATCCTTTTAACGTGCTGTTGAATTTGGTTTGCTAGTATTTTGTT 
2 3 4 01 GAGGGTATTTGCATCAATATTCATCAGTGATATTGGGCTGTAGTTTTCCTTTTTTGATGTGTCTTTGTGTAGTTTTGGTATCAGGGTAATACTGGCCTCA 

23 501 TAGAATGAGTTTGGAGTTATTCCTTCCTTGTCTATTTTTTGGAATAATTTGAGTAGAATTGGTATTAGTTCTTTAAATATTTAGTAGAATTCAGCAGGAA 
2 3 601 AGCCATGGGTCCTGGGCTTTTCTTTGCTAGGAGACTTTTTATTATGGCTTCAATCTTGTTACTTGTTGGTGTGTTCAGGTTTTGGATTTCTTCATGGTTC 
23 7 01 AATCTTGGTAGGTTGTATGTGTCTAGGAATTTATCCATTTTTTCTAGATTTTTCAATTTATTGGCATATAGTTGCTCATAATAGCCACTAATGATCTTTT 
2 3 801 GAATTTTTGCGGTATCAGTTGTAATGTCTCCTTTTTCATCTCTGATTTTGTGTTGTCTCTCTTTTTTTCTTAGTCTGGCTAAATGTTTGTCTATATTC AT 

23 9 01 CAAGGTTATTGGCCTGTAGTTTTCTTTTCTTGTAATGTCCTTGTCTGGCTTTAGTATCAGGGTAATACTGATTTCATAAAATGAGTTTGGAGGTATTCTC 
24001 TCTTCTTTTTTGGAAGAATTTGAGAAAGATTGGTATTCTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATAG 
24101 TCTTGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAAGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTGAGCTTCCTGAGTACCTGGGACTACAGGCGTGTGCCACCACACCTGGCT 
2 4 201 AATTTTTGTATTTTTAATAGAGACAGGATTTCACCATGTTGGCCAACCTGGTCTAGAACTCCTGACTTCAGGTGATCCGCCTTCCTCAGCCTCCCAAAGT 
2 4301 GCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGCCCAGCCTGCTTTTTCTTTTTCTTATTTATTTATATTGCTATGAACATACATTTATCTTAACTTACGGCTGA 
2 4401 AAATTCAGTACTATCGTTCTTTGTTTTGTTGCTCAAATTATTATGGCTTGGACCCTTAGGAGTTTCTTCATTTTGGCTCCTGTGTATTTTGAATAAGCCC 
24501 CATCTTTTTTAGAGTATTGTTTTACTTCTGTTCTAGACTCATATTTTTCTTGCCCTAGCCCTTGAATCAATCACTTAGTTCCTTTTATTGGAAAATAATT 

24 601 TTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACTGAGTCTTACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTACAATGGTGTGATCTCGGCTCATTGCAATCTCTGCCTCCCAGGTTC 
2 4 701 AAGCAATTCTCGTGCCTCAGCCTCCAGGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGAGTTCACC 
2 4801 ATGTTAGCCACACTGGTCTCAAAGTCCTGACCTGAGGTGATCTGCTCGCCTCAGCCTCCCAAAGTCCTGGGATTACAGGCGTGAGCCAACTCACCTGAGC 
2 4 901 AGAAAATAATCTTCGCAGACCAAGATCTGGGCACTAGATGTGCTCATTGTTGCTGAGGTGTCATTGCTTCTAGTGGCCGGCCAGTCTAGTGCCTCTGGTG 
2 5001 GACAGCCACATATAC ACGTTTTTATATTTCTATGTCTTTTTGTATATAATAAAAATATAAGTTTGTATTGATACCTTTGATTCCAACTTAGTACCACAAT 
2 5101 TGTAGCCTTCTCCCATTTCTTATTTATAACATCTTTTTCCAACAATGAGAACACTGGATTTCATTTTCTACAATTTACTTTCTTATTTCCTCAATTCTAG 
2 52 01 TGT AC AC ATAGTTTC ATAATTGC T AGC TC AC C TGTG AG AAACATTTTT AAAATAGGTC AC AATATTTGC ATGTAGTTC TTTTTC TC TTAGGC TTT ATTGT 
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2 5301 ATCCAGTCAAAATCCAGCTTTCCATAGTTAAGTTCTTTTCTTTTACACTCCTTCAATGTGATTATGTTACTCATTTATAGTTGTTAGGTTAGTTTGTTAG 

2 5401 AATATTGATTGTTTCTCACCCCACCCCCCCATCATGGTTGGTTTTATTATTGTGATAAAGAATATGTAACATAAAATTTATCATTTTGACCTTTTTGTGT 

2 5501 GTGTGTATAGATGGGGTCTGACTATGTTGCCCAGACTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCAAGTGATCTTCCTACCTTGGCTTTCCAAAGTACTGGGGTAACA 

2 5601 AGCATGAGGCACTGCACCTGGCCCATTTTGAGCATTTTTAAGTGTATTGTTCGGTGGCAGTAAATACATCCACGTTGTTGTGTAACCATCACCATCATCC 

2 5701 ATCTCTAG AACTTTTTTC ATCTC ACC AAACTGAAACTCTGTACCC ATC AAATAAT AACTCACCATTTCCCCTCCCTTCAGACCCTTGC AACCACCTGTCT 

25801 GTTTTCTGTCTGTGAATTTGACTACTCTAGGTACCTTATATAAGTGGAGTTGTGTAGTATTTGTCCTTTTGTGATTAGCTGATTTCTTTTCTTTTTTTTT 

2 5901 .TTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTTGCTCTGTCACCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAGTGTTGCCTAACTGCAACCTCTGCCTCCCGGGTTCAAGCAATTCT 

26001 CCTGCCTCAGCCTCCTGAGTATCTGGGACTATAGGTGTGCACCACCAGTCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCGTGTTGGCC 

2 6101 AGGATGGTCTCGATCTCTTGACCTCCTGATCCACCTGCCTTAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGCATGAGCCACTGCACCCAGCCAGCTTATTTCA 

2 6201 TTTAGTATGTCTTCTAGGTTCATATGGTAGCATGTGCCAGAATTTTTTTCCTTTTTAAGGCTGAATAAATTTTATTGTATAAACTACGTTTTGTTTACTG 

2 6301 ATTCATCCATCAGTGGACACTGGCGTGACTTCCACCTTTTGGCTGTTGCCAGTACTGCTGCTATGAACATAGGTGTACAAATATCTGTTTGAGTCTTTGG 

2 6401 TTTCATTTCTTTTGTATATGTATCCAGAAGTGGAATTGTTAGATCACATGGTAATTCTATTTCTAATTTTCTGAGGAACTGCCATACAGTTTTCCATACT 

2 6501 GCTGTACCATTTTGTATTCCCACTAGCAAGTGTGCACAGGTTCCAGTTTTTCTACATCCTCACCTGCACTTATTATTTATTCTATTTTATTTTTTAATAT 

2 6601 TATTTTTTGAGACCGAGTCTCGCTCTGTTGCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTTCC AGGTTCATGCCATTCTCC 

26701 TGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCATGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTATATTTTTAGTAGAAAGGGGGTTTCACCATGTTGGCCAC 

2 6801 GATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTAGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGTAGTGGCGCTATCTCTGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCC 

2 6901 TGGGTTCACACCATTCTCCTGTCTCAGCCTCCCGATTGGCTGGGACTACAGGCACCTGCCACCACACCCGGCTAATTTTTTGTATTCACAGTGTTTTTAA 

27001 AATAATTATCCTAATTGGTATGAAGTGGTACTTC ATTTTAGTTTTGATTTGTACTTTTCTAATGATTAGTGATGTTGAGCATGTTTTTATATGCTTATTG 

27101 GCCATTTGTATATGTTCTTTGGAGAAGTGGCTTTTTAAGACCTTTGCCCATTTAGAAATTTTTTGTTGTTTTGTTGCAGATTTTAATATATTCTGGATAT 

27201 TAACCCCTTATCAGATATTTTTTCCC ACTCCACAGGTTGCCTTTTCACTGTGTCCTTTGCAC AGAAATTTTTTATTTTAATAT AGGTCAGTTTATTTATT 

27301 TATTTACTTATTTACTTAGTTTTTGAGATGGCCGAGGCTGACGTGCAATGGCGTGATCTCAGCTTGCTGCGACCTCCACTTCTCAGGTTCAAGAGATTCT- 

27 401 CCTGCCTCAGCCTCGCGAGTAGCTGGGATTGCAGGTATGCGCCACCATGCCCAGCTAATTTTGTATTTTTAGTGGAGACGGGGTTTCTCCATGTTGTTCA 

27501 GGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGTTGAGATGAACTTTTAACTTGGTGG AGTGTTAAACAGCATGGTC . 

27601 ATTTTGTGTCTAAAGACTTGGGTTTGAATCCTAGCTCTTCTATTTTATACCTATGTGGTTCCAACCAAATAACTTTTCTGAGCTTTAATTTCCCCATCCA 

2 7 7 0 1 - G TAAAG AATGGG AC T AAT AGG ATCT AT ATAAGGGGTTT ATTG AAT AT ATTAT AT AT ATGTAT AAT ATAT AATAG ATTTATT C C C TAAAC AAG TATATGTG 

27801 CCACAAGATACTGACTGAGTATTCAGTAAGCATCTGTTCTGACATACTGGCTTTGCTTCTTTCTAAGCTTAACCCCTTCACTTACGTACTAGATTCCTTA 

27901 CTCTAGGACAAGGTTCCTGTAAAGTTTCCTTCTCTCTTTCTCTTTCATTATCAGTTTTTCTCCTCTCTTTATGTAAATCTTTTGTGGCTTAGATGTTGAT 

28001 tgattgattgattgattg agagatatgtagatacatagatgggagtttaattatagaagcgttctgtactttaatg aggctgtctcttggatttaagtgg 

2 8101- atagaattggttgc attgattttcatccattattttgggggtaataaaatcagaactataagctagggtctttc atccttagcactattgatattttgtg 

2 8201 ccaaaatcttttttttttttaagacacagtctcactctgttgcccaggctggagtgcagtggcacagtcttggctcacacaacatecgcctcccagattc 

28301 aactgattcttgtgcctcagcctcccgagtagctgggattacaggtttgtgccaccatgcccagctgatttttgtatttttagtagagacagtgtttcaa 

2 8401 tatgttggccaggctggtttctaactcctgacctcatgtgatccgcccgcctcagcctcccaaagtgctgggattacaggtgtggatcatataattcttt 

2 8501 cttgtgggagatatcccatacagtgtaggttgcttagtggcatgcctggcctctactcactatgtgccattagcaccttcagttgtgacaataaaaaatg 

28601 cctctagtcattgccatatgtcctcagcgagggttggtgagtgggaatagtcacccattgagaactacttacta taaac actggctcatctatagcaatt 

'2 87 01 ataaagggataattatttacctggtttcctaatagtcttataaagtataatcctattatcagcctacctaatgaatgtttttgacctccagagatgacaa 

2 8801 ataacatctggaattcacataagtatgtgttaagaatgctggtaataacatggtggttatggaggtggttcatttgcaccttagccactgcgaccataat 

28901- aatgatgatgattttataataatcaagttaccattcatggatgactactgtgtaccaggaactatgccttggtgaagtttatataaacatattttacagg 

29001 agaaactctgtgaaaggttgtctgagtgtgatgcaactataggtgcccctgtcaatttaatgagccatgtatacatttcatctgactctttttttttttt 

29101 tttttttttttttttttgagatggagttttgctcttgttgccc aggttggagtgcagtggcacaatcttggttcaccgcaacctctgcctcctgggttc a 

2 9201 agcgattctcctgctcagcctcccgagtagctgggattacaggagtctgacaccacgcctgggtaattttggtgtttttagtagagatggagtttctcga 

2 9301 cgttggtc aggctggtcttgaactcccgacgtcaggtgatcggcctgccttggcctcccaaagtgctgggattacaggc atgagccatcgcgcctggcct 

2 9401 catctgactcttgattgtcaaaactagatgaggccaagatgggcacgatggcacaccatcctacttgggaggctgagatgggaggatcgcttgggcctgg 

29501 gtgttcaagttcagcctgcgc aacatagggagaactgtttttt aaaaaaac aagctagatgaggccagaaagtctggtttgaccag aatagtcc agtagt 

2 9601 atccagtgcctcagg agc agagaggtc atctggt aaaggtgagggtatgtaattaccaaacacgggctggaagtggtcagtag atc agtgc agacagtg a 

29701 agaatcacacctaaggcaaagtacaggtcaagtttcctgaggcagcattctctgagttgggcagatcatcttctgtacatatgagtggaactgaactgtc 

2 9801 tgtacagaatacaggttgagcattccaaatctgaaaaattcaaaattcaaaatcagaaatgct 

2 99 01 caaagtagatgctctatcggtaaatgtaatgcaaatatttaaaaatccaggaaaatctgaaatacatctgatcccaaccatttttgataagggatattta 

3 0001 tggtttgctttttttagaaggctatcttgagagaattacttacaggtcgataactcttcccagcctgtgatttgaattgatctt.tagaaaccaggccagg 
3 0101 " tgcagtggcttatgcctgtaatcccagcattttgggaggccgaagcgggcagattgcttgagcccaggagttcgagtcatcctgggaaacatggtaaaac 
30201 cctgtctctactaaaaaaaaaaaaaaatacaaaaaattagccgggc atggtggcgtatgcctgtagtcccagctgcgcaggaggctgaggtgggaggatc 
30301 ac ctg agc c c agg aagtc atg agc c atgat agtg cc ac tgc ac tc c agc c tgggc gc tggg agtg ag ac c c t atc ttac aaaaaag aag aagaag aag aa 
3 0401- aaccAtgacaggtgtctttaagctgcccttgctgttctgggttcatgaagcatctgtgggaggttgcccatatgtaaaattagttgagtttgaagaaatg 
30501 ttaacgttatatggtattcttttaattttgttttaaaaataatttttctcattcaaatcctgaattagaagttgtttggtataaatattgaa^ 

3 0601 aggggag aatttattcaaagtttaatcattttgcttttatctatgttatacttagctattagttactgg aagtgtcaagttttatttttagatcttaact 

30701 agagtctaaagtaattactaaaagctagttttcaaataatatgtaatgagtaaagtcctgagttaaaagatttagcatactgaattaacttagttgactg 

30801 atgctgtacttacatgggcctcctatttcttgtggccaagatagcatcaacagaaataattgaaataattgtctcgagacacacctgagaaggtttaatt 

30901 atgttaattgtactactgttccttagtgagccttcttagtttagcacctctttggtatgggtagctgctttccagtattcaagtggtactatttccagga 

31001 tgatttttggcggttgatatttgtaatatcagtaattcatgtatctcccccttccttttattttactgtgttttatgatattttgaaaagctctattttt 

31101 aagaacttttaattgaaagatggcagtgttcaacttaatgcatttttacaaactgaacgtacctgtataaccagcacatgacctggaaccccaaagcccc 

31201 cttcattctcctttccaaatccaatcactactcccactcccaagggtaatgactatcctgggatgaaagcatagcttgattttacttgctcttctgcttt 

313 01 gtataaatggaaggttacagtatttactcttttgtgtctagcctctttcactcaaccctatattagtgagattcatgtttattgtgctttgttctatatt 

314 01 attcctttttattgctgtatactttccattgtgtgcatgtacaatttatcatttcactgttgattgtcatttgatcatttctggtttgggctagtttgaa 
31501 tagtgttgctatgaacatataaatgcatttatttgggttatttatctgttactagcattgttaggtcatagtgtgagctttagtgtatagtgccagtttt 
31601 tgaaaatggttgtacccataccaaattgc atgtctgtagc agtgtgtgagagtttgttaacttctctaacacttggtatttgccctctttttctttttag 
317 01' ccattctggtaaatacatagtagtatctcagaaaatcttctgttgggaaagttagttgcaaatttgggacctcctgggactttaatctgtcacaccaact 
31801 tcatgccaccactgaagcctc aataatacctcttcgtccagtacagtccctttgcttagggcaagcatgatcttcagtctgcactcagaattagcagata 
31901 ttcccagataagaaaatgaatgatgattatcagctcacctcagaggttgctcacctttctggaactagtttatccaatccttgttgcttgcacaactttc 
32001 caacatctttgcaaatgtgatttttgtaatttatcatggccttttctagttgttgaagctgaattagtttgccatgagctgctatatcctacccagaagt 
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32101 
32201 
32301 
32401 
32501 
32601 
32701 
32801 
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33201 
33301 
33401 
33501 
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34501 
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35601 
35701 
35801 
35901 
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37101 
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37501 
37601 
37701 
37801 
37901 
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GGAAGTTGTCAGTAGATTCTTGGGATTTTCTATATACATAATCATATTGCTTGAGAATCATGTTAATTTTTTTCCTCTTTCCTTTCCCATCTCTATGTGT 

TTTGTTTCTTTTTCTTGGTTTATTTGGACTGGTTAGAACTACCAATACAATGTTGAAATAGAAGAAGTGTTAGTGGCATCGTGTTGGTGGGGGAGGGCGG 

GAGATTGTTTACATTAATTGTAATGTAAACTATTGAGTATACCATTGAGTATGATAATTACCATAGTTTCTATGATATTCTTTTTAAAATGGATAAATTT 

AATTCCAGTTTGCTGACTTTAAAAAAATACGTGAATGGTTGTTGAATTTAAGTACTTTTCTGCAGCTACCAAGATGATTATGATTTTCTTCTCTTTTTTC 

TGATTATATGGTTTAATGTATACTTTTAAAAAATAGTATACTTAAACCCATTCATGTCTACTGTAGTACTTGTTTTTATGTTTCCTTTCATGCATGAGTC 

AGTTCTGTACATATACTCTCTTGCTTTAAACCTGTTATACATTTAATCCTGCCATGTATTATGGTTCTTAGCTAAGGGATTCCTTTGGTAGATTAGAAGC 

ATTGCAGACTCeCCCTACTACCTGTGTTTTATATGCAGAAGAAGGAGTGAAAAACTGAAAACTTTCCTTGGAGCATTTATTTTGACCTAGTTTAATTTTT 

GTTTCCTGGCTTTTGTTATTTGGGATTGTAAGGGAAGAAGAATGGGGCTAGGGAAGGACTGTGAGGGTGATAAACAGGAGCTGGAGAATAAACCAGTGTA 

TGATTTCCTTCAGCACCACCTCTGTCCCTCCCCTTCCCACGCTTCCTCTTTGTCTGTAGTTCCAGCTTTACCACAATCAGCTTGCCCTTGGGCAAGTCAC 

TTAACCACTTATCTTTTCTTTTTTTTCTTTTTGGTTATACTTTAGTATGCAAGCACTGACTGAGCTTTTGTTTCTCATTTGGAGTTGAAGAGGATGACTG 

CGAACAGCTGTTACGACCGACCACTTAAGGAGAATGGAAGGATTAAATGAACAGTTTATAAAGCCTATGACACTTTAAAAAAATGAGAGTGATTGTTAGG 

ATTAGATTTGTACAATGGTATTCTATCTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGATGGTGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTTGGCTC 

ACTGCAACCTCCGCTTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCGCCATCATGCTTGGCTAATTTTTGT 

ATTTTCAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCTTGACCTCAGGTGATCTGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGTTGGGATT 

ACAGGCGTGACCGACGGCACCCGGCCTATATCTTACATTTCCTAACAGCCCTGAAAACTCCATGTGGAAGAAGGATACTTGTGAAACACCCTTGGTACCC 

AAACTACAAGAAACTTTCTATAGTTACCTCTGTGGCACAAGGTCTAAAACAGAGGTTTTATTCACTTGCTTAAACTTTATAACGTTTCTATAAAGTGTTC 

TGTGTTAAGCTTGTCACTTTTGGAATGAACAACCATTGATAGGCATGCATCAAACTAAAACAACATTTGCAAAAGCACTTCTCTCTAGAATGATACTACT 

TTAGAATTTCTTTAAATTGCAACCACCCTACTTCATTTAAGGGTTTATTTGTTGATCATAAACTCCTTTCCAGAGGGCGAGGACATAGAGTTACGATAGC 

TGATATTCTGCCTGGCACAAAGGCAAAACATCAGGGGTGAATAAGTTTAACAGGATTTTATTTTGTACCCAACTTTATGATCTAGCTGGTGTATGAAGTT 

AGGTGTACCTGTTCCTATAACTGAAGAGCTTTGGGTAGGTGGTTCCCTAAGACATGTTGTTATTTTTTAGTTCATGTATTATTAATAGTACTTGGGGTAT 

ATGGTCTTAAGCATTAATATGTTGAGGCATCCTTGGGCTGATACCACCACTATCTTGTCACCCTCTGCTTATTTACCTCTACCTTCTGCAAGGAACTGGG - 

AATGTTATGTGGTGTGGTTTTGATTCCATGCCTTTTCTCTCTGGGCTCCTCCTCCACATGCATGAGTGCTATAGGCCTTGACTTCCACCTATGGTTTTGG 

GAGTGGGTGGATGGATTCCACAGAAGGGAGGTTTTGGTTTGTAATTCACTATTAACGTGATCACTCACCTGTTCAGGTTTATAGGTCATTATTTCTAAAT 

X CAGGTCTGACTTTAAATTTGTGAGAGACCAATGGAGGTGAGTAGGAAGCAAAAAGCAAAGTAAAATTTCCCAATCTGCTACTATATTGATCATGAAACAC 
TTTAAAGAGAGATGAGAAAGACTGAAAGGTCACCTGAATAAAAGATTCTTTGCAGAGTAAAATTTACTCTTGGTGTGGAATTTGGAAATGACCTTATATT 
TGGGGATTTGTTTTTGCAAACCTGAAATTTAGGCCTTTACATGTCTTAGTCCATGATCTTGACCTGGAGTTCCTGTTGTAGTTCATTAGCACCACGCTTC 
TTGTTTTTCCACTGTATTCCTCATGCTTTTTCCTCATTGTCAGGCTTCGCTCACGAATTCCCTTCTACTTTGATTGATTGTCCCCTTGCCTTTTATTTGG . 
TGTGCTTCTACTCCCCCTCCTAGACAGGGTTACTCCCATAGTGCCCCAGGGAAAGTTTTGTCACCACACTTAAAAGATAATGACCTGGGCTGGGTGTAGT 
GTCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGCAGTCTCTTGCGCCCAGGAGTTTGAAAGACCAGCCTGGACAACATGGCAAAACCCCAT 
CTCTACAAAAAAATTACCTAGAGACTAGGCACGGTGGCCCATGCCTGTAGTCCCAGAACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGTGGATTGCTTGAAGCCAGGAGT 
TCGAGACCAGTCTGGCCAGCATGGCGAAACCCTGTCTATAAAACAAAACAAAAAATTAGCTGGGTACGGTGGTGAGTGCCTATAGTCCCAGCTACTGGGG. 

.• AGGCTGAGGTGGGAGGATCACCTGAGCCCGGGATGTTGAGGCTATAGTGAACCAAGATTGTGCCTGGGTGACAGAGTGAAACCTTGTCTCAAAAAGTAGA 
AAAAAAAGATAATGACCTGTTTTTATATCTGACTTCATCACTAGTCTAGGTTCCTTCAAAACAAGGGCTCTGGTGTACTCATTTTTGTAACCATTTGCAT 
AGTGTGATGCCTGGACCTTAATAGACTTCCTTAAGTGTTTGTTTGGATGTGGAGGGGAGGCTGGACACAGGACTGGGAGTTAAGACTGAGTTTGATTATA 
ACTTTTTGTTGTATGATCTTGGGCAACTGATTTATTAAAGTCCTTGAGGTTCAGTTTCCTTGTATGTAAGATGAGGGGATCTAGCCCACCTGGGGATCTT 
GTTAAAATGCAGATTATGGCTCAGTAGGTCTCTGGTGGGTTCTGATATTTTGCATTTTTAACAAGCTCCCAGGAGAAGCCAGTGTAGCCAGTCCCTGAAC 
TGCAAAGGACTAGATAACATCTAGTGGCTCTTCCAGCTTTTATCTTCTGTGATTATAGTCATTGTTTTAAATTCTGAGCAGAATGACAAAATATATGTTG 
TAATTACTAAATATCTCTCCAGTTTATCAGAGTGCTGAAAAGACAGTTCTGTGCCTTATGAAGTTTCCAGTGTATGACAATGTCCCTAGAATTGAAAGTA 
ATTTTATTGCTCCTAAAATTTTAACTTTAACAAGTTAAAAATATAAATGTCTGGGAAAGCATTTGAGTTAACACTAGCTCGTCATCTAAATTGTCAGTAT 
GCTTGCTTATTGGAGAACATTTGCCATAAATAAAATTACTCTTGAAGGCTTTATGCTAATGATCTGAAGTAGATAGACAGGTGATCTTATGAGTATAAAT 
ACAGAGACAGGCAAGCTGTTGATGAATTCATCATCAGAGGAGGAAGAGTTCCCAGTGATTGTCTTCAGTTGTGGAGAAGGTGAGAATGAAATCGTTGTAG 
GAAGTGTTTATAGATATGCTATAGGTAAACCCAGACTTTGTATTGAATAGGATTGCCAGGAATAGGTTTTGTTTGAAAATGTTGCTACTATTTCTTTTGG 
GTTTTACTTCGTCAAGAAGTCATGATATTTGATTAGGGAGTATTGCCACCTTGGAAATTTTTAGCTTTTCTTGATCCTTTGTACACTAGTAGTTGGACTA 
ATTTTTATGTGTGACTTGTAGAATAAATCTATCTCTTTATTCTCAACCATATCAGGAATATTAATCCAGCACAACTTCAGCGTCCAAATAAGTTATATCC 
ATGGCTGTGATGGATTCTGATCATTTGCAAATAGTTCTTACTGGGCTGGAACTGTTCTGTCTACCTACATCCTACTCTGTGTTTTACAATTTAAATTTTT 
TTTGTCTAAAAAAATTAAAATCCAGATAAGGGAAGTTGAAACCCTGAAAAAAAGTACAGAGTGTAGCTTATAGTTGAGGTGGTTATCTTTATATAGAGTT 
TTTAACCTCCCACATAGTAAGTTAATTTATACTTCCAAAGTGAGCTATATTTCATCTCCCCTCTACACAGTTGTGGTTTGGACAGAAGTTTTAGACGATC 
ATCATCATCATCATTATTACATTTCAGTCATTTGTAATTTTTGGTTACGTAAGTCAAACTCACTAGGTCAAGCACCACAGAGGAAATTGAGTATAAGTAT 
CACCAGAAGACCAACCTCTTTTCTCCCTGGAGTAGATTCTTGCCTGGGGTAAGTTCAGGCATTCTCTTTGGTACACACGGAGGTTCTTATTAACACTGCC . 
GTTTTAACACTGCCCTTCTTGCTGGGTGTCTTAATGGAGGCTGCCTTGTGGCTTATTTAGTGTTATGTCGCTGCTAAGTTGGATTCATTTTTAAAAATAG 
TTTAATTTATATTGAACTCAAATTAATGTTTTTGA7AACAAACTGTGTACACACTGAAGGCATTTGCTGCAGTCTAAACAGATTGTCCTTTGCCAAATGTC 
TTAACCAGAACTGTTTTTTTTTTTTTTCTTTTGAGACGGAGTCTCGCTCTGTTGCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTTGGCTCACTGCAGCCT 
CTGCCTCCCGGGTTCAAGCAATTCTGCTGCCTCAGTCTCCCAAATAGCTGGGATTACAGGCACCCGCCACCATGTCCAGCTAATTTCTTGTATTTTTAGT 
AAAGATGGGGTTTCACCATATTGACCAGGCTGGTCTCAGACTCCTGACCTCAGATGATCTGCCCGCCTCAGTCTCCCGAAGTGCTAGGATTACAGGCGTG 
AGTCACTGTGCCTGGCCTAGGACTGTTATCTGAGGTTCCTTGTACCCCTCTTTAGAGTCTAAAATAGACCATTTCCTGTCACCCTGAGAATTATTACTAT 
TTTACCGCAAACACCATTTTTTAGACTTGGCACTCAGATATTTTCATCGTTCTTTGCCATTGAATTTTAGTGGCTTATGGCTAATGAGAAAGAAAATAAT 
-TTTTTTTTTTCTTTGAGACAGGATCTCACTCTGTCGCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCTTGACCTCAGCTCACTGCAACCTTTGCCTCCCGGGTTGAAGCGA 
TTCTCTTGCCTCAGCCTCCCAGGTAGCTGGGACTACAGGTGCACGCCACCACACCCATCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTT 
GGCCAGGATGATCTTGATCTCCTGACCTTGTGATCCGCCCGTCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTACAGGCGCGAGCCACCGTGCCTGGCTGAAAATA 
ATTGTTAATAATGGCTTTTCAGTTTCAAGTTGCTTTTGAATTTTCCAACAGTGACCTACTAACATAGCCCCAATATGTTAGTATTATATTTTATGCTTTG 
TTTTTCAAGAAATGATTT-TTACTATAAATAGGAGACCATTAGCACTATCTGTTGTAAAGTACTATGTGATTTTTAAAACCAGTATTATACATTTAGTGTG 
ATATGTTGATCTTTAAAATTCCGTATCTCCTCTCCTCTAAAGAAGATCTATCAGCACTGTAAGAGAGGGCGAGAGAAAAAAAAAAAAGATCTAGGGGATC 
TAGGGGACAGTC'TTAGTAGCAACAAACCCCTTTGATTTATCAATTGTTATGCAGATTGGAAGAATAGTTATAGGTGATTTCAGAGAGGAAAATATAATGG 
TGAAAGCAAACTAGATTTTTTTTCCTCTCTGAATCTCTAGAGATTTTAACACAGAAAAAACTTATCTAAAATAATTGTATGCCTATTTCTTCCCCCTCTT 
ACTTACGTTTAAATCTAGCTGTCAGTCTTTAAGGAACAGTCAGATCTGTTTAGTTTTGTCTTGTAGGTAAGAAGCAGATGTGCTCATAGAGGGTTATTTT 
TCCTCTGTAGTTCCAGATATGTTTTTGGCTTTACTTAATTATATACTGGCAGTATATTAACCTGCCAGTAGTAGCAGTTTCAGTTTTTTTTTTTTTTTGT 
CTATTAAGCAATCTCCAGTATAGACAAAAGTTACATCTACCCTACTCTCAAAAAACATGCGTACCCCAGACTCTGGAAAGTCCCTTCACTGCACTAATTG 
CAACCAACATCCCTACATGATTCTGTGTACTGATAGTCCTTTCCCATCACTGTAATCTAGCCTTTGTAGAGAAGAAAGAAGACTGTCAGAGGAAGCCCTT 
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3 8901 TGCAAGAGAATTTTTCTGACATTTCTGTTAAGATTGCCAGACTTTTCCTGCTCTGGCATTCAGCTCTTCAGCAGGTTACAAAAATACTTGGGGTCCTTCC 
3 9001 AACTTTTTGTTTGTTTGTTTTATGTCCTTGTTATTGCTGCCGTC ATAGGACAGC ACCGGTCTCTTATTTTATATTAGAACTTTACAGGATTGTTCCTCAT 
TGGGGGTTGTTCCCTATGGGAGTTGTTCCCTATGTTCTGAGCATGTGTATGTCAGACCTGCGAGTTCCAGATCTACeCTATCTTTCAATATCATCAGTTT 
GAGCAGTGTTTGGGCTAACCCAGTAATAATTCTTACACAACATCTCACCTCACTTATTCTAGCAGATACCTCTGAAATAGTGTGAAATAAAACTCTATTC 
TAGGTCGGGGCGTAGTGGCTCACACTTGTAATCCTAGCACATTGGGAGGCTGAGGTGGACAGACGGCTTGAGCTCAGGAGTTCAAGACCAGGATGGGTAA 
CAAGTTGAAATCCCATCTCTACAAAAAATGCAAAAAATTAACTGGGTGTGGTGTTGAGTGCCTGTGGTCCCAGCTGCTTGGGGGGACTGAGACAGGAGGA 
. j y,, l TGAGGTCCACTTGAGCCCAGGAGGTTGAGGCCTGCAGTGAGCCAAAATCACGCTACTGCATACAAGCCTCGGTGACAAACTGAGACCCTGTCTCAAAAAA 
3 9 601 ACAAAAACAAAAeCAGCAAAAAAAACTCTATTCTAGTTCTGCATACAGGCCAAGACATGGTCTAACCCACCCTATCTCAAATCGCTATGCATGTGCTCTT 
3 9701 TCAGATACAAATATGGCTCC ATGAAAACAATTTTGTTAGCATTTCTCAGAAAGAATGAGGGGTAAGAGGGAGGAAAGG AATGACTGCACCCTGTAGAGTG 
3 9801 GCTATAAAAGGTTTCCTTCAGCATTTAGAAAAATCTG ATGATGTATTATATGGGTTTACTTGACGTTATTGTTTGTCCTTAAATATAAAGTCACAAATCA 

exon 2 

3 9901 ACAATTAAAAATCTCTTTCTTTTCAGTTTCCAAAAAAAGACTTACAGCAAAATGAATAATCCAGCCATCAAGAGAATAGGAAATCACATTACCAAGTCTC 

exon 2 

4 0001 CTGAAGACAAGCGAGAATATCGAGGGCTAGAGCTGGCCAATGGTATCAAAGTACTTCTTATCAGTGATCCCACCACGGATAAGTCATCAGCAGCACTTGA 

exon 2 



40101 TGTGC AC ATAGGTACAATTGAAAATTGTGAATTAAGCTTTGTTTTGTTTCATTGACCT AATGCTGAC ATTTATTAGAACTTTCCATACGTGTTTAAATAC 

40201 TCAATAGTTACCGGTTCCATGTACCTTATTTTATACCAGAACCCTGGTAAAGCTATTGGTAAACTGCAGTTGTTTCAGTCAAATAATCTTACATTTTCTA 

4 03 01 AGGACATCTTGTTAGGTTCCCACCTAAGGTGACCTAGCAGCAAAAATTCATTGCCATTCTTTACAGTAACAGTTATGATTTTTTTTTTTACCGTGGTACA 

4 04 01 TTTAATATAACATTCCTTTTTCTTTTTCTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTTTACTCTGTCGCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTCGGCTCACTGC 

40501 ' AACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAATTCACCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCATGGGCCTCCATGCCCAGCTAATTTTTGTATTTT 

40 601 TATTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGGTCTCGATCTCTTGACCTTGTGATCTGCCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCG 

407 01 TGAGCCACCGTGCCTGGCCTAATACC ATATTTCATAGGTTCTTGTGTGC ACATTTCTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTCTGAGTGGGAGTTTTGCTCTTGTT 

40801 GCCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCCGGGTTCAAGCAATTCTCCTACCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATT 

409 01 ACAGGCGCGTGCCACCACGCCCGCCTAATTCTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTTGAAGTCCTGACCTCAGGTGA 

41001 TCTGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCAGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCTCCCAGCCTTGTGTGCACATTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGG 

41101 AGTTTCACTGTTGTCGTCCGGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTCGGCTGACTGCAGCCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCAATCTTCCTGCCTCACCCTCC 

412 01 TGAGTAGCTGGGATTACAGGCGTCCACCATCATGCCCAGTTAATTTGGGTATTTTTAGTAGAGATGAGGTTTCACCACGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAAG 

413 01 TCCTG ACCTC AGGTGATCC ACCCGCCTCAGCCTCCC AAAGTGTTGGGATTATAGGCGAGAGCC ACCATGCCCTGCCATGGGCACATTTCTTACACATTT A 
41401 ATGTTGCTTTAATCAGGTTGCTTCTTTTTTTTTTTTTCTCTG AGACAGAGTCTC ACTCTGTTGCCGAGGCTGGAGTGCAGTGGCGC AATCTCCGCTCACT 
41501 GCAGCCCCCACCTTCAAGGTTCAAGCAATTTTCCTACCTCAGCCTCCCTAGTAGCTGGGATTATAGGCGCCCGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTGTATT 
41601 TTTATTAGAGACGAGGTTTTGCCATGTAGGCCAGGCTGATCTCAAACTCCCGACCTCAGATGATCTACCCACCTCGTCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACG 

417 01 GGTGTGGGCCACTGTGCCTGGCGGAGTTGCTTTTTATGTATGTGTACAGTTAGTGGGACAGTGTTTCTTTTTGTCCTCTTTGAAAAACTTTTAACTCAGT 

4 1 8 0 1 GTCATTTTAGAACTGAAGAAATAAGGTAATATTGAACAAATAACTACTGCCTACCATAATGCCTTAGACTACCAGGGTGATTTGCATATGTCATCTAATT 
41901 TGTACTC AC ACAGCCCTGTAAGATGGGTATATATTG AAGCGATTGAGTC AAGATAGGTAC AGTATTGTGCTTACCGTTirC ACAGCCAGT AGAGTGGTAAC 
42001 CCCCAAACGCATGCTGTTAACACTGTGCTGTATAGTCTCCTGCAATGAAATCATGACAAGAAAATTCTAGCTCTTGCTGGGTGTGGTGGCTCAAGCCTAT 
42101 AATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCTGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGCCTCTAATAAAAATAC 
422 01 AAAGAATTAGCTGGGCGCGGTGGTGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCAGGAGGCGGAGCTTGCAGTG 
4 23 01 AGCCAAGATCTCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCGTCTCAAAAATAAATAAATAAATAAATAAAAAGAAAATTTTACCTCTTAA. 
42 4 01 AACTGTGAATCCAGCTCTTTCTTCCTCTCCGGCATGTGGGGAAACTAATGTTCAGAGACACTAAGTAACCTGCCTGAGGTTACCAACTAATTAGCGTCAA 
42 501 GAGCAGGCACTAGAAACCAGTCTTCTGACTACTGATTTACTTTCTAAATAATATCATTTTAGGTAGCTTGTGCTTAACTTTCTCTGATTATATAGTTGGA 

exon 3 

42 601 GTTGTCATGCTAACAAGAACTACAAATCACCTGTACTTACTAACTTTCAGCATAGGACAATGATTTATTATATACGTGTTTTCTCTTTCAGGTTCATTGT 

exon 3 

4 27 01 CGGATCCTCCAAATATTGCTGGCTTAAGTCATTTTTGTGAACATATGCTTTTTTTGGGAACAAAGAAATACCCTAAAGAAAATGAATACAGCCAGTTTCT 

exon 3 

42801 CAGTGAGCATGCAGGAAGTTCAAATGCCTTTACTAGTGGAGAGCATACC AATTACTATTTTGATGTTTCTC ATGAACACCTAGAAGGTGCCCTAGACAGG 

exon 3 3i.D+42 

- C 

42901 TAATGCAG AATACCCTATGAATTATCCAACTTTGTGTACTTATCACATTAATAATAATAATTATTATTTCC ACAGAGATGGCTTC ATAATTTAACAAAAG 

43001' GTATTTTAAACAGTGTTTTTCCCTGTGTTTTCTGAAAAAGAAAAAATGAGTGATGTCATATTTTAAATGAGCCTTCAGGCCTACAAAATATTTTATTGAG 

43101 GTATAGAATTTTCAGCAGCCCTTTCCATTCTAACTGGTGTTACATATAAAGCATGTGATGAGGACTAACCTGTGATAATGTCATTGATCTCTTTTCAGAC 

43201 ATACTTCTGTTCCAGAATGCTAAACCTTAAATATTCTCTCCTCGTTCATTTCCTTGCTTCTCAAGGATGCTTAGTAGATACAGAACGTTTTGACCTGCTG 

43 3 01 TTTCAACCGTGGGGATATTTTGAAAGTGTTTTCTGGAGCAAGCTCCATTAGGCCGATTTAATTTCTTGGTCAACCGTGGGGATATTTTGAATGTTTTCTG 
43401 GAGCAAGCTCCATTAGGATGATTTAATTTCTTGGTCAATTTTTTTTTTTTTTTCAGACGGAGTTTCGCACTTGTTTCCCAGGCTGGAATGCAATGGTGCA 
43 501 GTCTTGGCTC ACTGCAACCTTCGCCTTCCGGGTTCAAGC AATTCTTCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAATTGGG ATTACAGGCATGTGCC ACC ACGCCTGGC 
43 601 TAATTTTGTATTTTTAGTAG AG ATGGGGTTTCACC ATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACTTC AGTTGATCC ACCC ACCTC AGCCTC CCAGAGT 
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43 7 01 GCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGCGCCCAGCCTTGGTCAGCTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTCAATTTTTTATACAGCTAACAATTTCTAATTTTTTT 

4 3801 GTTGCATCAGTGATTTGATTCATTATTTGACTCAAATAATGGACTACACTCTGGTAGTCCAAAGCATTATGGTAGGCAGTAGTTATTTGTTTATCCTTGG 

43 901 TGAATATTTATAGTTTTCTGTGATGCCAAGGTGTAATTCTGCAACTTT.TTGGATCTATAATGAAATTTGGCAGTTTTAGTCACTGTCGGCTTTATTTGCT 
4 4001 TACTTTTAATAATAGTTATTATATTATTGAAAAAACATTATC AAGGCAAGGTTATGGGTTTATGAGATGTGCTGGGCCAAAGTAGTCTGTTTCCTACTTA 
4 4101 TTTTATTTTATGTTTCAGTCTTTAGGCAGCAGCTTTGAGGTGTAATCATCGCTAATATGTATTCCCAGAAGACTTCCATTAATTAGTTCCCTGGGATCAT 
44201 ACACTGAATTTCATCTCTTGCTTTACAAATGCTGCAGGAGATGTTCATATAATAGATCTGTGTATGATGGGGGATGTCTGTTACTTGGCTCAAACTAAAA 

44 301 . ATCCACTTGTATAAGAGGATCATTTAAAAAACTTTATTATACTGTGTCATAACATGATCCTTTATCTGGGCCTATCCAGCTTTGGTATGTAGCTATTAGA 
4 44 01 CATTTTTCCCAGCCTGGAAGTATTGAGGTGGGTAAAAGATGTTATGTGAGCAGAAATCATCTGTTTTCATACATCTTTGATTATAGACTCCAGATAGATA 
44501 GAGTTTCCCCTTGTGGTATATGTAAAGTACTTAGCATAGTATCATATTTTCTTATGCACTTAAAGTAAATAAC AAGTAATGATAATGGCTTCTGTGACAG 
44601 CTGGACTGTGAGGCGTAGTAACTGAGATGTTTATGGACCCAAGAGTTCCTTAGGCCCACTGAATAAAGTAGTGCTATTCAGAGCCTCTGCTCTTAGCTTC 
4 47 01 ATCTGAATCAAGTCTTATTCTATAAAATGGGATGTAAAGTTTCTTAAGAATTACTACAGGAATCATGAGTTAAATTCAACCTGATATAGAAGAGTTAATT 
4 4 801 TATTAGCTGTAGGTATCTTAAAGTTAGGTATTATTATTAAGGAATAGCCTCAAGAAAGGCATATTGGTTACTTATGTTAAAGTTACATACCATGTTATTT 
4 4 901 ATTGAATCACTGCTTATTAAAATTTTATGGACTTTTTCTCTTATGATTTCATAAACGCCCATAATCATGGCTTAGTCAAACTATGTCATACCTCAGGTTT 
4 5 001 TTTACTGCATTATGTTTTTTCCTACTAATTCAAGTTTGTTTTTCTACATAAGAAGAAAGAAATATTCAAATTGAGCCTGTTAAAAGTAGGTCACTTGTTT 
45101 GTCCTAAGGTGCCTGAGTCTAAGTGAAATTGCACCTAAAACTGTAAATTTAAGATTGGCCTAAAAACTATGACCTGCCTTTTTCTTTCTTTCTCTTTTTT 
4 52 01 TTTTTTTTTGGAGCATTAGCCACATGTAACAAAGTTTTTATAGACGTACCAAATTAAAAATCTTAAATAGACTGCTATTGTCCATAATCTGCCTTTTTTG 
45301 GTGTTAATTTTTTAAATTTTC ACTGTTTATCATCTCTGGGGTAGATCAACTCCTCTGCATTTACCTCTGTTCAACATTAGATTTTTCTTCTGTTACATAG 
4 54 01 CACTTATTTTATACTCCTTTTTTCTTAGTAGCAATGGTAGTTTTGTTTCTGATTCTGCAAAATTTACATTTGCTATCTAATAAGTTCCAAAAATCTTTCT 

exon 4 

4 5501 AAAAGGCTATTGTTTTAAAATGACATCTTTCAAGTTTTAATTATGTTTCGTACCCTTAGGTTTGCACAGTTTTTTCTGTGCCCCTTGTTCGATGAAAGTT 

exon 4 

4 5601 GCAAAGACAGAGAGGTGAATGCAGTTGATTC AGAACATGAGAAGAATGTGATGAATGATGCCTGGAGACTCTTTCAATTGGAAAAAGCTACAGGGAATCC 

exon 4 



4 5701 TAAACACCCCTTCAGTAAATTTGGGACAGGTTTGTCAACAGCTGGTTTCCTTGACCTCATTTAAACCCATGGCCACTGCATAGTATTATATTTTATGTAT 

4 5801 ATATAAAATATATTTATGTATATATTTATGTATATAACCCATGGGATATACAGTTCATGGCATATTTTACAATTCAGGATAGATTTCAAAATTCCACATT 

4 5901 TCTACTTACATCCTGTTCAAATAGGGTTCTAAACGTTTAAGGAGCAGAGCAGTTAGAGTTGTGAATAGATATTAACCAGCATTCCATATGGAGAAGATAA 

4 6001 TAGATTCTTTTATTCCAAAGCCTACCTTCCAAAGTACTTTTTTTTGTAAAGGCTCACTGTAGTATTGTTGAATCCACTTGTCCTCATTGCCTCTACTTCT 

4 6101 . GCTAATCCAGATGCATAGCGTCTGCTATGGGGTTAGCTCTGTGGGAGATAGGACACTGTAGAAGACACACAAG ATCCCAGCTCTTAAAGTGCTACAATCT 

4 6201 CCTAGAGGGAGATAAGAAATGGGGATAACAGGAAGTAGAATAAGATAAACGTGGAGACTCTTGACTTTATAATTGTACCTTTTTCTTCAATTTTTCATTA 

4 63 01 AAAAAGTACTTGTTTAAATATTTAAACAGTACAAAAGCATTTAGAGTAAAAATAAAAGCAGAAACACAAAGTCTGTCTATTCTTTATCTATTCCTGCCAG 

4 64 01 TCATGCTCACCAGAGGTAATCATTGTTAACAGATTGCTATACTTTTAAAATACTGTTTTGGGTATTATAAAAGTACATAAGAATAATGATAATATATTAT 

4 6501 TTAATGTACTTAGAAATTTATGCTTAAAAATTCACTTCTCTATTATGAGAACATGCTTATTTTATAAATTAGTTTTGGGAACTTTTTAAAACCATAAAGA 

4 6601 CAACTTTCTTTAAGTTTGGATATC ATCCTAATGTATCC AACAGCAGTCAGAGAAATTAGCATAGCTTTACAGAATTAGGAGTTTTGAAAAATTATACTTT 

4 6701 GAAGCAGTGATATTATATTCTTTAGAACCGTGGTACTTGGCACTCAATAT 

4 6801 GCTGAATTTTTTAAAAAGTGATTTTTGTGGA 

4 6901 GGTGGCTCATGCCTGTAACTGC AACACTTTAGAAGACCAAGGTGGGAGGATTTCTTGAGTTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAAC ATAGTGAGACAC 

4 7001 TATCTTTACAAGAAAATAAAATAATTAGCCAGGCATGGTGGTGTGTGCCTGTAGTCCAAGCTACCTGGGAGGCTGAGGATGGCTTGAGCCAGTGAGTTCA 

47101 ACTGCAGTGAGCCAC AATTGAGTC ACTGCACTCCAGCCTGGGTG ATAGT AAGACCCTGTCTCAAAAAAAAAACAAC AACTTTTTTTTTGTTTTTTC AAAA 

47201 GCATTACATTCAAATGGTTATTTATTTATTTATTTATTTATTTATTTATTGAGACGGAGTCTGGCTCTTATC ACCCAGGCTGGAATGCAGTGGCCTGATT 

473 01 TCAGCTCGCTACAACCTCTGCCTCCTAGGTTCCAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTACCTGGGATTACAGGCGCCCGCCACCATGCCCGGCTAA 

474 01 TTTGTGTACTTTTAGTAGAGGCGGGGTTTCTCCATGTTGGTC AGGCTGGTCTCAAAATCCTGATCTCAGGTGATCCGCCTGCCTCGGCCTTCCAAAGTGC 
47 501 TGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCGCCTGGCGATTATTTAAAGTAGTCCTTTTGGTATGTTAGATACTTACACAAACAATGCTGCTATTTTGCAGAATA 
47 601 TGTTGGAGCTCCTCTTTGGGAGTTGCCTTTTTTTAAATAGCTTCACTGGTGACAAATTATAATCAGCATAATCAGAAAGCAGTTACACATTTTCCAGAAA 
4 7701 TAAATCCAGTGAATAAGGTGAGTAGTGTTACTTCTGGTCACAAACAAGGAACATTTTTTTTTCCTGTAGAGGTGGGGTCTCACTATGTTGACCAGGCTGG 
47 801 TCTTGAACGCCTGGCCTCAAGTATTCTTCCTGCGTCGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTACAGGCATGAGCCACCATGCCTGGCCACAAGAACAATCTTAAA 
47 901 ATATTCTATAGAAGGGTTTCAGGAATGATGGGCAAAGAGATACATTGCATGGCATATCCATATGGGTGAAGTTTCAGGGCATATTTCTTTTTATAGCCTG 
4 8001" AAAAGCTAGGCAGTTAGCAAAGTACAAGGTAATATAAACAGCTGAGAAACAAGTGAGCCAGACTCAATAGACAGTACAGAAAATGTGATATAAGTAATGC 
4 8101 AAATGTCAAGTTACCTTCTGATTTTAGAATTATAAACTTACGTTGAATTTTTTGGAGTAGAAGTTCTGTGTATTTTTAAGGTCACAGGTACATTTGAAAA 
48201 TTTGATGACAGTTGTATGCCCTTATCTCAGATATTATGCATATTGAAAACTTTGCAAAAGTGATCGTTGCAGTAGGTTCCTTGTCAGAAATTCATGCTAA 
48301 TTTATGTAGATTGCTTTGGCCTCAGATGTTTTTGTGAGTGTGGGCCACTTTGTTC ATCAGGGGATTTTTTGTTTTGTTTTGTTTTTTTGTTTTGTTTTTT 
48401 TTGAGACAGTCTTGCTCTGTCGTCCAGGCTGGAGTGCAGTATGGTGATCT.TGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCTCAGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCA 
485 01 GCCTTCTGAGTAGCTGGGATTACGGGCACCCACCACCATGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGCTGGTC 
4 8601 TCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCTGCCCGCCTCAGCCTTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCATCACGCCTGGTCTGATCAAGGGATTTTGAT 
4 87 01 TTAAAATAATAATACCAGAAAAAGGTGTGTATTTTTGAATGAATAAAAACCACACATTGTATTATCTGTTTTAAGAAAACTT'l'AGAGTAAGATGTTTGTC 
4 8801 CCTAACAGTCGGTTTTCATGCTCAGAAATAGTATAGATTAGTGGCTTTCAAACTCTTTTTTGTATACAACTCATAGTAAGAAGC ACATTTTATTTAGC AA 
4 8901 TTCAGAGTACATATATGTGTTTGTGTAAGCAGCTGAAACAAAATTTTGTCAAACACTATCTTACATCATGGGATGTAGTCTGGCACTTTCCCTTATATTC 
4 9001 TGTTTTTTTTTTTTTCTAGAGAAACTCTGATCTGCTAATACTTTAAATGCATTTAATTACAATATAATGGGTCCTGACCCACAGTTTTAGTAGTCCAAAG 
4 9101 TGATAGACAGTAGACTCTGAGCATTGGATAAAACACAGCACTCATCCATGAACAAAAATAAACCACAACAATAAAAAACTTTCAAGCTGATTAAAAGCTA 
4 92 01 TTGTC AAAC TTC ATG ATT AATGGAGGTTTC AAAGGATTTC TGTTG AAAAAAT AAGG ATGC C C AC T ATG AC TTTTGTTTGG CT ATACTTAC AGGTATTAAT 
49301 CATTACAATAAATCAAGGGGGAAAATGTGATTATAAGAGATGGAAAGGAAGCACAACAAAACCTATTTCCTTATTTCCATATGATAGGATTGCCTCCATA 
4 9401 AAAATACTGAAGAAAATCTTCAGATCAGTCATTAAAAATAATTCAGCAAGGTTGCCAGAAAGAAGACAAACACACTAAAATTGCGTTCTTTGGAGTACAG 
4 9501 TGGCGTGACCTTGGCTCACTGCCACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAACGATTCCCCTGTCTCAGCTCCCCAAGTAGTTGGGATTACAGGCACGTGCCACCAC 
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4 9601 GCCC AGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTAGTCAGCATGGTCTCGATCTCCCAGCCTCGTGATCCACCCGCCTTGGCCTC 

4 9701 TCAAAGTGTTAGGATTACAGGCATTAGCCACCGTGCCCGGCCATGTTCTTGTATCAATAATCAATTACAGGAAAATGCTGGGGTAAAAATTATTTC ATTT 

4 9 801 GCAATATTTAACAAAGCTGTAAAATATTCAGAAATAAATCCAATGAAAGAGTTGCAAGAAATATGTAATGGATA 

49901 TAT C ATGC ACATGGATGGTT AAACTCTAT AT AAC AT AAATGT AAAT ATGC C C C AAATTTCTCT AAATTC AATGC AGTGC C AGTTG AAAGTCC TGT AAGTT 

50001 TTTTTTTAGGAATTGTATAATCTCATTATAAAATTAATAAGAGAGTAAAAGGCCAAGAATAGCTAAGATAATTTTGAGGAACAAGGAAAGCTACTTCTAC 

50101 CAGGTACCAAGACTTATTATAAAGTTCTAGTTGTTACAGTAGTAGAATTGAAGCAGGGGTGCATGAAGATACAAGTAGAACAGATTATAGGCCCTGGAAA 

5 02 01 CATCC ACAAACAT ATGG AAACTTGATATAAGGCAGAGGTACATTACAAATGAAAAAAATATAGTTCTTTCTTAGGACTTTATGTAGACTTTCTATAGACT 
50301 ' ACAGACATGTGCCACTGAGTCTGGTTCGCTACAACTTTTAAAAGAAAATATATGAGAATTTTTTTTATCTTCAGATAGAGGAAATGTTCTTAAAGACACA 
'50401 GAAAAACCC ATGAAGATAGAGATGAACCATAGGTTTAGAGATAAACTTGACCTCATTGAAATTTAAAATCCTTGTTCAAAAGAGACACAAAAAGCTAGAT 
50501 GTGGTGGTATGCACCTGTAATCGCAGCTTCTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGGATGGTTTGCACCCAGAAGTTCAAGACCAGTCTAGGCAACATAGTGAGAC 
50601 CCTGTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGGGCCTCACCCTGTTGCCCAGGCTGGAATGCAGTGGTGCAATCTTGGCACTCTGTAACCTCCT 
507 01 CCTCCTGGGCTCAAATGATCCTCCTACCCCAGCCTCCCAAGTAGCTGAGACTACACGCACACACTACCACACTCAGCTAATTATTTAATCTTTTGTAGAG 
50801 ATAGGGTCTCCCTATGTTGCCCAAGCTGGTCTCAAACTCCTAGGCTCAAGTGATCCTCCTGCCTCAGCTTCCCAAAGTGCTAGGGTTACAGGCATGAACC 
50901 ATCATGCCC AGCCTCTTAACTTCTCTAAGCCCCAGTTCCTTTCCACATCAGGTTGATGCCAATATTAAATGAGATTGTGCATATGAAGCCCATAATAATG 
51001 TTAAATAAATCATATTAATAGTATAATACCTGATTGGTAGCTGTGAAAGGACAGTAGGATTCTGAAAAAGTCCTTGTCTTGATTCCATATAGATTTTAGG 
51101 ATTTTTTTTTCTATTTCTGTGAAGAATATCATTGGTATTTTGATAGGGGTTGCATTGAATCTGTAGATAGCTTTGGATAGTATGGACATTTTAACAATAT 
512 01 TAGTTCTTCCAGTCCATGAACACAGGATGTCTTTCCTTTTTGTGTATGCCCTCCTTAATTTCTCTTATTAGTATTTTATAGTTTTCATTGTAGAGATCTT 
51301 TTACTTTACTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCCCGCTCTTTCTCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCCATCTCAGCTCACTGCAACCTCCACCTCCTA 
51401 GGTTCAAGTAATTCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGATGGGATTACAGGCTTGCACCACAACGCCCAGCTGATTTTTGTATTTTTAGTGGAGATGAAGTTTC 
515 01 GCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGAGCTCGAGTGATCTGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTTCTGGGATTAGAGGTGTGAGCCACTGCGCCCAG 
51601 CCTGAGATCTTTTACTTTTTTGGTTCAGTTTGTTCTTAGAGGGCTTTTTTGTTGTGTGTTTGTTTTTTGTTTTTTGTAGCTATTATAAATGGGATTGCTT 
517 01 TCTTGGTTTTTTTTTTTTTTTTTTCAGATTGTTCACTGTTGGCATATAGAAATGCTACTGATTTTGATATGCTGACTTTTGTATCCTGCAACTTTACTGA 
51801 ATTCATTTATCAGTTCTAAC AGGTGTTTTTGATAGAGTCTTCAGGTTTTTCTAAATATAAGATTATGTTGTCTACGAAC AATGACAGTTTGACTTCTTTC 
51901 CATTTTGGATGCCCTTTATGTCTTGTCTAATGGCTCTGGCTAGGACTTCCAGTGCTATGCTGTATAAAGTGGTAAAAGTGGGGATGCTTGTCTTCTTCAG 
52001 ATCTTAGAGCAAAGGCTTTCACTTTTTCGCTGTTCCATATGATGTTAGCTCTGAGTTTGTCATATACAGCCTTTATTGTTTTGACATATGTTCCTTCTCT 
52101 ACCCAGTGTGTTGAGAACGTTTATCATGAAGTGATGTTGAATTTTATTGAATGCCTTTTTCAGCTTATGGTGTTTGTCCTTGATTCTGTTACTGTGATGT 
522 01 ATCATGTTTTTGTTTTATTTTGTTTTGAGACAGTeTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGGGCAATGGTGGAATCTCGGCTTACTGCAACCTCTGCCTCCCG 
52 301 GGTTCAAGTGATTCTCTTGCCTCAGCCTCCCCAGTAGCTGGGATTACAGGCAGACGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACTGTGTTTTGCCAT 
52401 GTTGGCAAGGCTGGTCTTGAACTCCTGATCTCAAGTGATCCACCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCATTACACCTGACCCT 
52 501 GTGATGTATCATGTTTATTGATTTGTATATATTTGTATATATTTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGAGATGGAGTCTCACTCTTTCGCCCAGGCTGGAGTACA 
52 601 GTGGTGCCATCTCGGCTCACTGCAACTTCCGTGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTTTCAAGAAGCTGGGATTGCAGCGCCCATTACCACATCTGGT 
52701 TAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTTGCTATATTGGCCAGGCTGATCTCAAACTTCTGACCTCAGGTGATCCACCCACCTCGGCCTCTCAAAG 
52801 TGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCCCAGCCTGATTTGTTTATGTTGAACCATCTTTGCATCCCTGAGATGAATCCCACTTGATCATGTTGAATG 

52 901 ATATATATTATTATATATAAAATATATATATAATATAAAATATATTATAATATAATATATATTATATATTATATAAAATATATTATAATATAATATATAT 

53 001 TATATATTATATAAAATATATAATAT ATAAAATATATTATATAAAATATATTATATATAATATAATATATATTATATATTATATAAAATATATTATATAT 
53101 AATATATATTATAATATAAAATATATTATATATAATATAATATATATAATAATATATTATATATATTTTTTTGAGATAGAGTCTGACTCTGTCACCAAGG 
532 01 CTGGAGTGCAGTGGCACAATCTCAGCTTACCGTAACCTCCACTTCCCGGGTTCAAGCAGTTCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACATGCCTGC 
53 301 C AC C ATG CCC AGC T AATTTGTG AATTG AATG ATATTTTT AATATGTTATTG AATTT AGTTGGTATCC ACTTTG ACTTTTTCTC TTC ATT ATTC AC ATATG 
53 4 01 C CTTTAGTTTCAT AGTTC C TG AT AAAC TAG AAAC C ATTTTTC TGCCC TATTTTGTTTTTTTGTTTGCCTCTC AATGGAATTAAAGT AGG AG C AGTTG AAT 
53 501 GTTTACAAGCAGGTTTAGAATAGTAAAAGGAAAAACTTAGTTCTGGTTATTCCTTACTGATCTGTTTCTCCAAACATAACTCTACCGACACTGTGGGAGC 
53 601 AACTGGGTTTATTCAGCTGGGAGGGAAATAAAAGAAGGAGGTCAAAGAGTGAGTGGGAACAACA 

537 01 GCACAGTTGAAGACAAGAATATAGAGGGTGGAGCTGTATTTTAGGTGTGCGTGACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGACTGAGTCTTACTCTTGTCGCC 

53 801 CATGCTGAAGTGACATGGCATGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCTAGGTTTAAGTGGTTATCATGTCTCAGCCACCCAAGTTGCTGGGATTATA 

53 901 GGCACATACCACAATGCCTAACTAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGTAGAGACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAATTCCTGACCTCAGGTCATTTGC 

54 001 CTGCCTTGGCCTCCCAGAGTGCTAGGATTATGGTGTGAGCCACTGTGCCCAGCAAGTGAAAAGAAAGAAAATTTCTTTCTTTTCTTTTCTTTCTTTGAGA 
5 4101 CAGGGTTTCCTTCTGTCATTCAGACTGGAGTGCGGTCGCATGATCTCGGCTCACTACAGCTTCCATCTCCTGGGTTCAAACGATTCTCCTGCCTCAGCCT 
54 2 01 CTGAAGTAGCTGGGATTAAAGGCAGGTGCCATCACACCTGGCTAGTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTCGCCCAGGCTAGTCTCGA 
54301 ACTTCTGAGCTCAGGTCATCTGCCTGACTCCGCTGCTATTTACTCTAGTATGCTTATTCCAAGTTCATAGGATTATAAATATAAATGAGCCCAAATTTTC 
54 401 TCTCTCTCAGTTAATAAGTAATTTTTTTAGTCCCCCTAC ATGTAAAGTGC ATTAGAAAATGCAAAGAAGTGTAACTAGTGTCATTGCACTCAAGGTGCTG 
54 501 AAAGTTTAGTTGGGGAAGCAAGGCAAACCCAGGATTTCACTGAGTGTAATTTTAGCTTTGATTTTCCAGGATCATCATCTCTCCATTTTCTTCCTCCTTT 
54 601 TTCTTGCTAATTTTTATTGAGTGCTATGCTAAGCACTTTACGTGGATTATTTAATTTCTAATAATTCTCACAGTAACCCCAGTAGGTAGATGCTCATATT 
547 01 TC C ATC TTAC ATGAGT AG ATT AAGACTT AAG AT AATT AAATTG C CTTGGGTC C C TC AGCTTTTAAGTG C TGG AGTC AGG ATC TGTG C C C AGATTTGGAGC 
54 801 TTTTAAACACTATTCTATTTTGCATGTTTTAGTGTTGCCCAGAATTTATTTCTCCAGGATCTTAGCGGAGATGCAGTTTCACTTCTCCTGAAGTATAGAT 
54 901 AAGATTTCCTTAAGCAGAAGGAAGAGCCATTCAAGGGGAAAAAGAAAAGGAACTAATATTTGTTGTATTTGACTAATGTTTTAGTCTTGCAGGGAGTACA 
55001 GAGAGGAGAGAGATAGGGTGGTAGTGGAACTATCTGTATAGGTTATGGAATTCAATTATCAAGTC AGTCTGAACTCAAAGCCTATGTTCTTCATGATAGT 
55101 AATTAAGTTGACCCCCAAAACCATGACATGAAGAAAAGACCAAGGAGTGAGCCTGGTTTCTTTTGGAGAACATGAGTTAGGATAGTTTGAGTATAACAAA 
55201 GGATGCTTTTGCATAGAGAAGTAGGAAGGAATAGAATAGAAAAAGAGAACCCAATAAAATTGTGGAATATGAACCAGAGGGTAGTTCAGTGACTCCTGAT 
55301 CCTGTGGTAAACATAATAACACACCAAATCAGACTCTAATACAAGTTCAATTACTTTTTTCTCTCTTCCCTCCCACCCTTATTTCCTCTTTTCTTCCCTT 
55401 CACCATTTTTTTTTTGTGAAGAATTTAAAACATACACAAAAGAACACAAAATACTATAATGACCCTATGTGTGCATCACCCTGCCCCTGGCCAATTCTGT 
55501 ACAATCCAC ATTTCCATTCACCCTTTTGTATTATTTTGAAGAGATTCTAGATATCATTTTGCTCATAAATATTTCAGTATATATCTCTAAAACATAGCAA 
55601 TTCATTTTTAAAAACATAAAAATACCATTATTGTTACCATTATTATCAAATATCCAGTTAGTGTTCAAATTTCTAGTGTTCTTATAAAAATCATTATTTT 
557 01 TAAAGTTTATTTG AATCAGAGTCCAAATAAGTATTACATATTAGTGATTGTTTGATATGTCTTTC ATTATTATTATTATTATTATTTTAATTTTTGTAGA 
55801 GAC AGGATCTCACTATGTTGTCCAGGCTTGTCTTGAAATCCTAGTTTCAAGCGATTCTCCCACCTTGACCACCCAAAGTGCTAGGACCCCAAAGTGAGTC 
55901 ACCCAAAGTGAGCCACCACTCCAGTCTGATATGTCTTTTAAGTCTCTTTTTAGTTTAAGAGTTCATCCTTCATCTCTTCCTCTACTCCTTCCCCTCACTC 
5 6001 ' CCC T CTTGG AATTTATTTATTGAATAATC AGGTTGTTTGTTTTATC G AACTTC TC ATAGC C TAG ATTTTTTTTTTTTT AC TGCAC C C CT AAC AATG TAG T 
56101 TTAACAAGTTCCTCTGTCTTCTGTATTTCTACAAATTGGCAGTTGGATATAGAGGCTTGATCAAATTTGTGTTTGACTTTTTGACAAGACATCTTCATAG 
56201 GTGGTGATGTATTTTTCCATTGGGCATACAATGTCTGGTCATTTATGATGTTGCAAATATTGATTCTCAGTGCATCACCTCCCTAATTTTGGTTTTTCTA 
5 6301 ATGC TAATTCTATT ATTC CATCTCTTTTGATTAACTTG AG TAC TGCTGT AAAATCTC CTTTTCTACT ATTTGGCT AGTC AGTGGT ACAGTTAC TGTGGG A 
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62501 



AAGGCAGGATAAATGCTTTTATTCCATTCCATTTATTTACeAATTTTCAAAATAATGAATTGGTTCGTCAGCATCGTTCAGGGTGACTAATTTGTTTTTT 
GAGTATCACATAGACTCATGGATGTAAAAACATTTCATATATTTTAGTCCATGTAATCATTTATTGTTCCCTTAGCTTTTCCATGGATTTTGTTACTATC 
TTTTTTCTCGTTACTGGGATATGTGTCTGTGGAAAACTAGAAATTTACTGAAAACAAGAGCTGGACCAATCAAGTGTAGGAGTGTTTTCTGATGGCATTT 
AAGAGGTTTTCACTTAAAGTCCCCTTTTATAACTCATATCTTGTACTTGCATATACTTACTCAGCTGCAGAGGAATTGTCGGTTTAAATTTTGTGGGAAA 
ATTCACATATATCAAAAGGCTTTAGTCTCTCACTTCCA 

AAGTAACTAGCTATAGGTATGTTAGCCTAACTTTCAGGATCTTGGGTTTTCAGAGAACATATAAAATTATAATGGGTTATAACTATCAAGTTGACCTTTC 
CCTGAGAACATACTATTGGAGAAACCTGTGGTTTCTAAGACGTTTCTAAAACTTAAAAGTCATTCCTTCCCAGTATAAGAAATATATTGCTGGCTTCAGA 
ATTTTC C AGGAAAAT AAATTTT ATTC C CTTG AAAATC AGTATTC AT AT AC ATT AGTG C TG AGTTTGTAAGCTTT ATTTGTTCT AAAC AG AATTT AAAAT A 
GTTGTTAAAATGAAAATATAAAGTAGCACTTACTGGATTTTACAATTTACCAACCCCTCTTCGCATCCATTATTACATTTCTTAGGCTTCACAAAACCCC 
ATGTTAATATTCAGTAATTATTGTCTGATAGATGCTATGCTGAGCCTTAACATGGATTATTTATTTATTTATGAGATGGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGG 
CTGGAGTGCAGTGGCTTGATTTCGGCTTACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCGGCCTCCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGT 
GACCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGGACGGGGTTTTGGCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAGCTCCTGACCTCAGGTGATCCGCC 
TGCCTCAGCCTCCTAAAGTGTTGTGATTACAGGTGTCAGCCACCGCGCCTGGCAGATTATTTATATTTTAATTCTCACAGCAATCCTGTGAGGTTGGTCC 
TCTTATTATGCCCATTTATGAATAAGTAAACTGAGGCGTAAGAGAGGTTAAGAAACCTGCCTGTGTCTCACAGCTAGGAAATGAAGGAGAGTCAGGGATT 
GAGCCTTTCCTTGCTTTTAGCACCTGGACATATATCCATATTATCCCTATTTTACAGATGAAATAAATGACCCCTTGGAGATATTTGGAGACTTTTCCAA 
GGTTGC TT AATT AGC ACATGATGGAGTC AGG AC AAG AATC C CTG AATTC C TAAATGCC AAGG C AGTGTTC TCTC C T AGC AGG CGT AG AGTGG AAGGGTC A 
CAGTAGGTGAGCAACCCTGCTCCTCCATTCACTGCTGGAGCTCACCTGGATGCAACAGAGCCAGAAAGGTAGGATTCAAGATTTTAGTACAAGTAGCAGC 
ATTTTAATTTGACATAAATGACCCAGCTGAATGAGCACAAAATTAGGACAGTATGTGTCTAGAGACTGAATTGGTATTTATTATCCCAGCCTTATTCACG 
TTGTTCTCCATACATGGTTTCTTAGGTGTTGGGGGGCAGTCATCTGGACCATTTACTCAGCTTCTAGCCACAATTTCTATTTTTTTCTCTGGGGAGTACA 
TCTTTTTGTATAATGATTCACTCAGAAGCCAAGAGTCCTTCCTACAATTCAAATTGTAACAGCAGTAGCTACTGTTTGTTGTTTATTTTCCGTTGTTTAT 
TTATTAAGTATTATGTTAAATACTTCAGTATTTTTACAGATTTATGATGTAGTTGTCATACAAAGAGGTAGGTACACAGACATTTGCCAGATCATTCTCT 
GTC AC ACTG CTT AAAG AAAG AG AACGTT AC AAATGC ACTTTG AG CATC C GGTGT AC ACTTC AGTTG C ATTTTC CTTC C TG C TCC TG AG AG AT AAC C AC T A 
TCTTCTTTAATGATTATCATTTCCGTGTTTATAGTTTTATATGTTTTTAGGTTTCATGGAAATAGTATTTTATTGTGTGTAATCTCTGCCGCTTGTATTT 
TTTCATTCAACATTTTGTTTTGTAAGAGTTGTCCATATTGATGAGTATTCCTCTGATAATTTTTGTATTTTATTGCTCTTTGAAAAATTCATTGAATGAC 
TGTACCACTATTTATTCATTTTCCTGTTAATGAAACAGTGTTACTATGGAATTGTTGTACATGTCTCCTTGTACACAGACTTCTCTGGATACATATATCC 
AGGAGTGGAATTACTATGTAGTAGGATATGGACATCTTCAGATTGACTAGGTTGTTTCCTGTAGCGGTTGATTCAAGATGCACTCCATCAGGCAGTGTCT 
GAGTTCTCATTCTCTGCATACTAAACAACAGTTGGTGTCGTAAGACTTTAACATTTTTGTTAAGTAATAGTCTTATACTTTTTTTACGTGTATTTTTCTC 
ATTATGTACTGTAAGTCCACTAATGTCAGTTGAGGAGATTGAGCCACAGAGAAGTAAAGTAACTTGTTCAAGGCCATGCAGTCAGAAGATATCTGGCCCC 
AGGAGAATCAATTGAATCTTGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATGGCAGTGTAAAGCACTAAGGAGCTTAAGCAAAACTCCCTCTAGAACTGTGGC 
TTTTAGAATCTTCATTTAGTAGAAAAGAAAGGCTTCATCAATACTCAAATTTCACCTTGATACGAGAGAACTTCAAACATTCTCCAGCAAAAGGCCTTTT 
TTTTTCCCT AAGG AGTT AGG ACTATGGGT ATGC AC CTAAG AGC ATC TGG AC C C C TC AGGT AG AGTG AG AG AAT AGAG AATGTCTC AGG AC CTC TC TGGGC 
AGT AAAGC AG AAC T AGGTC TTATTTATTTATTT AT ATTATTTT ATTTATC T ATC AATC AATC AGAC AG AGTCTC AC TC TGTC AC C C AGG C TGGAGTG C AG 
TGGTGTGATCTTGGCTCACTGCAGTCTCTGCCTCCTGGTTTCAAGTGATTCTCATGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATGATAGGCATGCCACCATGC 
TTGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGCCTCAAGTGATGCACCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGATCCACTGTGCCCAGCTTGAA 
CTGGTCATT AGTG AG AAAATGAG AG AACT AATTAAGAAC CTGG AAC C AAC CTGGGT AAC AT AG AC CC TGGTTC T AC C AAAAAAAAT AAAAAT AATT AAAA 
AAATAGCTGGACGTGATGGTAAATGCTTGTGGTCCCAGCTACTCTGGAGGCTGAGGTAGAAGGACTGCTTGAGCCCAGGAGATCGAGGCTGCAGTGAGCT 
GTGATTACACCACTGCAGTCTAGCCTGGGCAACAGAGTAAGACCCTATCTTAAACAAAAACAAGAACAACCTGGAAACTTGGGTGATAGGCTACTTCTAG 
TGAGTATGAATGCATATGATTACTTTGTGACTAGGAAAAGGTTAATGAGTTAAGGTTAAGGTTACTTGCTAGGCTGTTTCTTGCACATTCTGTCTTCACT 
GGATCTGTTAAGCATTCTGGGACAGGAATCTTAGTACTGTGCAGCACTACTGAGCTAAAGACTGAGTTTGAGAGCGCCATCTGGTGGCTTTCTGTAGACA 
. TCCAATTTCATGAAAGAGGGACTTTCCCAGTGCC.CC.TATATC_AGATATTATAAAAAC 
TAGTTTTATCTCTGCAGAAGAAAGACAGGATCTCACTTAGTAGTGTAAGTAGAACCAATAAT 

AAGATGCCATTTTGGAGAGACACCGATCATTGGAATTTCATCTCCCAGTCCCTAATTTGCAAGGTATTATTTAGAGAATTTGACTATTTGTTTTTGACTT 
ACATATTTTACCCTACTTGAATTAGTTATTAAGATTTCATGAGAGCTGTTAGTGGTACACTACATACATCGCTGGAGAGTTATAAAAATAGCATTGCATC 
CTTTTTTTAACCAGTCTAGATCACATCTATGAGAATTCACATCACAAATTTAATGGTTTGGCCCAAAATAGTAAATTTCTTTCCACAAGTAACTTGGCAA 
GTTCTAAAAAAATCCCTCAGTGACTCTGTTCAATTAATTATGGAGTACATAGGGAATTGAAAATTAAAATAAGCATGAATGGAGGCCATGTGGATCTTAT 
TTTGTCTTTTAAGCACTCATAATACCTACTATCTCATAGGGATTTTAAGAAGTGGAGATATAGATACAGATATAGACATATTTTTTTGAGACAGAGTCTC 
ACTCTGTTGCCCAGGAGTGCAGTGGTACAATCTTGGCTCAATGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCATCCCTCAGCCTCCCGAGTAGCCGA 
GACTACAGGTGCCCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAATAGAGAGGGGTTTTCACCACGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTCACCTCA 
GGTGATCCACCCATCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGATGTGAGCCACTGAGCCCAGCCAAGAAGTATAATTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAG 
TTTCCGTCTTGTTGCCCAGGCTAGAGTGCAATGGCACAATCTTGACTCGGCGTGATTTCGGCTCACCGCAACTTCTGCCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTC 
• CTGCCTCAACCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCACGCCTGGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGTGTTTCTCCATGTTTGTCAG 
GCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTTGGATTATAGGCGTCACAGTGGCCGGCTCGACCGTGCACATNN 

^JNNNNNNNNNNNNNNNN]^ 

GGTGGCTCAAGCCTGTAATCCCAGCATTTTGGGAGGCCGAGGCAGGCAGATCACCTGAGGTCGGGAGTTGGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCC 
C ATC TC TAC T AAAAAT AC AAAATT AGC CGGG C GTGGTGGCG C ATGC C TGT AATC C AGC TACT AG AG AGGC AG AGGC ATGAG AATC AC TTG AACCC AGGAG 
GCGGAGGTTGGGGTGAGCCGAGATCACGCCATTGCACTCCAGCCTGAGCAATAAAAGCGAAATTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGCCGGGTGCG 
CGGTTGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCAGCCTGGCTAACACAGTGAAACCCC 
ATCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAGGTGTCGTGGTGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGG 
AGGCGGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCACACCACCGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAGACACTTTTAAT 
TC CGTAG AG ACG ACTATAGTTT AAAATGTTGC TGGTTTG TAC TC T ATT ATC CTGTTT ATTC ACTT AAC ATTC AAAT AAA TTTGAGTTATTC TGTGTATTA 
GAACTTTATTTTT AAAG TTCATCTT AAG C AAT ATC AGTG AT AATT AC AAAACTTT AAAAGTC C AC ATATTTTGC TTTTTCTAAG AAATCC C TTTTC TTC C 



C TTC C AGGT AAC AAATAT ACTC TGG AGACT AG ACC AAACC AAG AAGGC ATTGATGT AAGAC AAG AGC T ACTG AAATTC C ATTCTGCTT ACTATTC ATC C A 
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62 601 ACTTAATGGCTGTTTGTGTTTTAGGTCGAGGTAAGAACCCTTACAATTTTTTATAGAATTGGATAATATAAGTTTTTAATGTTGGCTTTTTCACAGTGTT 

62701 AG AAG ATGG ATAT AAG ATAG AGC TG C T-T ATTTGC TC AGC ATCTTTTGAAAATG ATCTAC TTGTTAG AG AAT AC ATAGGTGGGG ATTTTTATGTTTAAATC 

62 801 ATTGTGTTCCCAAAAGAAGTTTAAGTGGAGATCTGAAAAAAAATACAAATTACTACAGTAATAGGTGCTCTAAGCATATAAAAGCAAGGCAAGCCCAGCC 

62 901 TGGGCAACATAGTAAGATCCTGTCTCTACCAAAAAAAATTTTTTTAAATTAGTGGGATGTGGTAGTCTGCACCTGTAGTCCTAGCTGGTAGGGAGGCTGA 
6 3001 AGATCGCTTGAGCCC AGGAGTTAAAGGCTGCAGTTAAAGGCTGTGATCACC ACACCACTGCACTCC AGCCTGGGTGGC AGAGAGAGATCTCATATTAAAA 
63101 AAAAACACACAAAAAGGAC AAAG ATTGGCAGATTTGACCTTATAAC AATTCAAAAAACTGGAAAAAAAAAAAGCAGATGATGATAAACTTGGGAAACCAT 

632 01 TTGGAATGTAAACAATGGTTTGATTTTTAAAATGCAGATTAAGTACTAACATTGTTTCCTGCTGTTAAATTATCACAGTTTTGTTTTGAAGTAATACCCA 

633 01 CTGCCGATGGTGTTGCTTTTTTATATTGGTAATGATGGTATC AATTGCTCTAGTCTTTCTGGAGGGCAGTTTAAC AGTATCAGTCTTAAAAGTAAAGATG 

634 01 CATTTTTACTTTTAAAAATGCAATCTCAGGAAATAATCAGAGTTCAAATAGGAGATATAAAAGGATGTTTCTGTCAGTATAGTACATATTAGCGAAAATT 

63 501 TAGAAATCTAAATGTTAATAGGAGATTGGCTAAATACTGATTTTATAATTGCAAATAGAATATCTTATAGAAAAATAACATTTCCTATTCTACTTTCCAT 
63 601 CTTACCTGCTTTTTCTTTATAGTATTAATACCTC AGGTATTAAATATTTGTGTGTTTTTGTTGTCCACCCTACCAAAGTGTAAATTACTTGAGAATAGAA 
63701 ACTTTGTTTTGTTCACTGCTTTATCCTCAGTACCTGGGCTCGTGCTTGGCACATCATAGGTAAATATATATTGAATGAATAAACAGTTTTATGACAGCAT 

63 801 TTTAATACCATGGGAAGATATTCTTAATATATTCTCATATATATGAATATATGTTCTTATATGTGCATATATAACTAAACATTTTTAATTAATATATGTA 
63901 TATTATATATAAGAATATAATTTTTAAAATGTTCTTAATATATTAAAGAGAAAACAAAAGCTGTTTACAAAAACATGTGCTATATGGTCCCATTTTGGGA 
64001 TTTATTAAAAATTCCAAGACATATCCCCCCCAC AAAATTTTTAAAAACTCTAATAGGGTCCAGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATTCCAGCACTTCGGA 
64101 AGGCCGAGGCAGGTGGATCACTTGTGGTGAGGAGTTTGA-GACCAGCCCAGCCAACATGGCGAAACCCCATCTCTACTAAAAATATAAAAATTAACCGGGC 

64201 atggtggcgggcacctgtaatcccagctagttgggaggctgaggcaggagaatcacttgaacctggggggtggaggctgcagtgagccaagattgtgcca 

64301 ctgcactccagcctgggcaacagagtgagactccatctcaaaaaacaaacgacaacaaaaaacaccaaaaactctaatataccatatatggtgtaggtaa 

64401 aagac aaaatggaaaagcatgtactagaaatttaataatgttgtatagtaattaagaactcacattctacagtccaacaacctggcttttcattccaaat 

64501 ataccacttacttagctgtgtggctatgagctaacaaacttacttaggtttttcaaacttcagttttcacatttgtaaagtggtgggtggtacattgtac 

64 601 ctgttgtgaggtttaattgagataatacaaagtgtttagcaaggtgcatggcacatagcaaatgctccataaacagtagtagccactctagcacctttat 
647 01 aatc atgaaattatggtaacttttgttaccataatttagcttttgtttctaagttttctgctattggc aaatgttacttttatagttagaaaataaacta 
6 4 801 ttttttaagttggtagcaagaaccagggtgtaaaatggattcagggagtgaggacagtaaaaaaaaagcatactctgtaatgctatgtgcttgcttcagg 
64 901 taggtgggtttagaatgttaaaatatcacttgctgtttagaacccagtcctgggattaggtgccaaagctgggtgtttttttttttttttaatctatgtt 
65001 gtatttgagattaaacacatgatttc agtaaacatttaataggcaagtaacaatggcaatagatgaatc aaacctgatccctgtcctcagaatgttcttg 
65101 gtttagtggaaatgacagaataagaatctaaaaaataaagtgtctcaattctctgatccatacacatcactctcccattgtgactgacttcctgtgctga 
65201 accagagagagatgtctttacagtatagaggtatgaggaggaaactggatctcttggaggattaaaagataatccactccttcttttgacgggaggagag 
65301 aggaagagtaaccatgtggaaggatctctgtcacaagggaacaaaaagtttttctgttcttgcctggagctgtctccctagttgtggaagc actaattat 
65401 ctgaacacttgccacataggtaatcatcaagtacagacactgaggttgccaaaccttgatgatatgaaggtgagtgggactcagttccctgatgtctggg 
65501 gagctcacagtttagtggggtagacagactgtgcaatagtgtttagctcccttacctttaaaaagtgacactgtgaatttatgcttttagggtagaaata 
6 5601 cgcaagaggaaagatacacctggtagaacgttgctcagggtgttgctgtcaccagtactgcaggcccacaaacctttattgactgctcaccttgtttcaa 
65701 gtcatatgtcccatctgcaaaaagatgtctctgacatctcttgctacaatattccttctcgattcctaaattcacttgtcatataataggcagccactga 
65801 tctgccttttatttggctctggacattttggagtccttcat^ 

6 5901 acacttaaaggc acaaaagagaattttacaccatataaaggcagctctcaaatagtc atttagtactctcgagaattcatggaaaagttccaaatgggtc 

66001 ATAG AATATCAAGGC AAG AATCTTATTTGATTCAAATGCTTACTGACAGTAAC AGGTT ATGAATGTTTATACCATTTATAAATAACCTATTTTTGAGGAG 

66101 acagaatcaagatgagaggttatcttgtttataaaaagacaggttttggccaggcatggtggctcacatctgtaattccagcactttgggaggctgaggt 

6 6201 aggc agatcacttgagctgagg agtttgagacc agcctgggcaacatggtgaaaccctgtctctattaaaaatac aaaaaactaacagggtgtggtggca 

66301 cacgcctgtaatccc agctactggggaggctgagacatgagaatcacttg aacctggg aggcagaggttgcagttagctgggattgtgccactgcactcc 

66401 agcctgtgcaacagagcaataccttgcttcaaaaaaaaaaaaaaaaagt 

6 6501 acaaatggaaaaaatttaattccacacagaaa 

66601 taactcatttcttgttatacttccaaaagtagaattttgctaatatcatatatatgatatatgtgatatatcatgtatgtgatatatatgtgatatatat 

66701 c at atgtgtg at atgt atgtgc tatatatc atat atgtgat atgt atgtg c t atatatc atgtgag atgt atgtgc t atatatc at at atgtgagatgta 

6 6801 tgtgctatatttcatacatgtgag atgtatgtgatatatatcatatatgtgagatgtatgtgatatatatcatatatgtgagatgtatgtgatatatatc 

66901 atat atgtgat atat atatacacacacacatataaaatgtgcattttggagtccttcatacgtgtcaaaaaactaaagtaaaaataggcgtcttttataa 

67001 ataaaatgcaaatacatttaaaggcacaaaagataattttataccatagaaggcaattctctgtctatgtataaggtgaacattatactctatctgctag 

67101 tagttcagtatatatgcctgttgggaatcatagtcatttttccaaatgcaattattattgtttctaatatttgttttaattttattataatacttgtgaa 

67201 ataatattttgaataatatttgtgaataattttttaaagtagaaacagataggtgtgaggtgtaatcattttcacattttcctttcagtagtactgagac 



673 01 TTTTCAGGAGATCCTAAGATTTTAAGCACTCCCTGT.TGGATGTTATGATTCGCTTAAGTTCTGTTTTCCTTGTCTGTTTTCTTGTAGAATCTTTAGATGA 



67 4 01 CTTGACTAATCTGGTGGTAAAGTTATTTTCTGAAGTAGAGAACAAAAATGTTCCATTGCCAGAATTTCCTGAACACCCTTTCCAAGAAGAACATCTTAAA 

67 501 GTAAGTGC ATAAATTTTGGTATTTTGTCTTCTTAATTTATGGACATAAT ATATACCTAGTTTACC ATAG AACAGGTG AAAATTTTTGGAGGTTTCATTAT 

67 601 TTATGTTGTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAAACAGAGTCTTGCATTGTCACCCAGGCTGGAATGCAGTGGTGCGATCATGGCTCACTGAAGCCTCAACT 

67701 TCCCTGGCTG AATTG ATCCTCCCACCTCAGCCTTCTGAGTAGTTGGGACTAC AAGTACACACTACC AC ACCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGACAC 

67 801 AGGGTTTCACCATGTTGCCTTGACTGATCTCGAACTCCTGATCTCAAGTGGCCCACCTGTCTCAGCCTCCCAAAATGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCAC 

67 901 TGC ACCC AGCCCCTATGTAGTGTTTTTTGTTTGTTTGTTTCTGTTTTTGGTTTTTTTGACATGGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGC AGCGGC 

68001 GCGATCGTGGCTCCCTGCAACCTCTGCTTCCCAGGTTCAAGCAATTCTTCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGAACTATAGGTGC ATGCCACTGTGCCT 

68101 GGCTAATTTTTGTATTTTTAATAGAAATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGAGGTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGTCTCCCTCAGCCTCCCA 
68201 . AAGTGCGAGGATTATAGGTGTGAGCCACCGCACCCGGCCCCCATGTGGTTTTAAATATTTGTCGGGATAATAAAATCAATCTCACATTTATTAGGATCAT 

68301 GAATCACC AAAAACATATCAATATGTTCTGGTCTTTACATGCTAAAAGTAGTTTTGGTAGCTGTAGTCTTAATAGACTGTTGAAGCTGTTAACCTGTACC 

684 01 TGAAGATAAGCATTCAAAACCATTAATATTTAGCTGCATGGTTCAGGGGGTCAAACATGGACTATATACCGACTGTAATGAAATTCCACTAGGAGAGTGC 

685 01 TG AG TC ATTTATTTC TTTGTGG TC AGTGTATC ATTTTC TGTGG C AATTG ATTTGCTC TT AAATTTGGGATTCTC C C ATG AAAATC ATTCTTC ATAGTTTA 
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68601 GAAATATTTTCTTCAGTAGGAGTCGTATATAGCTAATCTCTGTGATTTGTTTTCTCCAGCAACTTTAGAAAATAGTACCCATTAAAGATATTAGGAATCT 
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68701 CTATGTGACATTTCCCATACCTGACCTTCAGAAATACTACAAATCAAATCCTGGTCATTATCTTGGTCATCTCATTGGGCATGAAGGTCCTGGAAGTCTG 
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68 801 TTATCAGAACTTAAGTCAAAGGGTAAGTCTCCTGGGCAGCATCTTCTGAGTGTCCACCACATCTTTTCACTCTGGCTCTCATTTTCTCCTGAATAGTGTC 

68901 CTATGAAGGAACATTGTTAGATGTGACC ATTTTGGGTTAGTGAGTGAGATGGTGGTTGTTGGC ACGGTGTTGCCTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTAGA 

69001 TAGAGATGGGGTTTCGCCATTTTGCCTAGGCTAGTCTCAAACTCCTGGTCTCAAGCGATCCGCCCATCTTGGCCTCCTAAAGTGCTGGGATTAGAGGCAT 

69101 G AGCCACCGCGCCCAGCCAGTAGTCTACTCTTGACTGGGAATTGATTTGAGGAATCTTCAGGAAAGCCCCCACTTCTGCACCATCTTAAACTGCTTTTCT 

69201 G AACTGATTTTTTTTTCCCAATCTTTTCGCAAGAGGTTCATTCTGATATCTTAGGAACATAC AGTATGAATTTTTAAAATTTTTCTTATCTTCAAGGAAG 
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69301 CCACATATGCAATCAATCGTATTGATTTCCTTTGAATGTTGCAGGCTGGGTTAATACTCTTGTTGGTGGGCAGAAGG AAGGAGCCCGAGGTTTTATGTTT 

exon 8 



69401 TTTATC ATT AATGTGGAC TTG ACCGAG G AAGGATT ATGT AAGTATTG ATT CAC CTTTTTACTTTTG AATG AAAATTT AC TTTC T ATG ATGTTTTTTAAC T 

8i.D+149 

C 

69501 TCTTCATGCTGTGGATCTGTTTTATGTTGAAAGCTACAACACTTTAATTCATACAACTTATCCATTGTATTTTTCATATGTAACTTGGCCTTTGTTTCAT 
69 601 GGATGATTCTTCCCCCCTTAACAACTGATCATTATGTTGCACTTGTTAAATGTGGACTTGGCTTTTTATTTGCTCATTTACTGCCCCAACACCCTTTCTG 
69701 TCACATATCTCTGAGCCCAGAGGGCCATGTATGTGGGACACGTAAAGCCAGTCTCAGGGAGGTGAGGACTGCATTTTCTAAGAGGGACCATCTTCCACTT 

< 

• ' exon 9 

69801 ATCTGACTTTACCTTAGGAGTGAGCTGACTGCTTTGAAGGATTCAAGGACTGAATGGTTTTTAAGTGTGCCCCTTTTTTCCAGTACATGTTGAAGATATA 

exon 9 

69901 ATTTTGCACATGTTTCAATACATTCAGAAGTTACGTGC AGAAGGACCTCAAGAATGGGTTTTCCAAGAGTGCAAGGTACTTTTGTTTCACCAAAATTTTT 
7 0001 CTTAAGG AATC TGTTTTTC AAGAGC AAATACATGTG AATT AATTT AAATTT AAGGC CCAGTT AAAC TTTT AAAGTTTTTTTC C T AAC TG AAGTCT AAAAT 
7 0101 TTTGCAATGTATAATAGTATTAGTTAAGGCTTAGTTGTACTAGTCTGATTTGCTACTTGGGGCACAACTAAGGGGAAAGGCATCGTGTAGCCCTTTTTAG 
70201 GATGGAAAAGGGAAGAAATCAAATGCTTTTCCATCACTCAGAAGAAAATCAGCAGTTTCTTGAGCTGGAATATGTCAGGGATTATGTTACTCCCTGCCTG 
7 0301 AAGCTGCATGAGCTCTCTCGTTTTCAGATCTTTAAA 
7 0401 TTTATTATTGTATGTATGGGAAGAGGCTGGCTT^ 

70501 T AAAAATACGTG CTTTAAAGCCTATC G AG ATTCTC AAATGTATTTT AGTATG AG AAAC ATC C TTTTTAAC T AG AT AAAAGTTT AAAGGTAT AATCTC TG C 
70601 TTCTGAAAATTATGACAATAACTCCTAATCTGGGTGCTGTTCTCTGAATGAGTCACCAAAATCATCTATGGTGGAATTGTTGGATCTCACAAGGTTCTTT 
7 0701 CACACAGTTTTTCTAAATTCTTTGGCTATTAGTTTCAACAACTTAGGCTATCGAGCCATATCCTGTATTTGTTATTTTCATTGAAAGTTGTTTACCTATT 
7 0801 TTGCTTTTGGTTTTAAGCCTAGATTGATGGATTAAATTTTATACACATTAAGAAATTTTTAAAATATTCTATACATTTCTAAATCAAGCATAGCCATTT^ 
-70901 TTCAGAAAGTGTGATAAAGTTAAATATGGAGTAGAAAGCTTATAGTGC AAGCCAAACACTTAAAAAAAAAAAAAAAGGTTTCTAAATAAGGGTGGCCGTA 

exon 10 



71001 TCTAATTGGATTAACTTTCTATTTTAGGACTTGAATGCTGTTGCTTTTAGGTTTAAAGACAAAGAGAGGCCACGGGGCTATACATCTAAGATTGCAGGAA 
exon 10 

71101 TATTGCATGTAAGTTTGTTGTTATTTTACTGTATACATTGCTGTGTGGAGTATTTCAGCAATCTTGCATATATTTTCAGTAATAAGTGAATGATTACAAT 

71201 TGAAGCTG AGGTATAAAGCTTTC AACTTTGTAGC AACAGGGCAAATGTTGATGTCAGGAGATGTTTAAAATCTTAATTTTC ATCATCGTGAAATTTATTT 

71301 T ATGTAAT ATTTTT ATTAAAT ATGCATTTTGCTTATTGGC TTTAAAT ATATTTC AGTTCTAC AGC AT ATC AGGTGTT AC TTATATG AAAG C T ATTGATC A 

71401 TTTACTTTTTTAAAATTTCCATTGCTACCATCCTAGTCTGAGCTATCATCATTTCTTGCTTGGGCTACCATGATAGTCTTTTACCTGCGATCCCTATTTT 

71501 CCTCTTGGTCCCCATTGTAGTTTATTTTTCCAGGCTCGTGATCTTTTGAAAACTAAAATCTGAATGTTTCACTCCTCTGTTTAAATTCCTTCAGTGGTTT 

71601 CCCAACAGAGTTGGCATAAAATGCAAAATTTTCCTTGGCCTACAAGGTGATGTGGCCCCAGCCTATCTGGCCATCTTCTATACCACTGTCCAGCCCACCT 

71701 CTCCCATTTGCATTCCACTCCAACTGTACTGGCTCTCTAATTTTCAAGCATTAAGTTTATTCCTCCCCCATTGCTATTTTCTCTACATGAAACACTGTTC 

71801 TATCTGATCTTTGCCTGGCTAGGTTCTTATCATTTCAGTCTCCACTCAGAGTTCTTCTCCTCAGACCTTCTCTGACCTCCCAATCTAAAATAATGCCCCT 
71901 ' GCCCCTTTTTTTATTGTTTTCATAGCATCTCTCACTAACATTACAATATTTGTTTGTTGTCTGCCTCCCTCCC AATTACAATGTCTGTGTGCTTCTTGGA 

72 001 GGACAAAGGATTTCATGTGTCTTACCTACTTTTGTATCCATAGTGTGTGGAACAGTGTCTGGC ACATAGTAGATGTTCATTAAATATTTATTAGATGAAT 

7 2101 GAATCAGTCAGTGTGTCTCAGTATATTGGAAGTTGCTCTTACCAAAAAGCATCTTCTGCATTGTTTTTCTACACTGGCCAAAAATATAAGCCATTTTTTT 

7 2201 TTCCACAGCCGCTTCCTAAATGTTTGTCTAATTTGTTTCATAGAAATTTAGGAGGAAATTCTGTTCATAAAAATGTGTGTACTTTATATTTTAAAAATCC 

7 2301 TGTAGGTGTC AGC ATTTTAATATCGAATTTTCTTC ATT AAC AAGTACTC AG TTTTT AAC CAG AAAC ATTCGTGGTTTTCCCCG AAAG AAA TGTGATTTTG 

7 2401 CTCTCTACAATGGAAGTATGTTTGGGGATTAACAGTATATTTGGCAGAATCATCAAACAATATGAAACTGCTTAACAATGTGGTAGGAAAGAGACAACGA 

7 2501 TTTAGGGCTACAG AAAATTTTTCCAATGGAGTAAAATTTAACTGAAGAG AGAAAGGGTGTACAGTAATGAATTTAATGTGTTACAGATCTGCTTTAATAA 
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exon 1 1 



72 601 ACTATGTAGTAGCTTTGTATATTTTATTTATTTATATTTTCCTTTTTAAAAGTATTATCCCCTAGAAGAGGTGCTCACAGCGGAATATTTACTGGAAGAA 



72701 TTTAGACCTGACTTAATAGAGATGGTTCTCGATAAACTCAGACCAGAAAATGTCCGGTGAGTCACCATACAGATTTTACTATTATACACTAAATTTTCAA 

72801 TAATGATTAGAATCTGAAAAAATTTGAAATTGTGAATAAAATGCTTTTAAACATTTTATCAAGCATTACAAAAGTAGAGAATAGTATAATGAAGCAAGAC 

72901 CAAGCTTCAACC ATTGATACATGGCCAGTCTTTTTTAATCTATACCCATCCCTCTTCAGTCATCCeCCTTCCACCCTAAATTATTTTGAGGCAATATCTC 

73 001 TAAAAGATGAGGACATTTTTAAAAACAAATATAATTTTATTATCATAAATAAAATAGAATAATAACCTGTCTTAACCTGGCTTTATTCTAACTCAAACGC 

73101 CC AAAGTATCAGCCC ACCTATCTGACTCATATAAGCAAATGAAGGC ACCCTCTTTTTCTTAAGCCAC AGT AAAGATT ACAATCTC AGAATCGTCCTGATT 

73 201 GACCAGTGGTTAACCTGGAAATCAAAAGTCCAAACTCTTATAGTAGCAGAGGTATTCTTGCTAGAGGAAAGTAGTCCTTAAAGTGCTTGTGAGCCACCAC 

73 301 ATGATATTCCTCCCATAAAACTGAATTTCATCTATGTTTTCTAAAGTCAAATGATAGAGGGAATATAATTGAATGACATGTTTTACATTTTTAATTTTTC 

7 3 401 TC C TCTGTT AGGG AAGTATTTTTG AAATTC T AC TGGC AATTTGGTT ATTG AG TAAGTTTTTTGG AAC AGTTGTTTTATGAATAAG ATC AAC AATGTGATA 

73 501 GAACTTTTTGTAAAAAAAAAAAAATCTTTTTGGGCTGGGCGCGGTGGCTCCTGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAGGGCGGGCGGATCAGCTGA 

73 601 GGTCGGGAGTTCGAGACCAGCCTGACGAACATGGAGAAACGCCGTCTCTAATAAAAATACAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCATGCATCTGTAATCCCAG 

7 3 7 01 CTACTCGGGAGGCTGCAACAGGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCTGTGAGCCGAGATCATGGCATTGCACTCCAGCCTAGGCAACAAGAG 

73 801 TGAAACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAGTCTTTTTGACAGAACTATCCTATCAGAATCTTTTCCTAGTTACCATTGTTTGAACTTTTCCAGACATAT 
73901 TATC AAAGCTTC ATTAGCGATAATTGCATATATATGACTTGCACTATACTGTTTAGGTTGAGAACAATAATTAATGTCTTCTAATGTTCAGGTGGGCTTG 
7 4 001 GCCTATCTATTGTCACTCCTAGGTGGTTGGTGGACTCGGGTGACTTTCTTCTAGGAAATACTATTAGCCAGATTTTACCTGACCTCATGCTAGGATTCAG 
74101 CTAAAtATTCTATTTTTTGGGAAGCCAAGGCAGAGGAGGATCACTTGAGACTAGGAGTTTAAGACCAGCCTGAGCAGCATAGTGAeACCCTATCTGTATT 
74201 TAAAAAGTTTTAATGATTTTTTTATATTATGATACAGTGTTTGGATGAGTACAGATAATTATCTAGCTTCAAGAACAATTTTTTATAGAGATAGGGTCTC 
74301 ACTGTGTTGCCCAGGTGGATCTCAAACTCCTGGCCTCAAGCAGTCCGGCTTAGCCCCAC AAAGTGCTGGGATTACAGCCGTCGTGAGCCACTGTGCCCAG 
74401 TCT AG AATTTTC TTTT C TTTTTTCTTACTG AGC C TAG AATTTTTAAATTGG AAT AAG AT ACC ATGGTTTTGAGGTTT AAAAAAT AT ATT AAGGGTC AAAA 
74501 TTTAGAAGTCTTTTTC AATGAAAATAACATGTGAAATTATTTAGAAATTAAATTTCTGGTTTGAGGTACCCAGTAGGTTAC AATGTTTCCTACGCAGTTT 

74 601 CTTGCCAATATTTTAAGTCCCCATTTATTGCCTAATCCTTAATTACTCAAGAATTGATTATGATACAGAAAATCTTACTGAAAAACTAGACAAAGTTACT 
74701 GACAGCTGTGAATTC ATTAG AGATTGCTGAGTTGATC ATTCTGCCTTTAACAGC AAATGCTCTTTTTC AACTCTAGATAATTTACTGAGGAATTGAAAAA 
74801 CGAAGAAATCTTTCCTTTTCCATTCAGTGAACAACAGAGAAAGTTGTAGATTAAATATTTGTATAACGTAATATGTTAAGTTATTCATGCCTGACGTAGT 
74901 TTAGTGGGGGATGGCGAGATATAGTTCACATAATTTAAATGGTTTAAAGTGATATATGCACTGATACACATAATTGCATATGTAGAAAATCCTAAGGAAT 
7 5001 CTACTTTCCCCTTC AAAAATCTGGAACCAATAACTGAATTCAGCAC AGTC AC AGGTTGC AAGGTCAAC ATACAAAAATCAACTGC AT ATCTATATATAGC 
7 5101 AACAAAAAAATAGAAAATTAAAAGAJ^GTATTTATAATAGCAACAAAAGCATAATATTACTAGGAATGAGTTTAACCAAAGATAAGCAAGACTTCTACATA 
7 5201 • AAAAACTAAAAACAGT AGAAGAGAGC AAATATTAGCCG AGAAAAATG AAAG AAGACCTAAATAAATGG AGAAGCAT ACTATAGTC AT AC ATTAGGAGACT 
7 53 01 TGATATTATTAATATGTTAGTTCTCTCCAATCTGATTCATAGACTCAATGTAATCATAACCAAAATCCTGGTAGGCTGTTTTTCTTTTTCTTTTTATTCA 
7 54 01 TTTATTTAGAGACAGGGTCTTGCATTGTCACCCAGGCTGGACTGTAGTGGCGGGATCATAGCTCACTGCAGCCTTGACCTCTTGGGCTTAAGTGATCTCC 
7 5501 TGCGTCAGCTTCCTGAGTAGCTGGGATTATGGGTGCAAGCCACTATACCTGTTTGTTTATTATTATTTTTTTTTAGATGGAGTTTCATTCTTGTCACCCA 
75601 GGCTGGAAGTGCAATGGTGCAATGTCGGCTTACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCTTACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAG 
7 5701 GCACCCGCCACCACACCTGGCTAATTTTTTTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGACCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCC 
75801 GCCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGTCACCGTTCCCGGCCTTTTTTCTTTTTTCTTTTTTTTTTTAGACGGAGTCTCGCTGTG 
7 5901 TCACCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACATCCCAGGATCAAGCTATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCCAGTAGCTGTAAC 
7 6001 CACAGGCACGCGCCACCATGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGGTCTCGATCTCTTGACTTTGTGA 
7 6 10 1 TCTGCCTACCTTGGCTTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCAATGCACCGGCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAATGACAGAGTCT 
7 6201 TGCTCTGTTGCCCGGGCTGGAGTGCACTAGTGTCATCTTGGCTCACTGCAACCTCCTCCTCCTGGGTTTAAGCAATTCTCATGCCTCAGCCTCCCAAGTA 
7 6301 GGTGGGATTACAGGCATGTGCCACCAATGCCC AGCTAATTTTTTAATTTTTTTGTAGAGAGAGAGTCTCACTATGTTGCCCAGATTAGTCTCGAACTCCT 
76401 GAGCTCAAATGATCCTCCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACTGCACCTGGCCTTTTTTTTCTTTTTTTCTTTTTCTTTTT 
7 6501 TTTTTTTCTGAGACAGGATCTCACTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCGGTTCT 
76601 CTTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGTGTATGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTGTGTTTTCAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCC 
76701 AGGCTGTTTTTCCTTTTTTC AGAAATTGGTTCC AAAATTTATATGGACATACAAAGGACCTAGATAAGTCAGAACACTCCGGAAAAAAAAAAAAATCACC 
7 6801 AAATGTGGGAGGAATTAAACCACTAGATTTGAGGACATTAGTATAAAGCTTCAGTAATTAAGACACGGTAGTATTGACATCATATGGATAGACAAAGAAA 
7 6901 TCATTGGAAGAGAACAGAGTCCAGATATAGTTCCACACATACATGGTCAGTTGATTTTTTTGTTGTGATTAAAAAACAACTTCCCTTTTCTCTCTGCCTT 
77001 CTGATAATCACT ATTCTACATTCTGTTTCTATGGGTTTAACTACTTTCGATACCTAATGTAAGTAGAATCATAC AACATACCTTTCTGTGCCTGGTTC AT 
77101 TTCACTTACTATAATGTCTTCAAGGTTCATCCATGTTGTAGCATATGACAGGATTCCCTTTCTTTTTAAGGCTAAATAGTGTTCCATTATATGTATATAC 
772 01 CATATTTTCTTTATGCATTCATCTATC AGTCAGTTGGGGTTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTTTCACTCTTGTTGCCCAGGCTGGAATGCCATGGTGCGA 
77 301 TCTCAGCTCACTGAAACCTCCATCTCCCGAGTTTAAGCGATTCTCTTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCACGCACCACCATGTCTGGCT 
77 401 AATTTTGTATTTTTAATAGAGACGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCATGACCTCAGGTGATCCACCGTTCTCGGCCTCCCAAAGTG 
77501 CTGGG ATTACAGGC ATGAGCCACTGC ACCCGGCCAGTC AGTTGATTTTATTTTTG AGAAGAGCATC AAC ATAATTG AG AATGG AAAATCTTTTC AAC AAA 
77 601 TGGTGCTGTTCTACTAGCTGCGTATCTATATGAAAAATGATGAAACTTGACCTTTGCCTCATACTATTTATAAAATTTGAGATAGATCATAGACCTAAAT 
77701 ATAAACACTAAATCTATAAAACTTCCAGAAAAAATAGAAAAATATCTTCAAAACCTTGCGATAGGCAAAGATTTCTCAGATAGAACATGAAAAGCAGTAA 
77801 CCACTAACGAAAACAC ATTGACCGTGCACAGTGGTTCACACCCATAATGCCAGCACTTTGGGAGGCATAGAGGGAGGATTGCTTGAGCTCAGGAGTTCGA 
77901 GACCAGCCTGGGCAAC ATGATGAAACCCCATCTCTAAAAAAGTATGCAAATTAGCAGGGTGTGGTGGTACGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCT 
78001 GAGGCAGAAGGATCACTTGAGCCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCATGATCATACCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGGGTGAGACCCTGTCTTA 
78101 AAGAAGGCTGGGTGCGGTGGCTCATGCCTATAATCCTAGCACTTTGGGAGACCAAAGTGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTC AAGACCAGCCTGGCC 
78201 AACATGGCAAAACCTCATCTCTACGGTAATTCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCTGGGGGCCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAG 
78301 ATCATGCCACTTGACTCCACCCTGGGCAAAAGAGCAAAACTCCATCTCAAAAAAAAAAGAAAAACCACCAATAAAATGGACTTCATCAATATTAAAAACC 
78401 GCTCTTAAGTGATAC ATGCATTTACTTACATCATTAAAATACATTGAAGAAAAATACCCAGAACACACACTAATTTTTACTTTACTTGCCACACTGGTTT 
78501 TAATTTACTTGCCTCATTTAGGCAAGTAAAACAGTTTAAATATTTGTATTTTCCTCAGTGTACCTATATTTCCAGGGGGGAAAAATCAGCCTAAATCCGG 
7 8 601 TTGAATTTTATC ATATACCTTCTACAAATAAAACCTCTTACCAACATGAGG AGAAAGAGCTATAGATTTACTAATAGAACTTGTTAGACAATCTGTTTTC 
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78701 

78801 

78901 

79001 

79101 

79201 

79301 

79401 

79501 

79601 

79701 

79801 

79901 

80001 

80101 

80201 

80301 

80401 

80501 

80601 

80701 

80801 

80901 

81001 

81101 

81201 

81301 

81401 

81501 

81601 

81701 

81801 

81901 

82001 

82101 

82201 

82301 

82401 

82501 

82601 

82701 

82801 

82901 

83001 

83101 

83201 

83301 

83401 

83501 

83601 

83701 ' 

83801 

83901 

84001 

84101 

84201 

84301 

84401 

84501 

84601 

84701 

84801 

84901 

85001 

85101 

8 5201 

85301 

85401 



AGTTTCGCTCTTGTTGCCTAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTTGGCTCACTGCACCTCCGCCTCCCGGGTTCAGACAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCC 
GAGTAGCTGGGATTACAGGTGCCTGCCACCACGCCCAGCTAACTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTTGCTATGTTGGCCAAGCTGGTCTCGAAC 
TCCTGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGCCCGGCCTGTATTTTTTTTTAGTAGAGACAA 
GATTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAAGTGATCCACCCACCCCGTCCTCTCAAAGTGCTGGGATTATAGGTGTGAGCCCCCA 
TACCCGGCCTCACTAGACAATCTTTAAGATTCCTTCCAGTTACTAATTTTGTGTGGTTTTGTCACCTACTACTAGTCATGAGATCTTGGATACATCATTT 
TTTTCTTTGAATGTTTATTGAATCACTTACGTGAAACCTCAGAGTTGACAGTCCTGAAAGGGGGACTTGTGAAAAGTTAACTTTATATAATGTCATGAAT 
ACTGGCTGTCATTTAATT^CCTTGAACCCTGCTCATCTGCAAAGTGGGGATAGTGCTTTATCTGTATGATGTAAAATGATTTAGCAAAGTCAAAAAGTGT 
TGTACAAACACAAGGTAATGCTATATTAAAGTTATACCATATAATAAGGATGTGCTTTTTCATTTTTGTAAGAAAAAACCATGATTTAAATTATAATTCT 
TGCTGCTCTAGAGCCAGTAATTGACCCAGCAACACTTCGTAGGAGTGCATTTGCTGGAGCATATGTTTTACTTTTGAAATTGCATATTTCTAAATTTGAT 
ATCTTATGCAATTAAATACCTCTTTTTACTCTCACATTTAAAGAGAAAGCACTTTTCCTCTACAGGATTGGTCTGTGTGACTGTTAACAGTTGTAACTGT 
AGTAGGTCAGTGATACATGGTGCAAAACAGCCTGGGATAATATTGCCAGCTGCCAGACCAGACTAGGGTGGCTCAAGGGTAAGATTACCTTCTTTAATAC 
CCGCTGAGACAAGTTTAACATTGCAACCAGGTAGGGAAATAAACAGGAAACTCTTAAGAATGAAAGGAACCTTAGAGGCCATTTAATCCAACTCCTGTTA 
GGTATACACTTGGCCCTeCATATCCGCAGGGGATTGGTTCCAAGACCCCCATGGATATCAAAATCCAAGGTGCTCAAGTCCCTTATATTAAATGGTGTAG 
TATGGTACTGTGTATCTGTTCTGCAGTATCCCAGCTAAGTAGTTACCAGCTTCAGTTTAACTTCTTCCAAGGATGGGGAACTCATTAAATACCAAGGTAG 
CCAGTTTCATTTTTGCCAGTCGTAATTGTTAGACAATTATTTTGAATTTTGAGACTTGATTACCTGTTCAAAGGTGTTTACCTATTATTACTCAATGATC 
ATTGTCACCCACCTCCCCTGATCCTATCATTTGGTGCCTGTTTTACCATATTAAATCTACAAAGACAGCTATAGAGTCTTTGTCATGTGCCTTCCTTTAG 
TCATAAATAATTCCATTTATTTGGGAGAAGTTATTCTTAATTAGTCCATGAAAGTCCTAGTGATAACGACGGTTTTCTTGTCTAAATGTCTGACAGTCTG 
ACAGTTAACTGTAGAATTTTGTCAGGGATCAATTCCTAATTTACTGGGTTATGGTGTTCAGGCTTCACTCCTTTTTTCTTTTTGAAAGTTACAGCATTTG 
CCCATCTCCATCTCCAGTTTTCTGCCTCATCTCGTGTTCTCCAGCATTTCTAAAAGATGATGGACAATGATTCTGTTAGGATTTGGTAGTTGCCTAAGCA 
TTAGAAATTGTGACTTATCTGTGTTTGGAGATGTGATTTCTCCTTTTTTATTTTTATATTTTTTGAGACAGAGTCTTGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTG 
CAATGGCACAATCTCGGCTCACTGCAGCCTCGGCCTCCTGGGTTCAAAGGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTGGCTGGCATTACAGGTGCCCACTAC 
CACACCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATAGGGTTTCACCATATTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAAGTGATGCACCGGCCTCAG 
CCTCCCAAATTGTTGAGATTACAGGCATGAGCCACCACACCTGGCTAGAGAGGTGGTTTCATACTTGGCTCATTCAGCTATCTTCAACTCCTTTTTTCTG 
TGTTTGGTCCACCTTTACAGTTTAAAGAGCCATGTTTATTTCAAAGACCAGGTAAATAAGAGAGGAGTAGTCCTGCCATCTGTTAACATGAGATTAACTG 
"ATTACATTTTGCTATAGGTCATGTGTCCTATTAAATTATGAGTTTTTCCAAATAGGAACTATATTTTGTCTTTCCCAGAATTTGACCTGGTAAGAACTCA 
GTAAAAGTTGAeTGAATTTTCTAAACTTTAAGCCTAATCTTTCTTGACTTTTTTCTTACTTTAAGAAACACTTTAGGCCAGGCGTGGTGGCTCACGCCTG 
TAATCCCAGCACTTTGAGAGGCTGAGGCAGGTGGATCACCTGAGGTTGGGTGTTCAAGACCAGCCTGACCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAA 
TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCAGGCACCTGTAATCCCAGCTACTCAGAAGGCTGAGGCATGGAAATCGCTTGAACCCAGGGGGCGGAGGTTGCAG 
TGAGCCAAGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTGGGGGATAGAGCAACCCTGTCTCAAAAAAAAAAAACACTTAAAAAATGGTTTTTAGCATTTTTCATGA 
GCCTCAATTCCTTTAGCACTTTAGCTTTCCTATCACTATTTAAGTATGATTTTTGAATCTCATCAATAGATTTTTTTTTCAACTTTCTGTCTTTTGTGTG 
T ATC CTTT AAAAC TCT AATTTG ATATC ATGATAGTGT AGAATTTT AC T AGTGGAAGG AGAGGGTTC ATC T AATTTG AATCC C TATTTAAAAATTATTGAG 
GCCGGGTGTGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAGCACTTTAGGAGGCCAAGGTGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTGGAGACCAGCCTGGCCAACATG 
GCGAAACCCCGTCTCTATTAAAAATACAAAAGACTGGGTGCAGTGGCTCATGCCTCTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCGGATCACAAGGT 
CGGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATAGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCGTGTGCCTGTAGTCCCAGCT 
AGTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAATCCAGGAGGCGGAGGTTGTGGTGAGCCAAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGTGA 
GACGCCATCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCCGAGTGTGATGTAATCCTAGCTACTATGGAAGCCGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACTCAGGAGGT 
GGAGGTTCCAGGGAGCCGAGATCATACCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAGAAAAATTAAAAATTAATGA 
AACTGAAGTTTAGAGAGGCTAAATGGCTTGTGCCTAACTTAGATCTGTGATTTTGGCAAGATTTCAAAGAAAGTGATTCAGAGTATCTGCCAGAATCTCA 
GTTTCTTATTGCCAGGTCTGTGCCCTTTCGACTAATTGTTTGAATTAATCACAATTACCTATG 

CTGTGTTAGGCATCATTTGTAAAAATCTCAGGAGAGTTTATTCTTTGGGAACCATATTGCCTTTTCATGTCTGTAGTCAGGAGACCTTTTGTTTCCAGAT 
GAGTTCCATCCAGCTTCGACAGCTGCATTCGCTCCAAACATTTTTAAATGTACTTGAAGTCAACAGCATTCATTCTAGCCCGCTGTTTCCTTTTCTTGCT 
GTTGTAAGTTTTAGTATGAAAAGGTTGTGTTTTCTCATGTTTCATTTTTTAATTTCTTTCTTTTTCTTTAAATAGAGACAGGATCTCACTGTATTGCCCA 
GGCTTGCCTTGAACTGAAGGGCTTAAGTGACCCACTCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGCTTGAGCCACTGTGCCTGGCCTGTTCTCTCA 
TTTCTAAGGATCACATCATTACCATATTGGCAGCCTTTTCTTCCCCCACACTCTAGCCACATTAAAAAAAAAAAAAAAACTGGGCTGGGCATGGTAGCTC 
ATGCCTGTAATCCTAGCACTCTGGGAGGCCAAGGTGGGAGGATTGTTTGAGCTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACGTGGTGAGACCTCATTTCTA 
CCAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTGGCTGGGTATGGTGGTATATGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGAGAGACTGAGGCAGGAGGATCACTTGAGCTCAGGAG 
TTCAAGGCTGCAGTAAGGTATGATCACACCACTGTACAAGACCCTGTCTCGAAAAAAGGAAACCTTATTTTTTGGTATAATTAGATTTTCGGCAGATGGT 
CTAAAATGCTACAATATTTGTACTAGTTTTTCTCAACTGTCTGCGGTTGTGTATACTATAGGTGTCTGTACTTCAATTATTGTGACCTTTTCTCCTAATT 
CAAGTGCTCTTCCCTGTACTTTCACACTCTGGTTCATAGGTATCTATATGGGTTTGATGTGTGTATACTCTGTCTGTACCGTTACTTTCTTCCCTGTCTT 
TATTTATTACCTCATACATACCCTTTCATTGTATATTTCAATCTGGAATTCCTTAATGATATACTAACTCTTGGTCTGCAAAGGTATCTCTTTTTGTTAG 
TCTGGTATTTGATCTGTGCCTAGTCTGAGGAACTGTGCTTGTCTGTTTCCTTATAATAACATTTCAAATGTTACCCATACACCTCACTTTGGTATATAGC 
TATCCAAATCCCTAAGGACTGTACTTGATGAGTCTGCCTTTTTCCCCTCCTTTTTTTTTTTTAACCTGAGCATTACTGCACAGCCTGAGTGTCTGCTTTC 
TGTGTCAGATAGTCATCTTCCAGAGCATCTGGCTTGGCAGCTTGTTTACTTTCTCTCTCAGAACTGAGTTTAAGGTTTTCTTGTTTCAGAGGGCAAGTCC 
ACTCCACTCCAGCTTGGGTGTCAGAGTGAGACCCTGTCTCTAAAAAAAAAAAAAAAGAAATCAAGCGTTTCATGGAAGAGTAGATGGGAAGACCATCTGC 
CAGATTCTTCTACTTAGTATATTTTTTAGAAGTCTCCTTGAGAATCAATCCATTCATTTTCTGAGAAATCAACAAAAGTGGAAGCCCGAGTTCCTAGGCC 
TGAGTCTTCATAGGCTCTATCATGTATTGAATGCCCTTAAGAGATACCATACACCCTTCATATAGCTATATGATTTCTGTGAACTCTCTACACATACACC 
TCAAACGGGATTCTTGAACTACCAACATGCATCACTTCCTTCTGACGCAATAATAGAACTCTTTTATCTGTCAAATCCTCTGATTCCTCTGTATCTTTCT 
CTGGAACGTATTTCTTATTTAGCATGTTTTCTAGAACTGGTAGTGGTTAGTGACAGATAGGCCAGATCAGGAACACCTACAGCTGGAAGATTAGTCGGTC 
ATACTGACAGGTGAGTCATCTTGCTTTAGGATATCTACCGAAAAGCAGATGACAAGACCAAGTCCAGTCAGCCAGGTAGAGTATTTTGTCTAGAATGAAT 
'AAAAAATAGACAGTAGTTCAGACTACTAGCGTTGAAGTTGGGGAGGTTCAACAAGGGGCAGGTATTTGGAACAGAGATTGGGATTCTCAAAATGAATGAG 
TATCATCAGAGGGGAGTTTTGATTGCAAGTACTAGGCTTTCAGCTGTGAGGCCAACATTCAGAGGCTAGAATCAAACCTCTGGGGGTAGGTGAGAACAAG 
C AGG AACAG ATATTATTTG AATTGGG ACCT AATT ATTTG AATTGGG AATTGGG AC TT AAGGG AG AAGTGG AACC AAT AG C AGG AC TGAC TTT AC AC C AAG 
TTGCCCAAGCTAATTGGCTAGAATTCCTTGACCCACAAGATTCAAAATAGGATTGGTCCCAGCCTGTGGTTGAGTCCACTGGTGAGGGTGTAGTGATTCC. 
AACTTCAATGATTAAAAGGCAGTAGAGGCGGAGTGTCCCTGATAGTGCTACACAGGGATGGCTTAGAGTTCCACTTGTTCAGAACTTCTTTTGCTCCTCT 
AGTCTTGTCATTTTTTGTTCACTTATCTTTTGACATCACT.TTACTTCTGCCTTCCCTCCTTGAACACTTTTTTCTTTTCTTTTTTTTTTTGAGACAGAGT 
CTTGCTCTGTCTCCCAGGCTGGAGTGTAGTGGTGCAGTCTCGGCTCACTGCATGCTCCGCCTTCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAG 
TAGCTGGTACTATAGGCACCCGCCACCACACCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGATTTCACCATGTTAGCCAGGATGATCTCGATCTCT- 
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85501 • TGACCTCGTGATCTTCCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGTCACCATGCCCATCCTTGAACACTTTTTTCCATCTGACTTCTCT 

85601 TCTGGGCTGTTTCTACTGTCGCATCAAAAAAAGCTTTTAGGCTGGGCACAGTGGCTGACACCTGTAATCCCAGC ACTTTGGG AGGCTGAGGCAGGCGGAT 

857 01 C ACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACC AGCCTGGCC AACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAC AATACAAAAATTAGCTGGGCAAGGTGGTAGGC ACCTGT 

85801 AATCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCCGGAGAATTGCTTGAACCCAGG AGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCGCACCATTGCACTCCAGCCTGGGT 

85901 GGCAAGAGCAAAACTCCAACTCAAAAAAAAAAAACAAAAACAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCGGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGG 

86001 CAGGAGAGTTCTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTACAGTGGTAGACATTTTTTGGTCTTGTCCCTTTCTCCCCTAGTAGCAGGAAGGCCTGTGTATTTGTA 

86101 GTAGACATATTTGATGCTAGTCTCTGGCAGGGAAAAAAACATAGAGCACAAATGTAGGAAGCAATAATAAAAGTTTCTTGGGTATGTGTGTCACGTTTTT 

86201 . AAAATCTCTGGATGAGCCAGCAGGTTTTATTAGTCATTCCTGTTAATTCTGCACCTGAGATACTCCTAGGAAGGAGTACTTTTTTTGCCTTTTTGGTTTT 

863 01 TTTTTTTTTAAAGAGACAAGGTTTTGATTTGTCACCCATGCTAGAGTGCAGTGGTGTGATTCTAGCCTACTGCAGCCTCAAACTCCTGGGCTCAAGCAAT 

8 64 01 CCTCCCACCTCAGTTTTCCAAGTAGCTGGAACTATAGCTGCGTGCCACCCCACCTGGTTAATTATTACAATTTTTTGTAGAGACGGGTCeCACTATTTTG 

8 6501 CCCAGATTGCTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGTGAGCATCCTGCCTCAGCCTCCTAAAGTGCTGGGATTTCAGGC ATAAGCCACTACATCCGCAACTTCTT 

8 6 601 TGCTTTTTTTAGGACTGTTTTTTAACTGACTGTTTTTAACTGACCTTGTTACATTTTTTTCCCCTAGCTACTCTTCTTTTTAAATTTTAGTCAGTAGCAA. 

8 67 01 CCTAGAGGAATCTCTCCTGCGAGCACTTTTTCATACTAAAAATAATGGACTGTAACTAAAGGATAACAGGGACTATGATCAGAAACCTCTATTCATGTAT 

8 6801 TGCTTGTTTGGACTAAGCCTTACAGGATTTGGTGGGTCTTAAGAGGCCCAGCACATTCTTGGATATTGTTTATATTGTCCTGAGTCAGGTTCTTTAAATT 

exon 12 

869 01 CATATATACAGTATGAGTTTACAGGGTTTTTTTGTTTGTTTTTTGTATCTCTAGGGTTGCCATAGTTTCTAAATCTTTTGAAGGAAAAACTGATCGCACA 

exon 12 



87001 GAAGAGTGGTATGGAACCCAGTACAAACAAGAAGCTATACCGGATGAAGTCATCAAGGTAGGGTTAACTCATCTATGAATAAGCCTGACATGTGAGGAAT 

87101 C AC AAG AAC ATTG C TC C C TAG AT GC ACC AACT AAGGC CCC AG AGTGTGG AAG AC TG ATGACC TAGTGTTATC TGT AC C ATC C T AAG AG AAATC AAC AAGT 

872 01 AGATAGGGAGCTGGAGTTTAGCCTTTTCATGAAGACATGGTACTCTAGCCACCTTCTCATGTGTCTATCAAACCACCAGGGTTGTGCCTCATGCCATAAA 

87 3 01 ATGTAACTAAAGTGCAGAGTAC ATGGGCACAGGCACCAGAAAGGCAAGAAGCGATGGAAGTAGGAAGCATGAGAAACCAATGCAAGGGCTCCAAAGAGCT 

87401 CACAGTCTTGCTGTGAACACAGGCTGAGAGCAGGCTCTAGGATTCATACCATCTTCACTTCAGGAGGTGCTATGTTTTATGCCTCATGTTATAGCACCGT 

87501 TCTTTTTGTCAAC AT AGGAGAATTATGATTTTCAG AAAAGGTATGTTAAAAC AATATTTTGTCCC ATTCATCAGT AGTCAGG ATTTTGCTTGTG AATGTT 

87 601 ACCTACTTATCTAGTACTTTTTCTTTCTTTCTCTTTTGGTTCTCATTGGCTATGTGCCTTTGAGACTGCGTCCCTTATTCCTGGGAAAAGACCAGAAAAC 

87 7 01 TTTACTCAGGCTAGATTCTAGTTAAACTCAAGTAATGGACATTTTAAAAATGTACCTGTGTAATGACATACAAAAAAAGGAATTAGTTTAAGAAAGAAGA 

87 801 TCATCACTGGTACTTC AC AG ATCTCTGACATATTC ATG AT ACAGAAG ATC ATTG AAGCCCTCC AGTGTGTGAAAATGTCC ATCTCTCTAAACTGAGAGGA 

879 01 AAGCTGATCTTCCATGAATTAGTGCTGGGTCTGAAATAGTCCTAAAAGAAGAAAGAATCCCCCTGTTCACTGGACTCTGACCATAACCAACCTGCCCTGA 

8 8 0 01 ATGGGAATTTTATTTTTTTTTTTGAGATGGAATCTCGCTGTGTCACCATGCTGGAGTACAGTGGCATAATCTTGGCTCACTGCAACCTCCACCTAGCTCA 

88101 GCCTCCCGAGTAGCTGGGACTATAGGCGCATGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGGTC 

882 01 TTGATCTCTTGACCTTGTGATCCGCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGCTGTGAGCCACCACACCCGGCTGGGAATTTTTTAAGAACACA 

8 83 01 TCTATCTGGGAACTCAGTAGTGAAATTACTTACTAAGTGTTTCCTAGTCCCTAGTATTCAGCTGTTCTGGAAACCTAAGATACCACTTAAGAAATATGGC 

884 01 CAACGTCCCCAGTGCCGAAAGTCACAAATGCAGGAACTAAGAACCGTAAAATCTGCAAGGCTGTGCCACACCAGCTAGAGATCAAATTACTGAATCCAGA 

88501 AATCCAGAATTATTGACAATTGGTTTTTTTTTTTAAATAGACAGGGCCTTGCTCTGTTGTCCAGGCTGGTTGCTTTTTACTCCTGGCCAGTTGCTTTTTT 

8 8601 TTTTTTTTTTTTTTTTTAAATAATGAAAAGCCTTATAAATTAGGTTC AACAATCAGTGGCCTGTGATCTGTCCCACTTAGCTTTTGGAACTAGAACAGGA 

88701 AACAGATCCAGTCTACTACAGGTTGTGTGAATCCCAACCTAAATCTCAACTTTGTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTAGACAGAGTCTCGTACTGTTGCCTGG 

88801 GCTGGAGTGCAATGGCGCCATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGCCTTCCAGGTTCAGATGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTJ\.GC 

88901 GCACACCACCATACCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAATAGATATGAGGTTTCACAATGTTGGCCAGACTGGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGATCTGCA 

89001 CATCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCTGGCCTCAACTTTGTTCTTAACCTTGTGCTTGAACTACTGGTTCACTTAAA 

89101 AGTTCACATGATCATCTGGGAGAGGTGTGGGCCAGTTCTTAAGAAGTACTGAAAGCCGAGCGTGGTGGCTGATGTCTGTAATCCTAGCACTTTAGGAGGC 

8 9201 TGAGGTGGGCAGATTGAGGGGAGTTTGACACCAGCGTGGGCAATACAGTGAAACCCCATCTCTAATAAAATACAGAAATTAGCTGAGTGTGGTGGTACAC 

893 01 GCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCACAAGAATCGTTTGAACCTGGGAGGTAGAGGATGCAGTGAGTGGAGATCACGCTGCTGCATTCCAGC 

894 01 CTGGGCAACAGAGTGAGATTCTGTCTGAAAAAGAAAAAAAGAAGTACTGAAGTGAGGCCGGGCATGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAG 
89 501 GCTGAAGTGGGTGGATCAGTTGAGGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGC AACAGTGAAACCCAATCTCTACTAAAAATACGAAAATTAGTCGGGTGTGG 
8 9 601 TGGCACACACCTGTAGTCCC AGCTACTTGGGAGGCTGAGGCACAAGAATCACTTGAACGCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGTTGAGATCATGCCACTGC 
897 01 ACTCCAGCCTGGGCGGCAGAGCAAGACTGTCTCAGGAAGAAAAAAAAGAGAGAAGTACTAAAGTGAAAGACACCTCCTTTAGCCTGGCTTTCAGGCCATT 
8 9 801 CATGGATATAACTTAGTATAGCTGAAAGTAtGGCTCTTATATAAATGACCTATTGTCTAGCAGTTGTGGGAATATATTCCTGAGCAGATTATTCTCCATT 
899 01 CTTTAAAGAGCTAGAATAAACATGATCTGCATATGGACCAGTCAGCTTTTCTGTGTTCCATAGTCTCAATTGTTCCTCAGCTGGTCATTTTGGAGATGTG 
90001 GAGAGGAAGAGTAGATATATGAGTGCAAAATCTTTGCTAGTACTAGAAAGACTAACTCAGGTTTCAGGAAAACCC ATCGATAGATTTGGTAGTACCTCTT 
90101 TTATATATGATGGAAAACAATGCTGTGTGACATTTGTGCACTTAATATTTGCCCATATATTGAGCAGAGATACTATTTTAAACTCTTAAATCAGACTCTT 

exon 13 

90201 ACTGCATTTGTGTGTTTCATTATTCATCCAGAAATGGCAAAATGCTGACCTGAATGGGAAATTTAAACTTCCTACAAAGAATGAATTTATTCCTACGAAT 

exon 13 



903 01 TTTGAG ATTTTACCGTTAGAAAAAGAGGCGACACC ATACCCTGCTCTTATTAAGGTAATGTGTTTGAATCAGTGATTTTAAATTTGGGGG ACAG ACCTAA 

90401 TACATGGGGGACTGGGTAAATGATTTCTTACATTTGGTACTATGTTGATTTGGGGAGGCTCACATCCTAATAGGTGACAAAAAAGCTGCAGAAAGAATAA 

90501 CTACAAAAAATATTAGAAGGTTAAAAATATTAAAGCAAGCAAACAAAACTAAACAGTGTAGAATCTAGGGAATCACTTTCTTTGTAGGAGAAAAAAGTAA 

9 0 6 01 GTCTGAGCTGTAACCACAAGTCTGTGGAAAGGTCTGTTCCTCTTTTCCATGTCTGCTGAAGACCCAATAAGGAAGTAGGTTTATGCTGCATCATGGACAT 

907 01 T AAAGATAAG AAAGG ATC TCT AAAG C C TG AAAG AG AGC AAGTC C AGGGGG AGCTGTTGGATTTC C TGCC CTTAAAAAC ATTC ATT ATG AC AT AGTGACT A 

90801 TCTCAAATTAATGGAATGATAAACTAGTGCAAAGGGCTGTTGAGAAGTAGGGTTCCCTCCCCATCTTTTTCAGAATGTCCTTTTCATGCTATTATTTCAG 

90901 AACTTGAGTAAAGTATGTAAAAAATTGTATCAAATTATTACAGCACATTCTCCCTTCTAAACGTATTTCTTCTCCCTTCTAAACGTATTTCTTCTCCCTT 

91001' . CTAAACTGTTTCTAAACTCATGACTGTAGGCACACACACACAGATGTTTCTTTTTATCTTCTTCAGATGACCTAACATTTGGAAGAATTTAGATGAGTTC 
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91101 AATGAGATAACAATTAGTGTTTAGGAACACTAAAATTTGTCTTAAGCAACTAGATTATTAATGAGACAAGCATTTTTCTTTATTTTCTTTTCTTTTTTTG 

912 01 AGACAGAGTCTTGTTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTATAATGGCATGATCTCGGCTCACTGTAACTTCCGCCTCCCAAGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTTA ' 

913 01 ' GCCTCCC AAGTAGCTGGGATTACAGGCACCCGCCACGACATCCAGCTGATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGCTGGC 
91401 CTCGAACTCTTGACCTCAGGGGAGCCACCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAGAGGCATGAGCCACCACGCCGGACCCGTTTTTCTTTAAAAAT 
91501 GACATTTTAAAGAGTTTTATATTAGCTTATGCAAAGAGAAAGTTCATTTACCTCAGCTGTTTTTTATGTATTGTTTATCTTATCTTATCTTATTTATTTA 
91601 TTTATTTATGGAGACAGGGTCTCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGGGATCATAGCTCACTGCAGCCTCAAACTCCTGGGTTCAAACCATCTTC 
91701 TGGCCTCAGCCTCCTAAGTAGCTGGATTACAGACGCACACCACACCCAGCTAGTTTGTTTTTAATTTTTTGTAGAGATGGGATCTTGCTATGTTGCCTGG 
91801 GCTGGTCTAGAACTCCTGGCCTCAAGTGATCCTCCCCCTTCAGCCTCTCAAGTAGCTGGAATTATAGGTGTGAGCTACCATATCCGACTTTTGCTGTTTG 
919 01 TTTTAAATAGGCCTTCCCAGAGCAAACTAACGAGAACATTAAACCATTTATATCTCTTCCCAGAGTTTCAAGGTAGTTTCAAGTGACTAAAGCCATTCTT 
92001 AGCATAGCATG AGTGAAGTGGAGAGGCAAGATAAGTAGCTTATTTGTTCATCCTTGGCCATGTTGGTTATCCATGGTTGC ATATTAAATTATTCCAAAAT 
92101 TTAGCAGCTTAAAACCAGAAC ATTTAAGTTAGGCCAGATGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGAGTGGATCATGAGGT 

922 01 CAGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAAAATGGTGAAGCCCCGTCTCTACTAAAAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCGCGTGCCTTATCCCAGCTACTCAGG 

923 01 AGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGATTGTGGTGAGCCGAGATCACGCCATTGCACTCCAGCCTGGGTAACAAGAGGGAAACTCT 

924 01 GTCACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAAAAAGAAACAACCCACAACAATTATTATCTCACACAGTTTTTTTTCCT 

92 501 GACTCGCATTCCATTGCCCAGGCTGGGGTGAAGTGGTGCAGTCATGGCTCACTGTAGCCTTGGCCTCCTGGGCTAAAGTGATCCACCCACCTGAGCCTCT 

92 601 TGTGTACGTAGGACTACAAGCACCCACCACCACGCCCAGCTAATTGTTCAATATTTTTGTAGAGGTGGGATCTCACTATGTTGCCCAGGCCGATCTCAAA 

927 01 CTCCTAGGCTCAAGCGATCCTGCCTCAGCCTTCCAAATTTCTGGGATTATAGGCATGAACCATCATGCCTGGTTTCTCACACACAGTTTCTTTTTTTCTT 

92 801 TCTTTCTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCTCTCCGTTGCCTAGGCTGGAATGCAGTGGTGCAATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAA 

92 901 GCTATTCTCATGCCTCAGCCTCCTAAGTAACTGGGATTATAGGCATGTGCCACCATGCCCAACTAATTTTTGTATTTTTAATAGAGAC AGGGTTTTGCTG 

93 001 TTTTGGCCAGGCTGATCTCGAACTCCTGGCCTCAAGTCATCTGCCTGGCTTGGCCTCeCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCTGCTGCACCGTATCT 
93101 CAC ACACAGTTTCTTTGTTTTGTTTTGTTTTTTGAGATGGAGTCTTGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCGGCTCACTGCAACCTC 
93201 TGCCTCCCGAGTCCTGGTTCAAACTATTCTCCTGCCTCAGTCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCAGGAGCCACCACACCCTGCTGATTTTTGTATGAT 
93301 TAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGGTCTCGAACTCCCGGCCTCATGATCCACCCACCTCGGCATCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGAG 
93 401 TGAAGCCAGCGCGCCTGGCCCTCACACAGTTTCTGAGGAGGGTCAGGAATCCAGCAGTGACTTAGTTGGGTAGTTCTGGCTCAGGGCTTGTCGTGAGGTT 
93 501 ATAGTCAAGCTGTTGGCCAAGGTTTCAGTCATCTGAAGGTTCAGCCAGGGCTGGAGAATTCTCTTCCAAGTTCAGTTATGTGGTTGTTGGCCAGCCTTAA 
93 601 TTTTTCACCACATGGACCTCTCTGTAGAGTTGCTTGACATGGCAGCAGGCTTCCGCCAAAGTGAGTGATCCAGGAGGGAAAGTGAGTGATCAGGATGCAA 
93701 GCCGCGGTGTCTTTTATAATGCAGTCTC AGAGGTATACCATTAATTCTGTCATATTTTGTTAGTAAGGCAGACCAACCCTGGTGTAGTGTGGGAGGGGAC 
93 801 CACCCAAGGCTGTGAATCTGAGCAGGCAAGGATTGTTGTGGGCCACCCTGGAAGCTGGCTGCCATACGCTTGCAAGGGACTTCTGCCTCTGCCTTCCTCC 

93 901 TAGTGTCCAGAAAGACGAAGACAGGACAGTTGGTATTGGCTTCTCTGATCTGTCTCTTCCTTCACTGTACCCGCATCTCCCTAATACAGGGGAAATAGAA 

94 001 GGCAGATTTGACTCTGCTACAGGAGTCTGCAGTCTTTGTCTCCAGCTTCCTACCTGCTGACTCTTGAGTATGCTTCAAGGCCCATGGGACAGCAACTCCA 
94101 GAACAAAACTCTAACTATTGCTTCTGTCCTCCTCCTCTTGAAGAGTGATTTGATTGAACATTTTTGCTGAATGCGCCTCTATTTCCCTAACCAAATTGTT 

exon 14 



94201 TCTCCATCACAGGATACAGCTATGAGCAAACTTTGGTTCAAACAAGATGATAAGTTTTTTTTGCCGAAGGCTTGTCTCAACTTTGAATTTTTCAGGTATG 

94301 TAAGATGAATCTAGCTTATAAAGCTTATAAAAATCAACAATTACGTTTCCAGGAGTTGTCTGTTCTTCTTAAACATCCATGTCTAGAAATAAAAGGAATT 

94 401 AGAGTTATTTC A C CT AG AAAAGGAG AGGCTG AAAAAAAT AAAT AAAT AAAAGT AAAGAAAAGG AG AGGTTGGC C GGGC ACGGTGGCT G AC GC C TGTAA TC 

94 501 CCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGCGGATCATGAGGTCAGGAGAGTGAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGTGTCTACTAAAAATACAAAA 

94 601 AATTAGCCGGGCATGGTGGTGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGGATGCAGTCAGCTGAGATCGCACCGCTGCACTCCAGCC 

94701 TGGGCGACAGAGCCAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAGAAAAGAAAAAAAAGGAGAGCTC 

94 801 TTTTTTTTTTTCTTTCCCCATTAATGAGTATGCCCTTTAGCTGAAATGATTTATGTTAGCTATTGTTAGGATGACCTTCTTAGCCTTGAGGGTTTTGGAT 
94901 TCTGAGGAGGCCGTAGATTTACCCAGAAGAAGACTCATTGAAGAAAGAATAAATAATTTGGGGTGTTTTTATTGCTTTGGCTTTGTATTCCTGGAACTTG 
95001 TCTAGAAGAGGAGGTACTAGTTACTAAATGATCCTGAGTCTTGTTTTGTCCTTTGTCTGGAACCCTTAGATACTGCTTCCTCTATTTGTGGCTTGATTAC 
9 5101 TTAAACATTACTAATAAAAAGGGAGAAGATGTTTAGTAAAATTTATGAATAATGCTATTGCAGTAATTTCTCAGTGCACCTTCAATTCATCTTTGTCTTC 
9 52 01 CTTTACTTATTTGTGTGTTAATCACCTGTTTC AGATTTTACTTTGTGAGTTTATACTTC ATAATTTTATATTTCTAAAATTCAGTGGTTTGTAAGATAAG 
953 01 CCTATCATGGTTTATTTGTTCAGTAATGTTCAATATGATAATCAGCTTTTTCATTAATTTTTATTCAGTTGGCTTGACATGAAATTAGAGGTAGATAAGG 
95401 TTTAAATGCTTTGGAAAGAGGGAAAGGAATTTGATTTTCCATCAACAAATATGTTGAGATTATAGTGATTATAAATATTGTGGTTTTATTGCATGAGATT 
95501 CAC AGATTATCTAGAACTGTGCAGAGATTTTTTATTGTTTACACC AAAGATGGGCTGTCAGGTTGTGGCTTATTATTGGTAAAGGGC ATTAC AAAGCTGC 

95 601 TTTTTATTTTTTGATATTTGAGAGTGATATTTTTAACACTCTAAGCAGCTTGTCACCACTTTTCCATTTGGCCTCTATGATGATGAATTTCTTTAGACTA 
95701 CCCTTTGAGAGACC ATTTTAC ATTTTTGTGTTCTCTAAACTGCCTAGCGCATTTCCTAGAACTGAAAATGTCTGCCTCCC ACAC AAATCCCTCCCTCTGG 
95801 ■ TCTGTCTTCCTAGAGGTAACCACTGTTCTGTTTCTTGTACATTTTAATTGAAATTTTCATGTGTGTGTCTATATCCTTTCCATCTTTTCAGAAATAAGAT 
95901 T AT ATTATGTGT AGTTAGC T ATGGTTTTT AAAAC CC TG TG ATC C ATATTT AAG C ATATAGT ATCTGGTTAC AAAAT AACGT ATTTTTAAAATTAAC AC AT 
9 6001 GAACCAGAATTTAGGTATCCCAGTTG AATCCTATTCTCTTTTAAAAGTTAGTTTAGGGTCTTCTCCACTTCACCAGCACAGCTGCTGTGGATACAGCTGT 
9 6101 TTTTGTTGTTCTCTTTTTTTAGGAGACAGAGTCTTCCTCTGTCACCCAAGGCTGGAGTGCAGTTACTGCAGCCTCAAATTCTTGGGCTCAAGTGATCCTC 
9 6201 CCACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCGTATGCCACCTTGCCAGGCTGGATGTAGCATTTTAGGACACTCCTTGGAATTATTTTCTGAGCCT 
963 01 GAGCCATAGTGCTTTGAGACCCAAAACTTGGATTTTCTGGCTTTTCACTTCCACCTGAGAAAGGTGCATAGTTGCCTGTGGGGCCGACCTCTGTGATATC 
96401 C TC TC TTTTGTTTTG ATG ATTTTGTTTTTGTG AATTGTGC CTT AAGTTTTTG AGCTGCT ATTTGCC AAAAG AAGG AAATCTGTCATC ATGTATC ATAC C T 
96501 TAAAAAATTTAATGGCAGAACATTTATTCAGATTTTCCAGTTGGAGAATATTTGGATAGCTGTAGAACTTTGTCTTTGATTTTAATTCTCTAAGTGACTA 
96601 CACATTTTATCCCTATTTTTGCTTTTTTATCAGCTTTGATAAAATTGTTGGCTTTTGGCTGGGTGCGATAGCTCACACCTGTAATCCTAACATTTTGGGA 
96701 AGCCGAGGCAGGAAGATCGCTTGAGCGTAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGACAACACAGTGAGACCTTGACTCAACTTTAAAAAACAAAATGTTGACTTTG 
9 6801 TTATCAGTACATTAGTTATATTTACTGTGCTACAAGTAGAGTGAAACTTTTAATTTGCTGCCAAACAAGCCAAGCAGGCACCTGCCTCAGGCCTTTAGCA 
96901 GTAGCTATTTCTTCAGCCTGGGAAGTTCTCCACTCCACCCCTTAGATATCCCCAGGGCTCACTCCCTTGCCTCCTTCAGGTCTGAGTCCAGATGTCACAT 
97 001 TGTAAGAGTGGCCTTGACTGGCCATCTTATGTAAAGCAGCAGTCTTTCTTCCCTGCTGCCATCACCCCATCATTCCCTATTCCCGTTACCCTGCTTAATT 
97101 TTACCCCATAGCACTGTCACCAACTAATATGTCAAATTTAAATTTATTATTATGTGTCCCCTCTAGCTAGATTATCAACTCTGAGGTCAGGGAATTTGCC 
97201 TG ATTTGTTC AC TCTTTATTTC C AGTGC C T AG AG AAG AGC C TGGC AC TGT AGT AAGC AT AT AATAC AT ATTTGTTG AATGAGTG AG AC CTTTACTTTC TT 
97301 CTG ATAAAAGGTAAGCAAGGTTGTATAGTCAAAGGAGCAGGTCATTT AACTTGC ATTTGAATCCC AGCTCTGCTGCCACG AACTC AGGGG ACCTGAAGAA 
97401 AATT ATGTTTC TT ATCTGGGAAATG AAGTTT AGTTG ATC AC TGTGGTGGTTT AGTTCTTGT ACTC TAT AATTCTTT CTTCTTTGTTC TTTC TCATT AAAA 
97 501 TATTTTTCTATTTTATTTTTCCCTAGTTTTGGCTGCTGTTATATGATAGAAATTATCAATTATTTTACTGACAGTTCTCTAGCTTTACTGTTTTGGGGAA . 
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97 601 AACTCAGGGATAAGCTAACATTTTCACAGGTCTCAATTTTTCTAAGTTCATGTAATTACCACAGACACATTTCCCAGTCCTTTATTCCTGTCCACCAAGG 

97 7 01 ATGTGACTTTATTGGAGAGAGAGGGAAGACATGCAAATGCTGTATGTGTTCTGTCGGCCGTGCTCCTCCCATTAGCCTAAGCACAGCCATGCATTTTGGC 

97 8 01 CCGTTCCCACTGCTCACATACCCTGCATTTCTAACTTGTCAGTTCTGCCACACCATCTGGGGTAGGCAGTTCCTTCTCCTTCTTCACTACTACCAGTGCG 

97 901 CACGCACACACGCACGCATGCACACACACACACACAC ACTCACACACACTTCAGGCTTCTTTTTCAGACATCTTCTTTTTTTTCCTCATAAGAAATAGCC 

98001 TCAAGAATTCAACCATATCCTCAGGAAATCATATTAACCGGTGTTC AATATCTTGATCCATCTCAAAAGGCCATATCACATTGAGAAGTAATAAAATCAG 

. exon 15 

98101 CTATTTTACTGTCAACATTTTCTTCCAGCCCATTTGCTTATGTGGACCCGTTGCACTGTAACATGGCCTATTTGTACCTTGAGCTCCTCAAAGACTCACT 

exon 15 

982 01 C AACG AGT ATGC ATATGC AG C AG AG CT AG C AGGC TTG AGC TATG ATC TC C AAAAT AC C ATC TATGGG ATGT ATGT AAGT ACCC ACGC CTT AG AG C CTTC C 

983 01 ACTCATCAACATTTTTTATATTGATTTGATGGAAGCATTTTTTGATTGAGGGTGTGAGTTTAATTTCTTTTTTTTTTAATCTTTATGGCTAATCATATTT 
9 8 4 01 TCTCATTTAATTTTTAAGTTAGCTTTTATTCTAAGTGTTCAACTACATACCATTCATATTATGCAAATTTTCCTTGATTTCTTTTTTTTTAAACGTCTTT 

. 98501 CATCAGAATGTCATATTTTTCTACTCAAACAAAATTGGACCCTGATTTAGGTTTAGCTCTTACCCATTCTGTATTTGAAATCTTGGTCTTTGGCAAAGGA 

' 9 8 6 0 1 AAATGAAGTCTTCCTTTTGTAAAACCTAAGGTTGGCATATACTATTTCCCTAGAAATCCAGATCATGAGGCTGCATATCCATACTCTTCGGTCATGTTTC 

987 01 TTCATTACCATGCCACTGCTTGAGGTATCAAAGCATTTCTTTTGTTTTTCTTTTTGTTAGTCGCTACATTTATGCTGATCCTCTCCATTGCAACATGACA 

9 8 801 TACCTGTTTATCAGGTTATTGAAGGATGATTTAAAAGAGTATACATATGCAGCACGCCTCTCAGGTTTGAGCTATGGCATTGCATCAGGAATGAATGCAA 

98901 TACTTGTAAGTAAAATGAAAACCAAAGAAAAGGCACCACCCCGTTTAAGCATTATGTTGAGCTTGGGAAAACTATTAACTTCGCATTTTTAAACAAGAAA 

9 9 001 GTTAATGGTTTTTTTCCTTGCATCTTTTTGATGATCAAAGAACTCAAATTAGTGTTAGTTCCACTAATGAATGATTTAATAAAGTTTAGTGCATCTTGTG 

99101 AACATGTATGTGTGCTACGTTTATTTGCATGCTCTTCTGCCTGAGATGTTTAACATATTAATCCTGAAAGCATATTGTTCTTTCTATATAATTGAGTATA 

99201 TTAACATCCGTAAGTAGAAG ATATCCATAGTTGTTGTGGTGATTGAATTTTACTTATAAATAGGCACCCTTTATTTCTGCAGACAGTAGTATAAAGTTTC 

99 3 01 TATGTTCAGATACATCTGACATTTTAATTTAAAACTTATTTTGTAGCATGCACCATTACCTACTTTATGTGTGTTTTAAAATAAGCATTTATTAAATCCA 

99401 TCTAAGAAATAACTAGATCCTTTCTTTGGAATGTGTTTCCAAGCTTGCTTATATCTCAATTCCGAGTTAACATCCCTTTTATGGCACACATTCATCTTCA 

99 501 CTTTTCTTGAAAATATATTGCATATTTTAGTAAAAATGAAAACAAGAGCATTTTGGGGTACTCGTTGTTTAAATTCTTACAC AAAAGATTGTAGGAATTT 

99 601 TAAATTTTATTTATTTTCCAGTGACTTTTTTTTCTTCACATAAATAAATTCTCTGGTAGCTTTTGTTTAATGTATAAGAATGTTTATTAATCTAACCATT 

997 01 CCCAGAGTCCACAGAAGTTTGAAGCTCAGAGATGAAAATTAGCTCCAAATAGAAAAGTAATCATCTGTTTTCTCTTTTTTCTGTTGATTTTTAGTAGCAT 

998 01 ATTACCATCAAAACACATAATTTTTATTTATGACAAAATGGGTTTTCTGCTAATTGTCAGTCTAGTTCCTACAGTAGGAAAAATGATGTGCTTGCCGTGG 
99901 CCAGTGGCCTTCCCTCCTGCTGAGGTTCTTGCCTATCATCCTGTACAGCGTAGAGACTTTCATGATATTCTAGCTGCAGTGATATCCCCTACTGCTTTGC 

100001 GTGCCACCATGTGGAAATATCATGATAGAAATTCTCCATTCCCCACTTTTCAAAATGTTAGGCATTTAGAGACAAAGTAAATTTTGCTAAGTTGGCTGGG 

100101 CACGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGCAGATTGCTTTGAGCTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTCCTGGGCAACATGGC 

1002 01 AAGACCCTGTCTCTACAAAAAATACAAAAAATTAGCCAGACATGGTGGTGTGTACCTGTAGTCCAGCTACTCCAGAGGCTGAGGTGGGAGGATCGCTTGA 

1003 01 GCCTGCGGAGCAGAAGTTGCAGTCAGCCGAGATTGTACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGGCAGAGCCAGACCCTGTCTCAGAAAAAAAAAAATGTGCTAA 
10 0 4 01 GCCAAGGTCCTGATGATACATACAGTGTATCCTTTTTACACATTTGTT TTGCCATTAGCTTTTGGAACACCAACAGAACTTACCAAATAAGCAAGTGGTT 
100 5 01 AGAATTGTGGATCCTGCCTGGCACGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTCTAACTAT 
100 601 GTTGCCCAGGTTGGTCTTAAACTCTTGGGCTAAAGCAAGCCTTCCATCTCAGCTTTCCAAGTAGCTGGGACGACTTGTACGTGCCACTATGCCCTGTGAT 
100701 TTTTATCTTCTTACCTC ACCTGTAGAAACCTTAAGTCTGCCTTTCATTAGAT ATTCTTTTTGAAGAAAAAACTTAGCCAC ATTCTACAATTAATTTTATA 
100801 AAAAGAATTTGAGTTTTGATGATATAGTATATGCCACCATAGTTCGGTGTCAGGTGAGTTTACTTACTGTTGGTTTTGTTTCAGAAAAGTAAAATTATGC 
100901 TTTTGGGTATAGAG^ATTGTTAATGGCCAGGCACTGTGGCTCACACATATAGTTCCAGCTACTTGGGAGACTGAGGCAGGAGGTTCACTTGAGCTCAGGAG 
1 0 1 0 0 1 TTTGAGTCTAGCCTGGGTACCCTAGCAAGACCCTGTCTCGAATAAATAAATATA 

1 0 1 1 0 1 TAATCCCAGCATTTTGGAAGGCCGAGGCGGATGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGACTAACATGGTGAAACGCCATCTCTACTAAAAA 

101201 TACAAAATATTAACCAGGCGTAGTGGGGCACGTCTGTAATCCCAGCTACTCTGGAGGCTGAGACAGGAGAATTGCCTGAACCTGGGAGGCTGAGGTTGCA 

1013 01 GTGAACTGAAATCGTGCCGTTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGCGAAACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAGATGGTTAATGTTATCTTCCTAAGTG 

1014 01 TTACACTATATATATTTATGACACATTAAATTGAATTTGTTTCATTTTTTACATGTCTGTTTTGGGATTTTCTACATGTTTAAAAATCAAGTCGTTTATT 

exon 16 

101501 TGGAAGTTGTTTTGTGATATTTTTAGACTTTTAATACCCTGAATTCTTTCTGTAGCTTTCAGTGAAAGGTTACAATGACAAGCAGCCAATTTTACTAAAG 
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101601. AAGATTATTGAGAAAATGGCTACCTTTGAGATTGATGAAAAAAGATTTGAAATTATCAAAGAAGCAGTAAGTTTTCTGAACCCTGCTTTTTTATTCATAA 

1017 01 GATAATATTGCTATATTATAAAAAGTTTTCATAATAGTTTTTATAATATAAAAGAAGCAAGGAGGAAAAGAAGAATTCATAACCCTGTGGCATTCATCTC 

101801 ACCTTGTCATTGCAAAATCCTATACTCCATCCAGAAAGAAATCCTAGTAGACTCTGGTGGACACCTGGCCTCTTCTCTGTGGGTGCCAAGAGCTCACTGC 

101901 AATTCAGAGTTGGAGCTCTGAATTTCAAAGAGAAGCACTTAGTGGCTGTCAGGGCCTCCTTGAATGTTCCATCCCAACCTCTAGTTCAGAAGAACACGCA 

102 001 ATTCAGCAGACTGAGGTCTGCTTTACCTCAAGACCTTGTCACATTAGAGCACACTATTTGGGTTTGACATATCTTCCACTTACATTCAATTCATGTTTGG 

102101 CCCAGTAATGGAAGTATGGGATGAACAGCTGCTTCTGAAGCTAAACTATG ACCTTTCCTTGTATACTAG AAGAAACTACC ATCAGTTTTCAAATAAAGAT 
102201 • TCCATATTTTATATGGCTACCTATTTATGTTGCTTGCTTATGGAGACTTTGGGGATGGCTTTATAGCGTAGAACCTAAAGATTCCAAAAGACTTCCCTGA 

102 301 AAACTAGGGATAACTTTCTGAGGGACTAAAGATATCCC ATAGTGAAGGCACTTATAGTCCATGTCAGATGCTGAACAAATGTAGCTTGGACAAAGAAAAA 

102 401 G C ATGC ACTTTT ATGT AAAG ATC GG AG AGGAATAAAC C C C ATTC TT AATT AT AT AACTTC AG AAAGGGG AAAG AAGGG AAT ATC C T AGTAAT AC AGTTTA 

■ exon 17 

102 501 TAGAGAATTGAAATTTGATTATAACTGGACTTTTGAAATGATTTTTAAAAGATTTATAAAATTAATGAACGCATGTCTCTTTCACTAGTATATGCGATCT 
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102 601 CTTAACAATTTCCGGGCTGAACAGCCTCACCAGCATGCCATGTACTACCTCCGCTTGCTGATGACTGAAGTGGCCTGGACTAAAGATGAGTTAAAAGAAG 
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CTCTGGATGGTGAGACTTTCTACTTAAAGCTTAATGCTTTCTTCATTTTTTTCCTAAATTCATTTTGGTTTATTCTGATATTGACTGTTTATACTTTTAA 

ATAACTTGTAGTTCTATTAAAGCTGGCTGTGTATATGTTTTATAAAAACAGTGGTGGGCAGGATGGCTATAGTTAACAGTAACATATACTTTTAAATAGG 

TAGAAGGAAGATATTGAACATTCCCAACCCAAACAAATGATAAATAAACTTGAGATGATGGATATGCTTAGTACCCTGATGTGATCACTATACATTATAT 

GTATATATAATAACATTATATACTCTATGAATATCTACAATTATTATTTGTCAATTAAAAATAAAATGTAAAAAAACAGTGGTGGCTTTGAAGTGGTTTT 

TGCATTCAGGCAGGTTAGCCACATTTACTGTTTTCAATCTGGACCTACACCAGTTAATTATTACTACTTTTAGATTTCTGCAGAAGGGCTGGGTTGCACA 

TACCTGTAATCCTAGTACTTTTGGGAGGCGGAGAAAGGAGGATCGCTTGATCCCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAATATAGTGAGACTCTGTCTCTA 

CAAAAAATAATAAAACTATTAGCTGGATATGGTGGCTTACACCTGTGGTCCCACTTACTCAAGAGGCTGTGGTTGAGAGGATTGCTTGAGCCCGGGAAGT 

TGAGGCTGCAGTGAGCCATGATTACGCCACTGTGCTCCAGCTTGGATGACAGAGCAAGACTCTGTCTCTGCCTCCAAAAAAAAATTTTTTTTTCTGCAGA 

CTAAATGCTCTGACCCAAGTACTAACCTTGTTAATATTGAAGGATTTTTATTTGGTGTTTTTTTTTTTAAAGACGGAGTCTGCTGTGTTGCCCAGGCTGG 

AGTGCAGTGGTGCAATCTCAGCTCATTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCAGTTTTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGTGTATA 

CCACCACACCTGGCAAACTTTTTGTATTTTTAGTAGGGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCCGGTGATCCGCCTGC 

CTTGGCCTCCCAGCATGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCGCGACCGGCCAATATTGAAGTTTTAAGAAAAAGTTAGCTGAACTTCAAAGTCTTAACAC 

ACAATGTTCAGGTTTTTTTTTTTTTCCTGCTTTAGCATCCTTAGATCAGTTCAGTTAAAAATTGGAAAATGTGAAAGCCTAAAGAGTCATCTTTTGTTGT 

TTTTTTCCCTAGAATCTTAAGTCTAATTTTCAGGAGTTTGGCTTGAAAATCCAAAATTCCTTAAGAGCAGTGATTATACCTGCCTTCCATACCCCTTTAC 

TTAGTATCTAGTATAATATTATGCCCTCAGTGTGTATCTAATGAATGCCTATTGAATGTAAAGAAATTACTTTCAGGATTTCTTTACTGGAAAAAAATGT 

AGATTGGTATCACCCTTTATTATTGTTTTAGATTTTTTACTTCTCAACATTACCTCGCCAATTAATCTTTCTTCCTATGTGCTCAGCCATAAGCATTAAA 

ATGCAATAAAAAGAATTTTGGGCCGGGTGCCGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTAGGAGGCCGAGGCAGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATGGA 

GACCATGGTGAATCCCCGTCTGTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAG 

AATGTCGTGAACCTGGGAGGCGGAGCTTACAGTGAGCCGAGATAATGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACTCTTGTCTAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAATTCTGGGCTGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAATCTCAGCAACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCGGATCACAAGGTCAAGAGATCGAGACCAT 

TCTGGCCAACATGGTGAAACCCACGTCTACAAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCGTTCACCTGTAGTCCCAGCTACTTGGTAGGCTGAGGCA 

GGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGCAACAGAGATTCCATCTCAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAGAATTCTGTTGAATGTTTTAATAACCTTTTGTGACAAGTTCTTATACTTACGTAACACTATGCTTTTGATGTCATCAGTGACACAAATCGAGC 

AAAGTACTGAAAGTCATTATTTTGTTGATTGCCTCAGGCATTGGATAGGAGACTAGATTATAAAAATCACTTACTAGAACAGGTACATTTTTTTATCAGG 

ACAGTTAATATGCTTTTCTTTGCAAAATGATTATGGTCATATGCAATTAATAGCAAGAATTATACCTTTTAAAAATACCACACAATTAATTTTAAATGTT 

TTCCAAAACGAAGCCTACTTTTATAATGATCAAAAAGCAAAGGTTTGAGGGTTTTATTCACCCTTCGTTAGAATCTAGGTCAGATGGCATGTTAATTTTA 

AGC AG AAT AAGC TC TATAGT ATC T C AG AG GG AT ATG AAGGC TT C CTAAAATGGATTTTGT AAAG AG AAT AGTC AGTTC TTTTTTT ATTT AAATTTTCTG C 

TCAAGTAAATAATTATTCCATTTTGATATATATACTCCTACAATAATCCAAAATGCCAGAATGGCTTAATTTGGAAACAACTCAGTGTGAGAGGCTGCCT 

CTTCAGTGACTCTAAATCATTCAGCTATCCAGGTGCCAGGGTAGCAAGAACTTCAGGGTTCAGTGTGGTCCAGCAGCATTTACTGACTGCCTGCCATGCA 

CCCAGCCCAAGACTGCAGGTGCTTGAGATTAAAAAATGATCAATTAAACATGGCAAAACCCCATCTCTACAAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCGTGGTG 

GTGCATGCCTGCATTCCTAGCTACTCAAGAGGCTAAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGCACCACTGCACTTCAGCCTGGGTGACA 

GAGCAAGACTCTGTCTCAAAAATAAATAAATAAAAATTTAAAATGATCAATTAGATGGGGTTTCTTTGATCAAGGAGCTCCAGTCTGGTGGTGAAGCATA 

AATGTAAGTAGATCATTTTAATAGAGAGAGACAAGGGGGTAAGTATTGTGGTGGAAAGCTGCAGAGAGTGCCGAGGGAGCCTAGTGAAGAGGACCCCTAA 

GGCAGTACAGTGGAATAGAATGAACATCCACTTTGGAATTGACCAAGGATCAAATCCCAGCTCTGCAATTTACTAGCTTAATGACTTTGAACAACAAACT 

TAAATTTTCTTAACTTCATTTTCCTATCTTTAAAGTGGGGATAATAGTAGCTACTTTATAGTGTGAAAGATAACATCTGTAAAATTCCTGATCTGTGGTA 

AGCACTTGTTATTTGCATTGGCATGTTTGTGCTTAAATGTCTATCACTGATTTTAGCATCCATTGGTAGATCTTGCATGTAGCAGTTATTACTATGGTGT 

C C T AATGGAGAAGGG ACAG C T CTTC CTTAC AG AAGG ATTAAATT AAT AT ATGTAAAAAG AAAG AGGG AAATAG AAAAATTG C C ATT AG AAC TC C ATAGT A 

ATAATTGCTACAGGCAATAACTACCAATGGATGCTAAAATTAGTGGGTCAAATTTAAAGAAAAAGAAAATATTTGTATAATCTCATTTACTTTTCCCAAA 

ATAAATATTTAGTAATTACAAAGGGAAAAATAGGTGTAGATGGGCAAGTGGGCTTTTCCAAATTGCATATAGAGCACATATGAGTTATTAAATTATAAAT 

AAAAGAATAAAATAATACATTTACAGTGAGGACATCTGGCAGACACCACCTTAACCAAGTGATCAGTTTTAACATCACTAGTACTACAACATATCAACTT 

CATGAGTCCCGTGATAGAATGCAGTGAGAAAGGCGCATTACCTTTGTGGTATTCTTTGTGGTAATACAGACATGAAATCTAATTGTGAGAAAACACCAGA 

CAAACCCAAATGTGGGACTTCTATAAAATAACTGAACAGTACTCTTCAAAAGTCTTAAGATCATGAAATATATGGAAGGACTGAGAAACTGTCAGAGATT 

AGAGGGAACTAAAGACATATGACAGCTAAATGTAATGGAGGGTTGTGGATCAAATCCTGGAATAAAAAAAAAGATAAAAATGGGAAAAATCCAAAT 

TCTGTACTTTAGTTAATAGTATTATACCAATGTTAATTTCTTAGTTTTGATGGTTATGAAAGATGTTAACATTAGGGAAAACTAGGTGAAGTGTTTACAG 

GAGCTCTGTGTACTATTTTTGCAAGTCTTCTGTAAGTCTCAAATTATCTCAAACAAAAAATCCCTCATAGGTAGCGCTCACTATGTCTTCTTACACCTTT 
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107201 GCAGATGTAACCCTTCCTCGCCTTAAGGCCTTCATACCTCAGCTCCTGTCACGGCTGCACATTGAAGCCCTTCTCCATGGAAACATAACAAAGCAGGTGG 

181.D+98 
A 

107 301 G TGGTTGAGGTTTTAG C AATC TTTTGTGG ATC ATTGC AAG AT ATTTTTTC C CTCT AGTC TTTC TC AAG ATTGTTAAC C AG C ATGGTG TG AT AAGGAAC AC 

107401 ATTAGAGTTTACTCAACCCTCTTGCTCTGTGGAGGAAGGTAGAGGGCACAGGGAAAGTAGAATGATGGTGATTAACTGAGGACCTAACTTTCATGGCTGC 

107501 C TCC TCTGCTGTTTTC TAC CTTGTGC AATC ATAGG AGG AAATGGG AGT AATT ATC CCTACTC TGTAT AGGGTGG G AT AATTGT AT AGTAG AT AAG AGC AC 

107 601 GTGCTGTAG AATT AGAC AGC CTGGATTC AAATCCTGGCTCTGCTATAT ACTAGATCTGTAATCTTTTGAAAATGTCTTAACTCTGTGCTT ATCTGTTTTC 

107701 TTTTCTGTAAAATTAGAGTTACAGTAGCACCTACGTCATGTGTGGTAAGGATTAAATAGTACATGCTAAGTACTTAGCACATGGAAAGC ACTACAAAATT 

107801 TCCGTGGCAGTCTGTCTCAAGATCCCTCAGTCTCGGCCGGGTGCAGTGGCTCACGCCTATCATCTCAGTACTTTGGAGGCTGAGGCAGGAGGATTACTTG 

107901 AACCCAAGAGTTCGAGAGCAGCCTGGGCAACATAACTCTACAAAAAATTGAAAAACAGCCAGGTGTGGTAGTGCATGCCTGTAGTCCTAGCTACTCAGGA 

108001 - GGCTGAGGCAAGAGGATCTCTTGAGCCTAGGAGGTTGAGGCTGCAGTGAGTTATGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTAACAGAACGAAACCCTGT 

108101 C TC AAAAAAAAAAAAG AAAAG ATC C CTTGGT C TC T AC C AC TC TG CT AT AC C C CC TC C AG AAC AATATGC C C AAGGTC AG ATG C T AAT AAGTGG C AG AAG C 

108201 AAGATTCTTACCAAGGTCATTTTACCTACAATAAAGCCTATGTTTGCCTCCCTTGCTTTTCTGTGACCCCAGGTGTCTGTAGTCAGGATC ATTTC ACTTG 

108301 AGACCATCTTTGGCAGTGCCTTTTTTCCAGCATCAGC ATCAGTGTTGATGATTGTTTGGGTGTCTGTTTCTTTCACC ACTACCATATTGACTCTATTGCA 

108401 AAATGACCATACTGACAAATTCAATTTTTATCCATTTGAATAGGATCAAATATATTTAAGGTTTTAGAATCCACTTTTATGATAAACAAAGCCAGTTTAT 
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108 5 01 TTCACAAACAAGATATGTTTATGTTTTTGTAATATGCTGGGACATATCTTTTTCCATAGGCTGCATTAGGAATTATGCAGATGGTTGAAGACACCCTCAT 
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108 601 TGAACATGCTCATACCAAACCTCTCCTTCCAAGTCAGCTGGTTCGGTATAGAGAAGTTCAGCTCCCTGACAGTAAGTAGAGATGTTGTAACTTTGGGAAT 
1087 01 GGACTATTTTGACATAACAGTGTGGGTGATTACAGGTGGGCTGAATTTGGTATAGTTTTACGCCAAAGATTTACTTGGGAACCTCTCCTATTTACAGAAT 
108801 TATGATTAGAGATAGGTAATTCTGCC AAAAAAATTTTTGGTAGGAGGGCCAAATAAGTAAAATTGGAGATAGGCAATAATTTTGAAGAGAATGATACTGG 
108901 AATTGACGGGTACTTGAATGAAGGGGAATTAGGAAGTAAAAATATCAC 

109001 TGGAATTATAATATTTAATTGGAAACCCATAGGATTCTTTGGCAGAAATAGTTTTAGGAAACCCACAGGTGCAGATAAC ATGTAATCATTACAAGTATAT 

109101 TTTTATAAGGGATTAAC AAAGACTTTTATTGAATTTATATATTGGGGTTTACAATGTTGGGTTACTTTTACATTAACAGTGGCTTCTTCTGATAAAAACT 

109201 CATTAAGCATTATTGTCAATATTGCTCAAAACTGTGTAATAGAAGGTATATTAAATGAAGGAAGAGAAGCTTTTTTTGGCC AAGCTTGATTGTTTGGTTG 

1093 01 TTCCCTATGCATGAACCATCTGTGCTGCCTTTTCCCCCCAGCTATTTTATCCTCCCAAAATGGTGTTCTCCTTTCCCCCTTCTTCTTCATGGGCCAGTGC 

1094 01 CTACATCCTACTTCTCCTTCCAGGCCTATTTTATAAGCTACTTATTCCACTAAACTTTTTCTAAAACTCCCAGCTAGAAATAATCACATCTACCTCTGGA 

109 501 CTTGCAGCACAATTTTTCTGAACCTCCCTATTCAAGCTACTTAGCACTTCTCTTGTGTTGGGATTGAAGTGCATCTCCATCTTCTTGTTAGACTGTACAT 
109 601 TCCTTAAAGCCAAAGTCTGTGTCTAGTTCATTTGAGTAGCTTCTAAAGCAACTGGAACATATTATTACTTCAGGATACCTTTGTTGAATGCTTAGAGATA 
1097 01 CGTTGAGCCCAGCTCTGCTGTTGTGCATGACCAGTCATCACAGATCTGGTAGTGGTTTATTTCCAACTTTTGCCAGTTTATTCCTCAGTCACTAAAACCA 
109801 GGACAAGACTCAGGATGTGCTGATCCCACTACAATTAGAGAAAGACTCAGGATATTCTATGCAAGAGCCATAACAGTTGACTTCAAAGTGAGGCCAGTGT 

109 901 AGAAACAATATTTCAAAGTGCAATTCATCCTTCTTACTTCTTTTGACTCTACTTCCCTCTTTCTGTCTCCTTTCCTAGGATCTTAATCTCTTTTGCCTCC 
110001 TAAGTACCCTCCCAAATTTCTCCATGTTCAAAAATAGCCCAGTTCACATGTCATTCTCAAAATGCTAAGTGGTAGGAAATCATGCTGAATTAGCCAGCTG 
110101 ATCAGATGTGAATCTTTAAATAGTTCTTCACTTAACTCTCCATGGAAAGGCACTTAGTATTTAAAAGTAAAATATTCAGGCCTGGGTGGTGGCTCATTCC 

1102 01 TATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTAAAAAGATTGCTTGAAGCCAGGAATTTGAGATTAGGCTGGGTAAAATAGAACTTGTTTCTACAJ^ 

1103 01 TAAAATAAAAAAAATTAGCTGGGCATAGTGGCGCACACCTGTAGCTACTTAGGAGGCTGAGGTGGGATGATCGCTTGAGCCCAGGAGGTTGAGGCTGCAA 

1104 01 TGAGCCATGATTGTGCCACTGCACTCGAGTCTGGGTGCCAGAGTGACAGACTGTCTCAAGTGAAAAGGAAAATTTTCAAGCATTATAAAGGAGATGTTTT 

110 501 ATTTATCTTTATTTTTGTTATTATTTTTTGAGACGGAGTCTTACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTATAGTGGCACAATATCAGCTCACTGCAACCGAGAAG 
110601 ATGTTTTAGAATATATATGAAAAGGGCCAGGCAGCGGGGTGCAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTGGATCACCTGA 
110701 GGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCATAGTGGCAGGCACCTGTAATCCCG 
110801 GCTACTTGGGAGGCTGAGGTAGGAGAGTTGCTTGAACCCAGGAGATGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATTGCACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAG 

1109 01 • CCAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAGAAAAGGGCCAGGCGTGGTGGCCTACATCTGTAATCCCAGCATTTTGGGAGGCCAAAGCAGGCGGATCACCTG 

1110 01 AGGTCAGGAATTCAAGACCAGCGTGGCCAACATGGCAAAACCCCGTATCTACCAAAAATAGAAAAATTAGCCAGGTGTGGGGGCACATGCCTATAGTCCC 
111101 AGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAAGAGAATTGCTTGAACCCAGTAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATGGCACCACTTCACTCCAGCCTGGGTGACAGA 

1112 01 ACAAGACTTTGTCTCAAAAAAAAAAGTACAAAAAGGGTAGAAGGATGTGAGGTGGGTGAGGGAGAGAGGCTTACAGGCCACGTTCCTCTCTCTCTGCTTT 

1113 01 TTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGGGTCTCACTCTGTGTCTTGGTCTGGAGTGCAGTGGTATACTCACAGCTCACTGCAGCCTCAAACTCCTGGGGTC 
111401 AAGTGATCCTCCCGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTATAAATGTGAGCCATGGCACTGGCTCCCCTCCTTCTGATGAGAGGGAACTTAGTGCTGCC 
111501 AATTTATAATTAGTAAGTTTGACTGTTGGTCAAAGTTGGACATGATCAGAAAAGTGAAATCAATGAAATACAACTCCAGGCTTCTCTACCTCCCTTTTCT 
111601 ATTAATGTCTAAATTATCATCTGTAAGTGTGGGCAGACATAGCATTGACTTTATTAAACCCCAAATAAGTTTTTGAACTTGCTGCTGTCTTTTTGAAACT 
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111701 TCCTAGGAGGATGGTTTGTTTATCAGCAGAGAAATGAAGTTCACAATAACTGTGGCATCGAGATATACTACCAAACAGACATGCAAAGCACCTCAGAGAA 
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111801 TATGTTTCTGGAGCTCTTCTGTCAGATTATCTCGGAACCTTGCTTCAACACCCTGCGCACCAAGGAGCAGTTGGGTGAGAGGAAAGTGGGGAAATAGCAG 

111901 GGTACTGTAGACTTTGATGAATTATTTTCCCTGTAAAACATTTTCCACATTTTCACCTAACACTGTATATCAGGCATGGTCTACTTAGAGAGACTTGAGA 

112001 AAAC CTT ATTAC AG AG AATCC AC TTC TAAAAG AT AAG C AATC ACTATC TT ATGGAC ATTAAAGC AATT ATTTATGAG ATG ATAC TGC AT ATT AC ATAC AT 

20i.D+249 
A 

112101 . GTCAATAAAGAGGGCATTTTAGGTGGGGGAAAAGGATACTAAGGACAAGCTTATGGGTAGCAAGATGAGAAATGAGCCATCCAGAGGAGCTTAGATTC AC 

112201 TAAAGCCTGAGTTCCTTGAGGGCAGGTATTATCTCTCATTCGTCTTTATATCCCAAGCCTGGGACATACAGAAGGCACAGCAAGTGTTCCCAGTTTTAGA 

1123 01 TACTGTTAAAAGTCTTGAGGTACTGGCAGATTTGATCAATGAGGAAAGAAGCTCAAAGAAGCCCCAGTAATGACAGAAAGGAACCAGTGAAAAAAGGATG 

112 4 01 AGTCTCTCCAAGTACCCATCATTGTTTAAATACCCATTGTGCTAGGTGCTGGACATGGAAAATGGATGCTCTGGATGGTCCTTCCTTTCGAGGAGCTCAC 

112501 AGTCAAATCAGGATGGCAGGCCTGTAAAGGAATAATTTTAGTACAGCATGGTAAATGTTATTATAAGAGCTCAAACTATTGGCCGGGCACGGTGGCTCAC 

112 601 GCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGCGGCGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGACTGGCCAACATGGTGAGACCCCATCTTTACT 
1127 01 • AAAAATACAAAGATTAGCTGGGCGTGGTGGTGCATGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGC AGAGAATCACTTGAACCCGGGAGGCAGAGTTT 
112801 GCAGTGAGCGGAGATCGTGCC ACTTGACTCCAGCTTGGGTGACAGAGCGAGACTCCATCTCAAAGAAAATCAAACTGTGAATGGCTATGTTGAAGATAGA 
1129 01 AACTTCCTCAGAAGTGAGACCCAGAGGCACCACAGCTGTTGGAGGTGGTAGATCAGGGCAGGGC AGCTGAAGGAGATAAGCCAAGAGCTTGGTTTTGAAA 
113001 AGGTGTTGAAGGAAGGTAGTGCATGTCCTCATGAGATAACATGGAAGTATGACTTTTAGTTAGCTTGATCTCTAGAGAGTTGCATTCTGAATTAATTGGT 
113101 TCAGGAATGGATTATCTAACAAGAAATACAGTAGGAGAGCCGTGTTCATATGCGGAACTTGGATGTTAAAGGAAACACAGCTAGGACTGTCACTAAGGGA 
1132 01 TGAAAATGAGTCCAGCATTTTATATTCTGGGAGTAACTTTAGCATAGATTGAAGAGGATTAACTCACAGAGAGTGAGGAGTGACAAGATGGGAGTTTGAA 

113 3 01 TAATGAATAGGATTTTTTTCCTAAGAAGAAGAAAAAGTCATCTCCAACTTTGTAATTCTTCAGAGAGCTCTTCTGCTCTGTCCTTAGGAACTGAAACCAT 
113 401 " CTTAAGTGCTCATATTTCTTTAAGAGGTGAATACTCTAAAACCTTAAACTAGATTTTATTTGCTCAGACAGGTTAGTTTTTGAAGGATTAAAAATGACCC 
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113 501 AGGTCTCAAATGCCACGGTCATGACTGGCTGATGTCTGTGTTTCAGGCTATATCGTCTTCAGCGGGCCACGTCGAGCTAATGGCATACAGGGCTTGAGAT 
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113 601 TCATCATCCAGTC AGAAAAGCCACCTCACTACCTAGAAAGCAGAGTGGAAGCTTTCTTAATTACCATGGAAAAGTCCATAGAGGACATGACAGAAGAGGC 
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113701 CTTCCAAAAACACATTCAGGCATTAGCAATTCGTCGACTAGACAAACCAAAGAAGCTATCTGCTGAGTGTGCTAAATACTGGGGAGAAATCATCTCCCAG 
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CAATATAATTTTGACAGAGGTAAGGTAAAATTAGGGCTCCAACATTTATGGCATTCAAGTAACATTTGATTAAGGCCATTCTACAAAATGGTATTCATTT 
TGTAGGTGATATTCCGTTACCTATTTGGGGAGTTGGGGTGGGGGGATGGCTGGCACTTCCAAAGAACTGTTACTTAATTTAACCCCAGTTTTCTGTTAGA 
AACCTTATCTGTTTTTTTTCCCTCCAAACCTAGACCTGGATCTACCCATATCTCACAATAAAGTATTAATAATTCAATTTCACATTTTTGTTTCATCAGT 
GTATCCTGAGATTCTGATCACAGATACCTAAGTATCTATTTCCCATAATACTAAAAAAATGAGATAATACCAGATTGAACCCCTTTGAGGCAAATGCTGC 
CCTTGAGGCACAGGAGTTCAAACATTTGCCTGTAGGGATCTCCAAAGATTTTTCACTCCTTTCAGATTTGGGAGAGCTGTGATTCTTGAAGTCTCTTGTC 
TTGAATCAGCTTCCTTTCACCTTGCTTCTAGAGCATAGATTAACAACGGATTGTGCTAAGCTGTACTAGAAGTCAGAGGATGTGGGTTGTGTTCTTACTC 
TGACACCAACAAGCTAAAAATCTTGGTCAAGACACCTTTTTTGGACCTCAGTTTCCTTACCCATAATTTTTATTTTTGTTTTGTTCTTTCAGAGAGTATC 
TCACTCTGTCAGCCAGGCTTGAGTACAGTGTGTCATCATAGCTCACTGTAGCCTTGAATTCCTAGGCTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGGCTCCCAAAGT 
GCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGTCCAGCCTACTTATAATTTATCTAGCAGTTGGATTCACTATTAATGATAATACTGTCTCTCATTTATTGAGC 
ATTTGCCGTGTACCTAGCAGTGTTATTGTCATGTATCTTTTTCCTAATTCTCACTGCAGCCCTTATTAAGTAGTTATTATCCCCAATTTCCAGATGAGGA 
AACTGAGGCTTAGAAAAGTTGAGGTGACTGGCCAAGATCCAAAAGCTCATAACCAGAGAGCCAGGATGTGAATCCAGGCTGGCCTGGCTCCTGAGCCAAG 
GCTCTTACCCATTGCACTACATCCACTTATTATTTTTTTTTTAAGATGGAGTTTCGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTCCGGCTC 
ACCGCAACCTCCACCTCCCGGGTTCAAGCAA.TTCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCACTTTGTATTTTTAGTAGAGAT 
GGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGGTGGTCTCGAACTCCCAACCTTAGGTGATCCCCCTGCCTCGGCCTCCCAAAATGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCAC 
TGCACCTGGCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATGAGACAGTTTTGCTCTGTCGCCCAGGCTGTAGTATAGTGATGTGATCTTGGCTCACTGCAACCTCT 
GCTTCCCAGGTTCAGGTGATTCTCATGTGTCAGCCTCTCCCGAGTAGCTAGGTCTACAGGCATACTCCACTATGCCTGGCTAATTTTTATATTTTTAGTA 
GAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTTCTGGCCTCGAGTGATCCACCTACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCATGA 
GCCACTGTGCCCAGCCAACATCCACTTACTTTTATTTGAAATCAAAGCAAATGGTCACGTAAAAATGTGGATGCTTGGCTAGGCACAGTGGCTCACGCCT 
GTAATCCCAACATTTTGGGAGTGCGAGGCGGGCGGATCACGAGTTAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGTATCTACTAAGAATA 
TAAAAAAGAAAAAAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGACTGAGGCAGGAGAATGGCATGAACCCGGGAGGCA 
GAGCTTACAGTGAGCTGAGATCGCACCACTGCACAACAGCCTGGGTGAGAGAGCAAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAATTGTGAATACTTGGCCAG 
ACGCGATGGCTCACGCCTATAATCCCGGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGACAGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTAGCCAACATGGCGAA 
ACCCCATCTCTGCTGAAAATATAAAAATTACCCAGACGTGTTGGCTTGTGCCTGTAATCCCAACTACTCAGGAGGCTTAAGGCAGGTGAATCACTTGAAC 
CCAGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGAGCCACTGCACTCCAGCGTGGGTGACAGAGTGAAACTCTGTCTCAAAAAAAAATATATATGGATACT 

exon 2 2 

TAAGAGTCTTGGAGTGAAGTATATTGTCATTTAGTGTACTGTTGTGGGCTGCT-TCATATGAAAATGTTAGTAAAATATTGTTTGATTACTTTTTCAG 

exon 22 



ACACTGAGGTTGCATATTTAAAGACACTTACCAAGGAAGATATCATCAAATTCTACAAGGTAAGTCAAATTCATATATTTAGATTTTGACTGATATGAAA 
GTATTATAGGGCTGGGTATGGCGGCCTACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGAAGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTAAAGACCAGCCT 
GGCCAACATGGTGAAACCCCATTTATACTAAAAATACAAAAATTAGGTGGGCGTAGTGGCATACGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAAGCATG 

22i .D+302 
A 

agaatcgcttgaacctgggaggcagaggttgcagtgagtggagatcatgccactgcactcctgtctgggtgacagagcgaaactgtgcctcaaaaaaacc 
aaaacacctattgtatgtgctatattgtgtgttgctgctttgaagccattcaggctggatttatgaaggtgtttttgtggatttgagttttttgacacaa 
acgcttaatgacttttagaataaagatagttttta'ttgaaccaagtactgttttcctctccctctaaaccaagtttgctgaacctgcagcctgcggggca 

TGTAGAGCCCACATTATGAGATATTTTGCAAATTTTTTTTCTTTTAGCTTATCAGCTATTGTTAGTGTATTTTATGTGTGGCCCATGACAATTCTTCTTC 

TTCCAGTGTGGCCCAAGGAAGCCAAAAGATTGACCCATGCTCTAAACCAAGGACTGTGACAGCCCTTCCTGACTTCCAGATCTACCTTTTTAGGCACCCT 

TTCAGTTTCTTCTCTCTGTTCTCCACCCTACTCTGCAAAGAATATTGCTGAGCTTGTTTGGTGGGAAGGAAGAACAAAGAAAACAAAAGAACTTGAGAAT 

CAGATTATTTTCCAAGCTCTGACAACTATAAATTATCTTCACCCATTTAGGTGCCAGTGTGGCTGCTTTTTAAAATAAATGATTACTCACCTTTGAAT 

TGGTCAGAGATATTATAAGTTTTACATGCTTGCGCTCACTTAGGAAGTCTATCAAAAAGAAAGGGAGGCACCACCATTAAAGTCTTCCCAGCAAGCTTTA 

AGAGATTCACACCGGCTGGGCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTGAATCACGAGGTCAGGAGTTCAAGATCAGC 

CTGGCCAACATAGTGAAAGCCTGTCTCTACTAAAAATAATAATAATAAAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCGGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAG 

GCTGAGGCAGAAGAATCACTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATCGCACCACTGCACACCAGCCCGGGCGACAGTGCGAGACTCTGTC 

TCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAGGTTCACACCATCTAAATCTTCCCCTATATAAAAATTCTAAGAAGGATAGCAAAATTTCCA 

ATGAATGTGTAATAAGTATGCTAAATGCAAAAACTCAAAATTTGTGCTGCAATGGAATTGCACCTAAAGTGTTACATATGTTTTTTGTAATATATTGGGG 

CCTCTAGTTTGTGTAAAATACTCATATGCCTATTTTTCAAAATAAGGAGCAAAATTATACTCTGTGATTACCATAGTACCTTAGAATTGTCCCTTAATGT 

TCTAGCCATTTCTGGTTTGTATCTGTCATTATGTTGTTTGGACGGGGACTCAGTCCTGCCCTGTGCCCACATCCTTTTAGAGAGATACTCTACAGTATTT 

TTTTCTAGGGATGTACTATAGCTACCAGCATAGGAGTCAGTGCTTACAGTTCTCATTAGAATGACTTTGTGAAGTTAGTGGTACAATGAGGCTTGATCAC 

ATTTTCTCCTGTACTAGGGTTTCTAATGTTTATTTAATTCACCACTCCTAGTGCTGAGTGAGAGGGTAAGGAAAAAGTAACAGTCTTTGACCCAAAGGTG 

CTGATAGTTTCTTTGAGGAAAATGGTGATTTTGTATCATCCATGAGTTGCTTACACCTCTGCCAGCAACTCTTCTGCAAAATTATTAAGGCTGTATGCAA 

ACAAGTATTAATATAGCTGATATCACCTTAACAATAAGAAAAGGAGACTATAGTTTCAGAACTGAGCAGCAGAAGCCAGTATTTTGAAAGCACCTTTTTC 

AGCAATGAGATTTGACCCATTTTGGCTACAAAAATGGATGGCTGGACAAGTGATTTTCTTTACCTCATGGCTTGCTTTGCATTGTATAGAGGAAAAGAAG 
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118601 TGTCTCATCTAAATTAGTCTTGTTCTTTTGCAATAATAGCCTGTAGTCCCAGCTGCTGGGGAGGCTGAGACAGGAAGATCGCTAGAGCCCAGGAGTTCAA 

1187 01 GACCAACCTTGGAAACATAGCTAGACCCTGTTTCAAAAAAAAGAGAGAGGGGCTGGGCGTGGTGGTTC ACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGA 

118801 GGTGGGCAGATCACGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTG ACCAAC ATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGTG 

118901 CACGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCAGAAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATAGCACCACTGCACTCC 

119001 AGCC TGGG CG ACAG AG CG AGAC TC C ATCTC AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAC AG AG AGAG T ATTTAT AAC C AGG C C TAAG C T AAGTC TGG AA 

119101 CAGC ATTTCCCTAGCTGTGTTCCATGGTATGCAAGATATTAATAGGGGTACCTAGGAAAAGGGTTTCATGACCATACAAGTTTGGGAAAGACTATTCGCA 

1192 01 TTCTTAGAGAATCAGAGTGTATTGGTATTTTAGAAATTATAAGAAGTCCCACAGTAAAGACTTTAGCCTGCATTTATTTAATTTTGACTAACATTTTCTA 

119301 AACTGATTTCACCATGCATCCTTTTTTACACAGAATACCTATAAATATCTeCCAGGACTGTAGTGTTCCTTAGAACATATTAATAGTTTGCAAGAAGGTG 

119 4 01 CAGTTGTTTGTTTTTAGAAAAATGAGGATTGTCCAGAGTTGGTCAGAAAATCGGGAACAATCTGAAACTGGAGAAGGTGTTCTGCTGTCTGCTGATGTGG 

119501 GTAGACAAGGGGGTAATGAAGGTTTGGGTGACAAGAGATGGAGAAGAGATCTTTGGAAGCAAACTTTTTACTCCAGTAAGATGAAGTTCTTAGATGAGGT 

119 601 ACTACATGTTAATAGAGGCAGACCTGGGCTGAGTTCCTGGAAAGAGGCTGGAGAGGTCAGAGCAGGCCTGTGAGAATCTGGGCTGTTTTGCCTGCTGGCA 
1197 01 GGGAGTAGAGTGGGGAGCCACGGGCAGGATTGCTGTGCAACATC AAC AGGGCTTGCTTGCAGTCACATAGGACC AGGCTTATTAGT AACTGCCCAGTTAC 
119801 TAGTAACTAGTAACAGTTATTAGTAAATAACTGTTGAGTGGATTTGGTTTGGCTGATGATTTCTTTCCTCTAAGGATATGAAACGTTGCTTGTGGCTAAG 
119901 GAATAAGAGGAACTTTGTCACAATTTTGTACCCCTTTAGAAAAGACAGTAGAAGTCTGCTGTTAAGGGAAAGGTTGGGACATACTTCCCCACAGGATCCA 
12 0001- CCTGCCAACTTAGCACTGCTGGCATTCATGGTAGTAACTAAGGGGAATCCCTCCAAGCAGCATGGTGGAATGGAGAGAGCAAGCAGACTCTAGCTTCTGA 
120101 CACC ATCACCTATGAACTGTGTGACCCATGTAATTGATGTAAGCTGCTGTGTCTTAGAGTCCATGCCTCTAAAGTAAGAATCATCATGATGCTTAGTTCA 
1202 01 CAGAGAATTAAGTGAGCTGACATAGGAGAGTGCCTGATATAACGCAGGACTCAGTAATTGTTAGTTTCCTTTCTCTTTTGGTAG ATGAACCACAGTTTAC 
120301 AAGCAGAGTCTGAGAAGGTTCTTAGAGGAGCAGGCACTCGTGCTTGTCCCTGACTAAGCTCAGACCATTGTCTCTGTAGACACTAAAGATCACCAAGTGC 

120 4 01 AGCCCTGCACAGCCCATCCGAGTGAGTACTAGGCTAGGTTTTTAATCCTAGCTCAGGCACTTATTAGCTGTAGGAGTTTGAGC AGTTTTTTAATCTCCTT 
1205 01 "■ ' GGATTCAGTTTTCTCATCTGTAAAATTGGGTTAAGGAT 

120601 TAAATCTTTCTAGAGCTTAAATAAAATAATGTAAGTGAGGGGAAAGAAAGGGAAGTATCTTTTCTTTTTCTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 

1207 01 TTTTTGAGACAGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGTGATCTCGGCTCATGGCACATGGCAAACTTGCTTCCTCGTGTCAGGCAATC 

12 08 01 CTCCCACCTCAGCCTCCCAAGTATCTGGGATTACAAGCATGTGCCACCACATTTGGCTAATTGTTGTATTTTTGGTAAAGACAGGGTTTCACTATGTTGG 

12 0901 CCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCACCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGCACCCGGCCAGAAAGG 

121001 GAAGCATCTTTTCTATATCTGACTGTGTGATAGCTGATTCTTCATAGTCTTCAGAGAACACCTCATTGTAAGTTCTTTAGTGGAGCAAAAGGGTGACCCT 

exon 2 3 



121101 GCTCTTCTTTGTGCCTAGGAAATGTTGGCAGTAGATGCTCCAAGGAGACATAAGGTATCCGTCCATGTTCTTGCCAGGGAAATGGATTCTTGTAAGTATC 

121201 AAATGTTGCCTTTTTAGGCTCATGTTGAGCCATCTGATGGTTGGCCTTTGTCATAGCTACATGCCTTATAGAACACCAGAAAGTAAAAGAGGTAGAGAAC 

1213 01 GG AAACTGG AG AT AAGGTC TG C AG ATAT AAGGGGAAAAG AGAAATG AGG T AGTG AAGG AG AG AGGC AAT ACC AGGTG AT AG AATGC CGAGC T AG C C AC AG 

121401 CATCACAGGAAAACACAGCTGCTTGCTGTTGGGGTGTCTCCAAACAGGCTGCATGAACCACTGCATGTGGGGAGTATGGGTAAGCAAGTTAACTTCCCAG 

121501 TCCTTTCGTTTGCTGGCTTTTACTGGCCAAAGTTTGTCCTGTGGCCATTAACTCCCTTGCTTTCTGGGCAGTTTAGTAAAACTAGTAAGTTTACTAACAG 

121601 TTTAGAAACCTAGCAAGGTCCTTCTGGGTGGACAGAAAGTCACATTAGACCTGGGCCCTAAAACTGCTGTGGCCAAAGTTTTATGACCTCAGGAATATCA 

121701 TGAGCCATCACTGGGTGGCTCTGGATAGAAGGCAGGACAAGTACTTAAGGCCTTGGGTAGCAGGCAACCTTTAGAGGATCTGAGAAGTACATGAACGGGG 

121801 CTGGTGCGGTGTTTTTAATTAACTGAGTCTGGTTTAGTTTTTTTTTTTTGTTCTTTTGTGATAGTATCAATAAGTACAAAGTATTAAACCTTTTATTTTC 

exon 24 



"121901 TTATAGGTCCTGTTGTTGGAGAGTTCCCATGTCAAAATGACATAAATTTGTCAC AAGCACCAGCCTTGCCACAAGTAAGAAATATAAGGTTATGTTAGAT 

122001 TGTACTGACAGAGGACTTTCTATTTAGAAGAAGCAGCTTGGTTTTTTTTGTTTTTTGTTTTTTGTTTTTGAAATGGAGTCTCACTCAGTCACCCAGGCTG 

122101 GAGTGCAGTGGTGCGATCTCAGCTCAGCTCACTACAACCTCCACTTCTTGGGTTCAAGCAATTATCCTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGG 

1222 01 CACACGCCACCATGCCCAGCTAGTTTTTGTATTTTTAGTGGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTACTGACCTCAAGTGATCCA 

12 2 301 CCTGCGTCGGCCTCCCAGAGTGCTGGGATTACAGGCACGAGACACTGTGCCCGGCC AGAAGAAACTTGTTCATTGGGAACTAAAAGTGATGAACTAAAAG 

12 2 401 TTTCAGGTCACCAGGTGTTGGAGCTTCTACTTTAGTTCTTCCCTGAACATCTAGTCACTCAGCCTCTACCCTTGTCTGCCTTTGCCTCCTGTTTGAACAG 

122 501 TTGTGTTATTTTGCAATGGATCATTTCTGGCCACATCTGTTCCCAGCACTGAATACTGGAGAGAGACTTCTTAGTCTCTCCCATGTTACCTGCGTATTTT 

122 601 AATCATCTAGAAGGATTGACATTAGCTTGC AAG AGG AGGAAACTGGCAGTGTAACTAGGCTTTTTGTGGGTGGGCACAC CAGC CTCTGCTACTCTGCTGA 
12 27 01 AGCCTTGATGCGAAGCCTCTAAGTCCTTGGTGAGCCAGCCCTTGTTTGCCCAGAGGAAAACCAAAAGGACTAAGGACACTTACCATAGGTTTGTACAGAC 
122801 CAATTCACGACCCTCCAGACATACTGATCCAGAAGAAAGGTCAGCAGATCAAGATACATGGGTTATTAGGTAGAGCGGCCTC AAGCCAAAAC AAAAAAAC 
122901 AGTATATTAAGTAGAACTGAGGTATGCTCCCAGTGTCCGCCAAAAAAAGTTGATGTCCTTATTCTGATGTTTAGGTTAAATACACTAAAAGGAAACTTTT 

exon 25 

123001 TTCTTTGCAGCCTGAAGTGATTCAGAACATGACCGAATTCAAGCGTGGTCTGCCACTGTTTCCCCTTGTGAAACCACATATTAACTTCATGGCTGCAAAA 

exon 25 

123101 CTC TJ^AA GATTCCCCATGCATGGGAAAGTGCAAGTGGATGCATTCCTGAGTCTTCCAGAGCCTAAGAAAATCATCTTGGCCACTTTAATAGTTTCTGATT 
stop codon 

exon 2 5 

123 2 01 CACTATTAGAGAAACAAACAAAAAATTGTCAAATGTCATTATGTAGAAATATTATAAATCCAAAGTAAATTACAAA 

stop codon 

12 33 01 TAAATACATGCCTCTTAAATATTTTAAAATTTTTCTTTTGATTACTGAGAGAAATTTCCCCAATATAACAATGCTTAAAATGAATGATATTCCTATAGAA 
12 3 401 TCTTCCTTCCCTATTCTGTAAAATAGTCACTTGTCCGAAGAAAGTTAAAAGTTAGCTCTTTTCTAAAAGCCTCCTAGCTTGACATAGAAGGCTTCACAAC 
123 501 ATTTAG AAAGGTAATAACTTTTTAAAAATTGATCCTCAAATTTGCTTTCTACTTGATGGTTTCATGTAAATC AGTGGAAAACATTACATTTGGCAGATGA 
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12 3 601 TAAAGCAATGTCATCTTTTATTAGTGAAATGCTGGTTATATAAGGCATGGTTTTAATCTTTTTATAAAATTTGAACATGTTTTTTATGCCAACTCGTAAA 

123701 ATGCTAGAAAACCCTACTTATTTACAATGCTAGAAATACAGACTTACCTTACATCAATTTTGTGCTAAACCGAATTTCTCAGGATTACTGTGGTTTCTTT 

12 3 801 CATTCTGATTGAATTATATTGACCTACTTCTTCATAGTTGGTTTGCAGTGTTCCATGAGTTTTACTTTTCCTCATCAACATATTGCTTTAACACAACATA 

123 901 TTTATTTAACACGTACAAATAGGGTCAACTTCAGATCCTACTGAGTGTGTG AC ATGCTTTTCCAACATCAGCTTTTTGTAACCACCTGTATAACTTTTTA 
12 4001 TTAGAGTGAAATTGCAGTCAGTATGTGAACCAAAATATCTTGCCCCTTTATGAATTTAAAAGGCAGCC AATACAAAGCCACCTTTTTGGAAATATAAAAA 
.124101 GTAAAGCCTTGCATTCTTATATAGCAGGTCTTCATAAAACTCTAAAATCCCTTGTTGCTACCAGTCTAATCTTGCCTTAAATGTTAAGTTATTTTTTGAA 
12 4201 TATATAAATATAAACATATAAACACAGATGATGACTGGAGTAGACTTTTAAAAAAATATTTTTTTCATGAGATACTATTTTAGGTGAAATTGTTACTGTA 
12 4301 GATTTAACAGCTGTTTTGAAATATTTACTGTTATTAAAACTTGCTTC AAGAGAAATTGTGAATATATTTCCATATACAAGCACTAGTAACAGTAAGTGGC 
124401 CCTGTCATCCACTAACTCAGGCAAAGTAAAGAATGGCATTTTTGAAGGACATTTTACCTCCCCATATGATTTGATTGGCTAGGACTTTCTTCTGTAAAGT 
124501 CATACCTTTTCACATCTTAAGTTTTTACATTTGCCATTTTCCAAATCTCAATTTTGGGCAAGAACGATATAGTCACAACTATGGGGCTGCTTTCAAAAGC 
124601 GGGGCTCCATTTCTACTGTCAGATCAATGTGGTGCTGTAACCATCTTTTTATCCCTACCTTCAAGAACCTCCTTATATGAAGCCTGTCTTTATCCATCAG 
124701. ■ AAGGTGTGTGAAATCATeACTTCCTTCTGGTTTTATGTATTTGTAGACTATGCAGCTTTTCATTAAACTGCAAGTATATACAAGAC AGATCTGAAATTAG 
124801 GCCTGAGTGTTCCGATCCACCACTGTACTAGTAAATAAAAATCCACCTACCTTTTATGTGGAAAATTATGTGCTATTGAGTAACTTTTAGCTCTTT-TTTA 

124 901 AAAAATGG GTG AAATTT AAGTGTC TTTTTTATG AG AATG AC AC ATG AAG AG ATCTG AGAG C AATCTC ATGT AGTC TTC C ATG AAC C TGC AATTGTTTGGT 
12 5001 ATGCGTCAGCATTTTCCAATTTCCAGGTTGGATCTAGAGCTGCTGTTGATCACTCAGGCATACTAATGGATTC ATTTAGATGGGTCCAAGCTGCAGTCCA 
125101 TGAGCAATAACAGACTACCCCAGATACTGCAGTTTACGCAGTGCTTAGTAAATGAGATTTGTGGAACTAAGTTATTAGTTACCTGAGGCTTCTTAAGAAA 
125201 GTCTTCTTTTTTGACCAGTTGATGTGAAAGAGGGAGCATGTGACACAGCCAGTATGGTGGAGTGCTAGGGTTATCCTGTTTACAATAAATCGCCTGAATT 
12 5301 TCACCTCTGGAGTCTGCATTTGTATTATTTTTCCAGTTTTAGTGAAATAGTACAGTGGCCAGTCCTCAGCCTACCTCTCAACATCCCAGTTTGACCAGAT 

.12 5401 TTCTTGCTTTCATTGTTCATAATGCAGAAAGCAGTGAATTATATTAACATTTTAAAAGTGTTTCTGGGTAACAATGATTTTTGTCAAATAGAAGACTCAA . 

12 5501 TTTCACAACCTTAAGAATAGATCACTTTTGTAAAACAAGAATCTCAGTATTTG ATGTTGGACTCCTTGCTGTGAGTATTGTCACTGACTCCAAACCCAGA 

12 5601 AAGATTTGTTCCTGCCCTTACAGGGATGAAAATAAAAAGGATAGAAAAAATATTTCTCTCCTCTACAATGAGTCCTTACATCTTCTTGCCACATCTCC AG 

12 5701 CTGCAGTTTAGGCAGATATCTTGTTCAATCTCTGTCTTCTTGATCCCTGTCAAAATAATTTTTCTACTCATATAGTGGCCAGTTGGCTCAGGCAGGCATT 

12 5801 TCAAGAGGAATCTGCTTGTTCCTCACTTTTCCAGCATAGGACAGTGGTCCAGCCCGCACAGTCAGCATTGTTCTCAGGGACGATGTGGCAGCCCCACACA 

12 5901 GAGGCCAAGAGCAACAGAGCAACTCCAGGATTTATGAGTTGGGACAGTCGTCCTCTCATTCATGATACATGGAGGGACTCAGGGGACTCAGCAGGTCCCC 

12 6001 CTGTTGTTTTTTAGGGTTTTTGTTTTTGTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCGCTCTGTCAGCCAGGCTACAGTGCAGTCGTGCGATCTTGGCTCACTGCAA 

12 6101 CCCCCGCCTCCTGGGTTCCAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCTGGAGTAGCTGGGATTACCTGTGCGCGCCACTGCGCTCTACTAATTTTTTGTATTTTT 

12 6201 AGTAGAGATGGAGTTTTGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCGCCTTGGCCTCCTAAAGTGCTGGGATTACAGGC 

12 6301 ATGAGCCACTGCACCCAGCCCACAGTCTTTCAACAGGGAGGATAGTGATAAAAAATTTCATCATCCCAGATTTTCAGAGGTGGAAATAGGCTCAGAAAGG 

12 64 01 CTGAATAGTTTGCCCAGGATCATCCAGGAAGC AGATTCAAACCTCCACTCAGCTCTTTGGACTTTAGATCTCATTGTACCATGTGGATTTCGTGTAGTAA 

12 6501 TAGCTTCCAAGCCGATGAACATCCTTGTAAAACAAATAGACAGTTGCTTTTAC ATGTGTATATAACTTTACCTTTTTCTCATTTACTGTCTTACTTGATC 

12 6 601 TCTTAACCTTGCCTATTTTGGGGGGCATGAGACCAGATCTCACAGTCTTACACAGTCCACTTCGCCAGGCTACTTTGAGACCAGTTGTCACTACTGCCTG 

126701 CAG AATCTCCTTCCCTTCCTTTTGGGGGTAATCCAGGTCTTAAACCAGTGTAAGCTCTTTTTCCTATTGCTCTGG AGTGATAGTTTCTAGGATCTTTCAA 

12 6801 GAAGTTTGGAAGAGGCCAGGCATGGTGGCTCATGCTTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTGGATC ACTCACCCACCTGGTCAGGAGTTCA 

12 6901 AGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAGTTAGCCGGGTGTGGTGGCAGGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAAGAGAATC 

12 7001 GCTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCAGAGAGCGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATCGTGGCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGACTCTGTCT 

127101 TAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTTTGGAAGAGGAGTGTGAGGAAGAGTCATTTTCACTTGTGACACCACCACAGAGACAGCCACTGCTTGCATGGTGTTTC 

127201 TCTGCAGTCTTCTTCCTGTGCATATAGGAAGGGGTCACGTACTCAGTGTGGGAACTCTTCCCCTCAGTAGCCTATTTATACTGAGCATTTTCCACATGGA 

127301 TACCCTTGAAAAAAGTATGTCTTTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTCGGCGGCGGCTCTTTGGTATCGTATTGTTTGTTTATTGAA 

127401 TCCTCTGTGGGGGTTTTACGGTGTTTTCAAGTTCTGATCTGTGATAAACTTTCTTGTGCAGAGTATGTGTGTGATTTTCTGATTATTCCCTTAAATTGCC 

127 501 AGGTTATGGAATATGAATATATTATTTAACTTTATATATTGAAAAGTGTTTAATCTACAGAAAAGTTGTTGAAATAGTCCAGTGAATTCCCATATACCCT 

127 601 . TCCCCCTGTATTGACCAATGTTGTTTGTTTCATATCCTGTCCGTTCTCTCTCTTATGTGTGTATGTGTGCGTGCGCACGTGTGTGTTTTGCCAAATCATT 

127701 TGAGAGTAAGTTGCAGATGTTATGACTCCTTACCCCTAAATACTGCATCAAGTGTCTTCTAATAACAAGGTCAGTATGTGATAAGGAATTTTCCGTCACT 

127801 CAGAGGGAAGTCTGGCCTTTGTCTTCTTTCTCTTTGCTATAGACAACTATATACCAGTAAATCTGACAACTTAGATGAGATGGACACGTTCCTTGAAAGA 

127 901 C AC AAATTGCC AAAAG AG AC ATGAAAAGAAATAG AAG ATTTGAAT ATTTCC TT AC C TGTTAAAG AAAGTGAGTC ATAATTG AAACC CTTC C CAT AAAG AA 
128001 • ACTTCCAGGCCCACATGACTTCACTAATGAATTC ' 
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1 NNNNNNNNNNNNNNTCCCAGCACTTTGGGA 
101 TCTACTGAAAATACAAATATTAGCCGGGCGTGGTGGCACGCACCTGTAATCCCAGCTACTCGGGGGCTGAAGCAGCAGAATCGCTTGAACCTGCGAGGCG 

us-565 
+CA 

' . / 

201 GAGGTTGCAATGAGCCGAGATCGCGCCACTGeACTCCAGCCTGGGTGACAAGAGCAAGACTCCGTCTCTCACACACACACACACACACACACACACACAA 
301 AGACTATTCTGGTCTCTGCCTCCGGGATGGCGGCTCGCTTTGGACCTCTCTTCTGTGCTTCTACTGCCCTCTCTTACAATTCTCTAATAATTATAATCAT 
401 GGCGAGTGCTTACCATATATTCCAATCTATTTACTTCCACAAGCTCATTAATTCTCACCCTAACCCTCTGAGATGGTTACTATTATTTCCTCTCTGCAGC 
5 01 TGAGGGAATTTTGGGCTAGGGACGTTATGTAAGTTGAGCCACGCTACGCTAAAAGTTCCACACTCAATTCTAGCGTCTCGGCTCTGGACTACCAAGTTCC 
601 . GGAGCAAGCAGACAGACCACCTCTTTACGTTCCCGTAGGCCACGCTCCGGGGGCGGGGCTCCAGTGAGGATACTGCATCCCATGGTGCCTTGCGCGCCAG 
701 CGCAGCCATTGGTCCGGCTACTCTGTCTCTTTTTCAAATTGAGGCGCCGAGTCGTTGCTTAGTTTCTGGGGATTCGGGCGGAGAGGAGATTAGTGATTTG 

eOl 



801 GCGGCTCCGAGTGGCGCGGGACAAACGCCACGGCCAGAGTACCGGGTAGAGAGCGGGGACGCCGACCTGCGTGCGTCGGTCCTCCAGGCCACGCCAGCGC 

eOl 



901 CCGAGAGGGACCAGGGAGACTCCGGCCCCTGTCGGCCGGCAAGCCCCTCCGCCCCTCACAGCGCCCAGGTCCGCGGCCGGGCCTTGATTTTTTGGCGGGG 

eOl 

1001 ACCGTCATGGCGTCGCAGCCAAATTCGTCTGCGAAG AAG AAAGAGGAG AAGGGGAAGAACATCCAGGTGGTGGTGAGATGC AGGTAGGG AGAGGGCTGAC 
start codon 

li-D+69 
T 

1101 AGGATTCCGAGCGCTGCGGCTTCGCTGCTGGGCCCCCTACTGCGCGGTCCAGGGAGAGGGATTTTATTTGCATTTCCTGAGGGTCCCAGTTTCTTGGTTC 

1201 TCCGCGTTCTGTTCAATAAAAATGACACCCGGTTGCTGTGTGTATGTGGTTTTTAGGAGAAAATAACATGTTTGATTTGATCACTGTTCCATACTGAAAA 

13 01 • GTGGGTTCTTATGTTTAAACTATAGTCAATAAAGATGTAGGTGTCACTTTTATATGCTACTTCATGTAGTTTGTCAGTTTGGAAGTAAGACTGAATACCT 

14 01 ATTTTGCAGATGGTTAAGCACTTACGTTGGTATTATTACCTCTAAAAAGCAATCAATCACTGTTCTCTTTATTCTAGATGCAATATTTTCTGGATCCCTA 
1501 CTAAACAAGTAAACATCTCTGTCTTTAAACATTAAAAATTAATAAAGTGAGTTTATC 

1601 ATTGTGCTGCAGTTTTCCCTTTCATCTGCGTGTTTGTTCATAGACCAAACTAAACGGATATTTCGAGATAAAGGGATGTGGAGGGGTGTTCGGGCCTCCC 

1701 CTGACTGGTTTCCAMTAACTTCCCAATTTTAAAATAAGCTAGAAACTGCTGCT^^ 

1801 ACTGAGTATGTGTGTTTTGTGTGTCCGTTTTTGTGGCTGTTAACAGTTGCTGTTGCAACTTTTCTGTAAACCCCAAAGTATTCTAAAATTAAAAGGTTAT. 

19 01 TTTTTAGAAAAACTTGTATCAACAAACTTTCTTAGGCTATTGTTTACTCAGCCCTGGTAACTTGAATTGTGGATATCGAAGGTGATGACTAGGTTTCTAA- 

2 001 acaaggtgtcagagaggaaattgggtggcaatcttaagtctagccagtgacacttactagttgttgtactctggggcttctgttagtagttagttgtttg 

2101 aag atttttattt aaaaatg c agtgc at ataacaagtgc aaatttt aaaatt attttggttgtttaa taaaacc agg c aata ttac ctttt cc gtatgca 

2201 tttatttaatttcttttTtaatgttagttacaaaatatttcagacttacaaaaagttattaagaacaatgtaataaacatttgtatatt 

2301 ttaagaaacaaaacAatcattgctggagccccccttttccctctccatcccttttcctccagccactgttaaccattatcttgaacttgatgtttatgat 

2401 • ccgtatacatttcaagtcttagaagagatttactttatcaccaatgaatagaatagttctttgcttgtgtctaatatttacaataatttttgtgtaaaga 

2501 gattttttttttcagattagcctttttctttcaaatagccttcctggtgcgtctgtcattaagcattaagctttagtaaataggcaacttatgagttgcg 

2 601 aggtcctcaggggttggtaagccttttctgtaaagggcccagagaaataaatatttattttatttaaatactttaggctttgcagatcacatgtggttta 

2701 tcagttttttttgagacggagtctcgctctcttaggccgtagtgcagtggtgcaatctcagctcactgcaacgtccgcctcccggattcaagcaattttc 

2 801 cc acttcagcctctcaggtagctgggattacaggcgcacaccgccatgcctggctaatttttgtatttttagtagagatggggtttcaccatgttggcc A 
2901 ggctggtctcgaactcctgacctcagagaatccacccaccttggcctcccaaagtgctgggattataggcgtgagctactgtacccctttacatgtggtt 
3001 tctgtcacattattttctg atctttttttttttaagaacactttaaaactgtaaaaatcattcttaaatctgtcagggcaggggccaggtttgacccaca 
3101 ggttaaagtttacagatccctacataatgcgctactggttctctttcttatgtccctcctattccatcccctatttttttcccaatttaaaaagtcattt 
3201 tcaaacacacataatataaaatttaacatcttaaccacttttaagtgtacagttcagtgatattaaatacataatattctgcaacaattactaccatcca 
3301 tctccataactcttttcatcatgaaaaactgaaactctatacacattaaacaataactccccatttccctctcccatcaacccgacacctaccattcgac 
3401 tgtcttatgattttgactactctaagtacttcataaagtggagt'cataatacagtatttatccttttgtgacttgctcattccacttaggcataatgtcc 
3501 tccaggttggaccatgttgtagcaaatgtcagggttttcttcctttttaaggctgcatagtatttattatatgtatataccacattttgcttgtcccttc 

3 601 atatgtcaatggatacttgagttacttctttttttgttgttgttgtttttgagaccgagtctcgctctgttgcccaggctggagtgcagtggcgcggtct 

3701 TGGCTCACACTGC AAGCTeCATCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGGAGCTGGGACTACAGGCGCCTGCCATCTCTCCCGGCTA 

3 801 ATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACC ATATTAGCCAGGATGGTCTCCATCTCCTGACCTTGTGATCTGCCCGCCTTGGCCTCCCTAAGAGC 

3 901 CGGGATTACAGGCGTGAGCTACGGAGCCCGGCCTTGAGTTACTTCTTACTTTTAGCTATTATGAATAATGTTGCTATGAATATGGGTTTTCAATTCTTTT 
4001 GGGTATTTACCCAGAATTGTAATTGCTGGATCATATGATAATTCTATTTTAAAGTTTTTGAGGAACCGACAAACTATTTTCCACAGTGGCTGGACCATTT 
4101 TACATTCCTACC AAC AGTGC AT AAGGGTTCC AATTTCTCCAC ATCCTC ACCAACGTTTATTTTCTGTTTCTTTTTTTTTTTTC AAGTAGCCATCCATTGG 

4 2 01 GTGTGAGGTGCTATCTC ATTGTAGTTTTGATTTGTATTTCCCTAATGATTAATGATGTTGAGCATCTTTTCATGTGTTTACTGGCCATTTTGTGTATCTT 
4 3 01 TGGAGAAATGTCTGTTTAAGTCCTTTGCCCATTTTTAAATTGGTTTGCTTTTTTGTTGTTGAGTTTTAGGAATTTTCTATATATTTTGGATATTTTCAGA 
4 4 01 T ACATAAACGGC AAAAATTTTTTCCCCATTACTGTGGTTTGCCTTTTTACTCATTG ATACCGTGTGGTCTTTTCCTTTCTTTTTCTTTTTGGAACCAGTG 
4 501 CATGGCCTCTTTGTTGATTCTGTGTTTGGCCCCAGTGCAGCCTGTTCTGTGCTATGTGTCTGCAGTGCTGAAACCAGGCCTACCCAGCACCATACAGAAG 
4 601 TCCAGGCTGTAGATACCAATGCATGGGTCACATTTGATACCCAAATCTGTGTGTTCCTGGATCTCCAAACCAAAGTTTCCAGTATCTGAGAAGTTGTTCT 
4 701 TTCTTGATTCACACTCCTGCATCTTTAGACCTTTCTTCAGGGTTTCTTCTGCTTTGGCCCTTTGTGCAGTGGGTGGCAATCTTCACTTCTCCTGATGCCA 
4 801 AAGGATCTGACAATGTATTTGACTTTGGAGAACAC AGGGGTCTGGCCTATGAGCTGCTCCAACACCTTGGCTGCTGGGGTCAGTCATCTCCAGTCTCCTC 
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4901 C ATACAGATGTTGAGACAGAAAATCGTTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGG ACAGTCTCGGCTCACTGTAACCTCTGCCTGTCAGGTTCAAGCAAT 

5001 TCTTATGCTTCAGCCTCCCAAGTATCTGGGATTACAGGTGTGCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCTTGTT 

5101 GGCCAGGCTGGTCTTGAACTACTGGCCTCAAGTGATCCACCCATTTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATGAGTGTGAGCCCTCATCTGGCCAGAGTTC 

5201 TCTTTTTTTTACCTTGATCTTGCACTATGATGGAGAAAAGGAAGAT AAAGTCTTTTTTTTTCCCTTGGGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTTTTG 

5301 AGACGGAATTTTGCTCTCGTTGCCTAGGCTGG AGTGCATTGGTACG ATCTTGGCTTACTGC AACCTCCGCCTCCTGGGTTC AAGCCATTTTCCTGCCTCA 

5401 GCCTCTAGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCGCCACCACGCCTGGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGTCAGGCTGGTCT 

5501 TGATCTCCTGATCTCAGGTGATCCGTCCACCCTGGCCTCCCAAAGTACTGGGATTACAGGCGTGAGCCCGTGCCTGGGCTATTTTTTTTTTCTCCCCTTT 

5 601 AAATATAGTATCTTGCTTTATTGCCCAGACTTGTTGTGAACTCCTGGACTCAAATAGTCCTCCTACCTCAGCCTTCCAGGTAGCTGGGATCAC AGGGATG 

5 7 01 CTGTCTTTTGATACACAAACATTTTAAATTTTTATGAAGTCCAGTTTGTCTTTTTGTTTTTGTTCCCTGTATCTTTGGTGTTATATCCAAGAAATCATTG 
5801 CCAAATCCATTGTTGTGAAGCTTTTGCCTTATGTTTTCTTCTAAGAGTTTTATAGCTTTAGGTCTTACATACATTTTTGATCCATTTTGAGTTAATATTT 
5901 GTATATTGTGTTAGATAAGGGTCCAACCTCATTCTTTTGCATATGGATATTTAGTTTCCCAGCACCATTTGGTGAAAAGCTTGTCTTTTTCTGATTGAAT 
60 01 GGTCTTGGCAACCTTATTAAAAATCATTTGCTCATATGTAAGAGGGCTTATTTCTAAGTGCTGTTATGTTCCATTGGTCTATAAGTCTGTCTTTATGTCA 
6101 GTACCACATGGTTTTGATTATTGCAGCTTTGTAGTAAGTTTTGAAATCAGGAAGTGTGAGTCCTCCAGCTTTGTTCTTTTTGAAGATTGTTTTGGCTATC 
6201 TGGACTCCCTTGGGATTCCATATGAATTTGAGGATGAATTTTTCTATTTTTGTAAAACACGTCATTGGGATTTTAATAGGGATTACATTGAATCTATAGA 
6301 TCACTTTGGGTAGTATTGGCATCTTAACAATATTAAGTCTTTCAGTTCATGAACAAGGGATGTGTTTCCATTTATTTATGCCCCTTAATTTCTGCCAGCA. 
6401 GTTTTTTTTTGTTTGTTTTTGTTTTGAGATGGAGTTTCGCTCTTGTTGTCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATCTTAGCTCATTGCAACCTCCACCTCC 

6 501 CGAGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGTATGTGGCACCACGACCAGCTAATTTTTGTATTtTTACTAGAGACAAA 

6 601 GTTTGACCATGTTGGTCAGGCTGGTCACGAACTCTTGACCTCAGGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCACTGC 
6701 GCCTGGCGTCAGCAGTGTTTTATAGTTTTCATTTTATAAGTCTTTCACCTCCTTGGTTAAATTAATTACTAATATTTTATTCTTTTTGGTGCTATTTTAA 
6801 ATTGAGTTGTTTTTGTAATTTCCTTTTTAGATTGTTCATTCTTAGTGTATAAAAATGTAACTGGAGGCTGGACGCAGTGGCTCTCACCTGTTATCCCAGC 
6901 ACTTTGGGAGGCAAGGTGGGCCTCCCAACTCCTGATCACGAGATCAGGAGTTCAAGGCCAGCCTGGCC AACATAGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATA 

7 001 CAAAAATTAGCCATGCATCGTGGCGCGTGCCTGTAGTCCGAGCTACTTAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCTGGAAGGTGGAGGTTGTGGTG 
7101 AGCC AAGATCGTGCCACTGTACTCCAGCCTGGGC AAC AGAGTGAG ACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAAGAAACGTCGCTGGATTTTGCTTG 
7201 TTGACTTTCTATCC AGCTACTTTGCTGAATTCACTTATTAGTTCTAAGAGTTTTTTTTTGTGTGTGTGTAATTTTAGAGTTTTCTTTTCTTTTTTTTTTT 
73 01 TTG AG ATGG AG TCTCGC TTTG TTGCCAGGCTG GAG TGCAGTGGCG CGATCTCGGCTCAC TG C AACCTCTAC C TCCCAGG TTC AAGCAA TTC TC CTGCCTC 
7 401 AGCCTCCCGAGT AGCTGGGACTAC AGGCACACGCTACGACGCCC AGCTAATTTTTGTATTTTT AGTAGAGACGGGGTTTC ACCATGTTGGCC AGGATGGT 
7 501 CTCGATCTCTTGACCTCGTGATCCACCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTTCTGGGATTACAGCCGTGAGCCACTGTGCCTGGCTTTTTTTTTTTTTTAATTAA 

7 601 CTATTGAACTTCTGTTTATTATTATTATTATT ATTTATTTATTTATTATTTTTTGAGATGAAATCTCGGTCTGTTGCCC AGGCGGGAGTGCAGTGGTGTG 
7701 ATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCAATTCTGTGCCTCAGCCTCCGGAGTAGCTGGGATTATAGGCGCTCGCCACCATGCCCGGCC 
7801 AATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATAGGGTTTCATCATGTTGGTCAGGCTGGTCTTG AACTCCTGACCTCGTGATCCGCCCGCTTCGGCCTCCCAAAGTGT 
7901 TGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCACTTGGCCTTATTTTTATTATTTTTTTCATCAACTTTTAAGTTCTGGGGTACATGTGCATGATGTGCAGGTTTAT 
8001 CACATAGGTAAACCTGTGCCATCACAGTTTGCTGCACAGATCAACCCATCACCTAGCTATTAAGCCCAGCATCCACTAGCTATTCTTCTTGATGCTCTAG 
8101 CTCCTTTTGCCCCACTGAATTTTAGGGTTTTCTTTGTTTTCTATTTTTTTTTCTTTTGAGACAGACTCTCGCTCTGTCACCAGGCTGGAGTGCAGTGGCA 

82 01 C AATCTTGGCTCATTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTC AAGCGATTCTCCTGCCTC AGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCATGGGCCCATGCCTAGC 

83 01 TAAGTTTTTGTAGTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACT ATGTTGGCAAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAAGTCCCCTTGGGGTTCCTG AAGTACTGG 
8401 GATTATAGGTGTGAGCCACCACGCCCGGCGAGATTTTCTATATAAAAGATCATATAATCTGCAGACAGATAATTTTACTTTTTCCTTTTCTTTCTTTTTT 
8501 TCTTTTTTTGAGATGGAGTCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGCGCGGTGGCGCCATCTCTGCTTACTGTTACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAGTTCT 
8601 CTGCCTC AGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACATGCAGATGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGAGTTCATCATCTTGGCTA 
8701 GGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCGTGATCCATCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCGCTCTTGGCCCTCAACCTTTTC 
8801 CTTTTCAATTTGGATGCCTTTTATTTTTATTTTTCTTCCTTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAATGCAGTGGTGCAATCTC 

8 90-1 TGCTCACTGCAACCTACGCCTCCTGGGTTCAAACGATTCTCCTGCCTCAGCCTTCCGAGTAGCTTGT 

9001 TTTTTTTTTTCTCGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCGCCGTTTTAGCCAGGCTGGTCTCGATCTCCTGACCTCGCGATCCGC'CTGCCTCAGCCTTCCA 

9101 AAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCATGCCCGGCCCTTGTTTTTCTTTCTTGCCTAATTACTCTAGCTAGAACTTACAGTATTATGTCGAATGGAA 

9201 GTGGCAAAAGTGGGCATTGGGCATCCTTGTCTTGCTCCTGTTCTTTTATTTGTTAGTTTGTTTGAGATCCTCCTGeCTCAGTTTCCTGAGTAGCTGGGAC 

93 01. ' TATAGACACACTACTACACCCAGCTAATTAAAAAAATAATTTTTTTTTTTTTTTTAGAGATGGGGTCTCGCTATGTTTCCCATGCTGATCCTGAACTCCT 

9401 GGCTTCGGGTGATCCTCTACTCTTACCCTCCCATAGTGCTGTGATTACAGGC ATGAACCACTGTGCTGGCCCTGTTCTTGTTTTTAGAGGAACATTCTTC 

9501 AGTCTTTGACC ATCAATTATGTTTGCTGTGGGTTTTTCATATGTTGCTTTTATTTTGTTGAGGTAGTTTCACTCTATTCCTAGTTTGTTGAGCATTTTTA 

9601 TGACTAATGGGTTTTGAATTTTGTCAC ATGCTTTTCCTGCATCGATTGACATGATTCTGTGGTTTCCTTCATTCTGTTAATGTGGTATATTACATTGATC 

97 01 AATTTTTACATGTTGGACCATCCCTGTATTCCAGGAATAAATCCCACTTGGTCATGGTGTATAATCCTTGTGCTGCTCAGTTCAATGTGTTGGTATTTTG 

9801 TTGAGGATTTTTTTTTATCAGTGTTCATAAGGGATAGTGATCTGTAGTTTTCTTGTAGTTGCCTTTGTCTGGCTTTGGTATCAGGGTAATGCTTGCCTCA 

9901 . CAAAATGAGTTGGGAAGTGTTCTCTCCTTTGCCAGATTTTTTCTGGGAAAAGATTGAGAAGAACTGGTATTAGATCTTCTTGAAATGTTTTATAGAATTC 

10001 ACCTATGAAACTATCAGATCTAGGGCTTTTCTTTGTCAGGAGATTTTTGGTTAGTGAGTCCATCTCTTTACTGGTTATAGCTCCATTCAGAATTTCCATT 

10101 TCTTTGTGATTTAGTCTTTGT AAGT ATTGTGTTTCTAGGAATTTGTTC AGCTGGGTTATCCG ATTTGTTGGCAT ACAATTGTTGAAAATACTCTTTCAAC 

10201 AATAAGAGAGAAGACACAAATAACTAGTTCTTTTGTTTCCAGTTCCTTAAGTTGTAAAGTTAGGGTGTTGATATGAGATCTTTCTTGCTTTTTAATGTAA 

10301 GC ATTCATAGCTATAAATTTCCCCCTTAGCACTGCTTTTGCTGTGTCCCGTAAGTTTTGGTATGTTGTATTTTC ATTTTC ATT AATCTCTAAAATTTTCT 

10401 AATTTTCCTTGTGATGTCTTTGAACCCTGGTTACTTAAACACACACACACACACACGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGGTTTTTTGTTTGT 

10 501 TTTGAGACTGAGTTTCGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGGGTGCAATGGCGCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCGGTTCAAGCGATTCTCCTGTC 

10601 TCAGCCTCCAGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCTGCCACCACGCCTGGCTAATTTCACACACACATTTAAAAAATACATCTACGTGCTTTTACTTCAGAA 

10701 TCTTTGCAATTTCTGTTCTCTCTGCCTGAAAATTTTTTCCACCAAAATATCTACAGGGCCTGGCTCCCTTGCTTTTTAGGTTCTGCTTAAATATCACCTG 

10801- CGTAGAAGCATTCCCTAACTACCCTAAAATAGCAACC AACTATCTTCCACCCTCAACACTTCCTATCCCCCTTAAACTGCTTTCTTTTCTTTTCTTTTTT 

10901 TTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCCTGGAGTGCAGTGGCGCATTCTTGGCTCACCGCAACCTCCACTTCAGCCTCCCAAGTA 

11001 GCTGGGACTGTAGGTGGCTGCC ACC ATGCCTGGCT AATTTTTTTTTTTTTGAG ATGGAGTCTC ACTCTTTC ACCC AGGCTGG AGTGT AGTGGC AC AGTCT 

11101 CGGCTCACTGCAGCCTCCATCTCCCAGGTTCAAGTGATTTCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGAGGTTTCACCATATTGGCCAGGGCTAGTT 

11201 TCGAACTTCTGACCTCAAGTGATCTGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGTGTGAGCCACTGTGCCTGGCCTAATTTTTGTATTTTTAA 

11301 TAGTGATGGGTTTTTACT ATGTTGGCC AGGCTG ATCTCAAACTCCTG ACCTC AAGTGATTC ACCC ACCTC AGCTTC CC AAAGTGCTG AG ATTAC AGGCGT 

11401 GAGCCACTGTGCCTGGCCTGCTTTATTTTCATTTCTAATTTATCAGCATCTAATATATTTATTCATTTTATAGTCATCTCTTCCTTCAACTAAGTTAAAA 

11501 GCTCCCTGAGCACAGGATTTTGGTGTTTTTTTCTTTCCTTTAACTTTGTATTGTTCATTGCTGTATCTCCAGTGTCTAGAA AATTACCTATCACATAGTA 

11601 AGTACTTGATGAATATTTGTGGAATGAGTTAATTTAGCACTTCTCCACAGGATAGGACTTAGGTTTTTTTAATCCTCAATCTCCCTTCCCTCACCATTTT 

11701 GATTGTTTGAATTTTTATATAACTATGGTGAAGCCAACAAATTGATGGATTTGTTAGTGTGAGCAGCCGAAACTTTGCAATTTCTAATAAGTTAGAGAAG 

11801 TCTGGGTAGGAAACTAATGACTTGGCAGTACTCTTTCTTAGAGTACAC ATAGTCCCTAAAGCTTCTCTGAGAATTTTGATAACTTTG AGGAATGTGTGAT 

11901 CTGTATGAATTTCCTATCACTTAGTCCTG ACAATGTGAATGGTATTCATTTGGTAACTTAATTTTATACGTCCAGGC AAGATACTAGTTTAGGGGATGCC 
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12 001 AAAAATAATAGACTAATTGGAAAAGCTTTAGCCACATGAGAGCAATTC ACTCCACTTGATGCTCTTGGCCTACCTCAGTATAAGTTGGTTCTACCTTAGT 

12101 TTTGTTGAAGTTTTAATAATACTGTACATTCATGTTGGTTATATGCATTGTGTAAGTTTTAGTATAGTTGGCAAATGAAAGCATTACCAGATACTACCTG 

122 01 GGAGTTAAGTTTCCTAGGATCACAGATTTGGTCTTCTGATCACTTGGAAGTATACTTAGAGTGGGCTGTGCCAGGGGAAGTTGAGGTATCCTTCTTAAAT 

123 01 AAGTAGGAACTTGGTTTATCTAGTGATAAGGGGGAAATAATTTCCTGTTTGGCACTTTCTCCAAAATATATGATACTCAATGGGAAAAATGAACTCAGGT 
12 401 CAAGATTATGTCTCTCCCTTTGGCCCAGACATGTATTGAGTATATAATTGTCTTATTGATGCTACTCTGTGGACTGTGATATTAGTTTTCCCATAATTCC 
12 5 01 TCTTAGGATGACATTTATTAGGCAATGTAGTTTAACAGATATTTAAGAACCTACTGTGTGCTAAGCATGGTAGTTGTTGCTGGGGAAACAGTAAACTAGA 
12 601 C AGTATTTCTTTCTGTAGTGATCTGAGGTTTAGTGGGTAACACATTAAAAAAAAAAGATAAGAGAGGTGATGTTTAGAAAAGGTGTATAAAGGGTGCTGT 
12 7 01 AGGAATATATAGCAGACATTTAATGTGGTCTTGGTTGGAGCAGGTGGGGGAGGCACATAGGATAGAAAGGACTTCCTGAGGAAATAATCATTTCAACTAA 
12 801 ATACCTACTCAGGCATTTCCGTAGAATGAGGACTCTTGATCCAGTCGGCAGTGTAGACCTTCTGTGTCTATTCACTCATTTAAAAATGGGGCTAATAATA 

12 901 TTACCAACCTCACAGTGTTGTGTGGACAAACTGAGTGAGCACAATGCAAAGCACTTGAAACAATAAGTACCTGGCACATAGTAAGTACTCAACTTATTAG 

13 001 TCATTATTTTTATGTACTTTTTATTTTGTGCCAGGTATCTACTGGCAGATTAGTATTTTGAACAC AAATTTGACATGTTTTTTTCTACTACATCATAACC 
13101 TAATTTGATCGGATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTTTCGCTCTTGTTGCCCAGGCTGG AGTGC AATGGCGCG ATCTTGGCTCACCGC AACC 

132 01 TCCACCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCAGGGATTACAGGCATGCACCACCATGCCCAGCTACTTTTGTATTTTTAATA 

133 01 GAGACAGAGTTTCTGCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAAGTCCCGACCTCAGGTGATCCGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGA 
13 401 GCCACTGCGCCCAGCCTTGATCAGATTTTAAGAATAGGAGAAATGGAATTCTGAAAAATAAGTTTGGCATTTTTACAAGTTAAAACCTGTTAGTGGCTGG 
13 501 GCACAGTGTCTCACTTCTGTAATACTAGCACCTTGGGAAGCTGAGGTGGGATAATCACTTGAGCCCGGAAGTTTGAGACCAGCCTGTGCAACACAGCAAG 
13 601 ACCCCATCTCTACCATCAAAACAAAAC AAATCTATTCGTATCTGCTCTAAGAAGCTGCCAGAATTGTAATGTCTTAACATATCTTTGAAC ATTTAAAAAA 
13 7 01 TTATATTTGTGAAACTTGAGACACTTATAATTTTACTGTCTGCTTTAGCAATATCACTTAGTCGTGATTTAATCTCCATCACCAACAATGTGGTCAAAAT 



e02 

13 801 TTCG C ATTTTTCTTG AC AAATGT AGTTAGTG AAAATGTC ATTG AT AAC CTG AG AACT AAG AG C TC TTG AATG ACTTTGTGT ATTTC TTTTTATAGACC AT 

e02 

13 901 TTAATTTGGCAGAGCGGAAAGCTAGCGCCCATTCAATAGTAGAATGTGATCCTGTACGAAAAGAAGTTAGTGTACGAACTGGAGGATTGGCTGACAAGAG 

e02 

14001 CT C AAGG AAAAC AT AC ACTTTTG ATATGGT AAC ATATGGTGC AATTTC TTTATT ATC CACT AATGT AAAATAATTTT AATATAC ATATTTTAC C TGG AAA 
14101 ATGGTGTATACTTAGAAATTTCAGTTGTCTCTGAATTGTCAGATGGCTTCTAGTGGGCTGAATTATGAATTAGTTAACATACGAAAAACAAAATTATTAA 

2i.A-16 e03 
+T 

/ _ _ 

14 201 AATGAGTAATTTTGAGGTTGATTTTTTTTTTTTTAATTTTTTTCGTTAGGTGTTTGGAGCATCTACTAAACAGATTGATGTTTACCGAAGTGTTGTTTGT 

e03 



14301 ccaattctggatgaagttattatgggctataattgcactatctttgcgtaagtaaaagggtgttttttctgatttatgaaaaagcttaaatgcttgtgtt 

1440 1 ttttgttgttgtttgtttgttttttgagacgg 

14501 tgggttcaagcaattctcctgtttcagcctccc'aagtagctgggattacagctgcctgccaccatgcccgctaatttttgt^ 

14 601 tttc actgtgttggccaggctggtctcgaactccggacctcaggtgatccgcccacctcggcctcccaaagtgttgggattataggcttgagccactgtg 

e04 

147 01 cctggcttgttttttgtttttctagtctatcactaagagtcatatgggtgcatgtttctttttgatttaacacttgttaatctttacaggtatggccaaa 

e04 



14 8 01 ctggcactggaaaaacttttacaatggaaggtgaaaggtcacctaatgaagagtatacctgggaagaggtatttattgtttataacatacttttatctct 

14901 aatgtgactgaaatttaactgtataaaacttgtttgagggcctctgtcttggaatagagatcagagtacctatgtcaaaatgaacttaggataaaccact 

15001. actacagtaaaattaaagtgcatggtatgactcctgtttaagaaacagcctcaatggaagaggaaggaccaatatatatggc acagttatatgataaaag 

4i.D+236 • 
G 

15101 aggagtctatttatgacagaatggttggagcagaatattgtagaaaagttggaatatgagtgaagcttgaaggcagggagggctttgtattgaaggaatg' 

15201 ggtctcagaaagttagcatggccaggggaagtatagtactttattcatgatgatcctaagtgttcaagaaattaagatgaatgtattgtttaatattgca 

15301 gaaagcatatactatgttttacaaagatttccatgaatttaagtgagtttaataactaagagagagaaccaatactggaagaaagttgaaagaagaccaa 

15401 gacaagttgaactagagctgaagtgttaaaacttttaaaaaaaagtttagttttaaatttagtaatgtgtttaaatttaaatgagtttaat 

15501 attggtcgggcacggtggctcatgcctgtaatcctagcactttgggaggctgaggcgggcagatcacctgaggtcagcagttcgagaccagcctggccaa 

15601 catggtgaaacccggtctctactaaaaatacaaaaattagctgggtgtggtggtgcatacgtgtaatcccagctacctgagaacgagactctgtctcaaa 

157 01 AAAAAAC AAAAAAACAAAAAACCAAAAAACTAGTTAATTTAAAAAAAAAA^ 

15801 TCCCACTGTGTTCCCCAGGCCAGTCTTGAACTCTTGGGCTTCAGG AGTCCTCCCACTTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTAGAGGCACATACTACCTTG 

15901 CCCAGCTAATTTTCCAAATTATTGACAGTTGGGTAGAACCTTTCTTCTAGTGGTTACATAATTGAGTCATTAACTTACTTTACATATATAGATAATAAAG 

16001 • TTATGAAATTGTTACCATAGGAGATATGGAATAGGCTTAAAGCATAGTTTCGCTGGGCAGAATTATTGAACTTGGCGTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTC 

16101 GCTCTGT.CGCCCAGGCTGGAGTACAGTGGCTCGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCCGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAG 

162 01 CTGGGACTACAGGTACATACCACCAAGTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCGTGTTGGCCGGGATGGTCTTGATCTCCTGAC 

16301 CTTGTGATCCACCTGCCTTGACCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGTGCCTGGCCGAACTTGGCTTTTTAAGTAGATAGGTTCCATTG 

16401 GTTTCTATGTAATGCTCAGGGATGAAGATGGCTAAGAAGTGTGACAGGTTTATGGAGGGTGTGAAGACTACTGTAGAACAGACTGTTGTAAATGACTTCT 
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16501 CTAACATTAGGTTAGTTGTTTCTTTTTTTGTTTTGTTTTAACTTGCTTTGCCATACTTATGTTTAAATATATTATAAAGGAGGCCCATGTATTTTAACTG 

e05 



16 601 CCACAGTAAATGGCATTCTTCCTTTATATTAGTCCTTATTATAATTTCAGGATCCCTTGGCTGGTATAATTCCACGTACCCTTCATC AAATTTTTGAGAA 

e05 



167 01 ACTTACTGATAATGGTACTG AATTTTCAGTC AAAGTGTCTCTGTTGGAGATCTATAATGAAG AGCTTTTTGATCTTCTTAATCCATCATCTGATGTTTCT 

e05 D10S583 



16801 GAGAGACTACAGATGTTTGATGATCCCCGTAACAAGGTAATTC AGTCTTTGAGAATG AAATGTCTCTGAATTTTAATGTGTGAGGCTTTGAGAAGTC AGA 

D10S583 



16901 GAGAG AGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTTTTAACCAATCTAATGGATGTTCTTT . 

e06 



17 001 TGGTATTTTGGTC AG AG AGG AGTG AT AATT AAAGGTTT AGAAG AAATTAC AG TAG ACAAC AAG G ATG AAG TC T AT C AAATTTT AG AAAAGGGGG CAG C AA 

e06 



17101 AAAGGACAACTGC AGCTACTCTGATGAATGC ATA CTCTAGGTAAGAAAGCCATAGTCTCTTCCCTAGCCCCATTTTCTTTTAAGAAG AATT AGG AACTTG 

17 2 01 GAGAAAGTCAAATTGGGGTGGGTCAGGGTATGTGGGTCACGTACCTAGAGTTTGTGTTATAAGGAGGGGTCATTGGTAATTGGCTTGAGATTTATATGGA 

17 3 01 AGG AAC C AATATTGG AAG AATG TTG AAAGG AG AAC AAAGAT AAGTTG AAC C AT AGC TG AAG T ATT AAACTTTTTTTT CTTTTTTG AG AC G AATTTTCGC T 

17 401 CTTGTTACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTTGACTCACTGCAACCTCTGCCCACCGGGTTGAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCT 

17501 GGGATTACAGGTGTCTGCCACTACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTGGTAGAGATGTGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCT 

17 601 CAGGTGAACCACCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTACACGTGTGAGCCACGGCGCCCGGCCTAAACTTTTTTAAAGTAGAAGAATCCTTTTATT 
17701 CTAGTAACATGATATATGGAAGCCCAGGATAAAATGTGGCTGCTATAGTTGATTTTGGAATGGGACGCTCTGAGGCTTAeCTCCTTAGCCTTATGAAGGG 
17801 GTCCCTGAGGCACTTTTGTGGAGCCCCCTACTGATATTAGAATATAGTTTGAAAACCCTTGCATTGAATAAGGATTAGAAGTTAGGTCTTTTAAAATGGC 

"17901 TTTATTTTAGTGTGGGAGACAGATGGTCACTAACACTGGCTTTCATGGGGTGAAAGGGATGATTTTTTTCGCTCTAAATATCTTTTACCGAAATATAAAA 

18001 TTCCTTTTTAAAAAATTGTTTATTTTCCTCTCTTACCACTCTATTCATTGAGATATAAAATCCCTGTCATAAATTTACGTAAGTTAGAAACTCCTTTTTT 

18101 CTTGTAAAGACCCGTACAGGACAAATTCCAAATTCTACAGATATAGTTTACTAAAACAGAAGTGGTTTTTTTGTGTGTGTGTGTGGTCTTTAAACCTCAG 

182 01 AATGTAATAGAAAAAGCAATGGATTGCAATTAGATATTTGCGTGTAGTCTCAGTTTCGCGGTTAATTCAGTATGTGACTTTTTGTAAATAAGTGAATTTA 

18301 TCTGCTTATCAGTTTCTCTGAGCTACAAAATTATTGTTAGGATTAGAAGTCTTATTTCTTTTCTGGCTTGTAGTTGAAAATTTCTATAAAATGCCATAAC 

184 01 AATTACAGTTGC AACTCTAAAAAAGTTTGCATTTAAAGAAAGAAGAAAAATATAACATAAAAGTGATTAAGATC ATGGAATTTTGGATGATTTCAAAATT 

18501 TTAATTAAATTTTCACTTAATGGCTTTCCAATAAAATGGAAATTTTATTCTGTGGTTGATTATAACTTAATTTCATGTAGAATTTTGAGAACTGAACTAA 

18 601 AGACTAGGTAAAATTTCTTTAGGTAC ATTTCACTAAAGTATAAAATTTCT ATTTTTCCTTTTTTCTTGTATGTAGACTTGTATAAAGGTCACTTTTT ATG 
187 01 ■ - AAGGTATGTGAG AAAGAGGAGAAGCTAATTAATTGAGTTTTCCC AAAT-TAGAGGTAACTTG AATGCTTATTTGTATTAATTGCCTAATGTGG ATTAGG AA 
18801 TGGGT AGATAATGGTAGAAAAAC ATGAGATGAATAGTATTATT ATTATTATTATTATTTTTGAGAC AGAGCCTCTCTCTGTCCCCCAGGCTGGAGTGAAG 
18901 TGATGCGATCTCGGCTC ACTGCAAGCTCTGCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTC AGCCTCCTG AGTAGCTGGGACTACAGGTGCCCACC ACC AC 
19001 GCCTGGCT AATTTTTTGT ATTTTTAGTAGAG ACGGGGTTTC ACTGTGTTAGCC AGGTTGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCGTCC ACCTCGGCTTC 
19101 CCAAAGTGATTACAGGCGTGAGGCACCATGCCCGGTGGAGATGAATATTATAATTCAGATCTATAGTTTACATTTATGTTTTTCCTTAGGTCTTCCTCCT 
192 01 TTTCTGTAATTTTAAATAATTTAAATAATTTTATAAAAATGATACTTGGCTGGGCGCGATGGCTGACGCTTGTAATCCCAGCACTTTCGGAGGCCAAGGT 
19301 GGGTGGATCACTTGAGGTCCGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACGTGGTAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTTGGTGTGGTGGCGTG 
19401 TGCCTGTAATCCCAGATACTCGGTAGGCTGAGGCAGGAGAACTGCTTGAACCCAGGAGGCAGAAGTTTCAGTGAGCTGAGATCATGCCATTGCACTCTAG 
19501 CCTGGGCAATAAGTCTCAAATAAATAAATAATTAAAAAAGATACTTAATTTTTTTTTTAAGTAACATGAAAGTACAAAGAAGAAAATTGAAACTTACCAG 

19 601 ATTCTCTGTCAATTGTCAGTGATATTAACAAACATAATAATGTTCACCAAATGCCATTGGATACAGAAAGAATGTCTTTGGTCATCTGTATAATTTTTTT 
19701 TCCCCCTAAGATAAAAAGCACAGTATTTGTTTTGTTTTTTGTTTTTTTGTTTGCTTGTTTGTTTTTTTGTGATTTTTTTTTTTGAGACAGCGTCTCACTT 
19801 TGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTAACTCAATCATGGCTTACTGCAGCCTTGACCTCCTGGGCTAAAGTGATCCTCCC ACCTGAGCCTCCAGGGTAGCTGG 
19901 AACTGTAGGAGCGTGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTAAATTTTTTTGTAGAGATGATGGTCCCACTATGTTGCCCAGGCTGGTTTCGAACTCCTGAGTT 
2 0001 AAAGTGACCCTCCTACCTTGGCCTCCCAAAGTGTTGGGATTAC AGGCATGAGCTACCACCCCTGGCCTGAATATGAGTATTTAGCATAAGGTAGACTTTT 
2 0101 GAACATTTTATAATCTAGCAGTGATTATCTTGTAGTGTTTTAGT AATCATGCTGTTTACTATTTCTGCTGTTAGGGGATAGGAGTCATCTATTTCTG ATG 
2 0201 ACAGTCTCAAAGCAGAGAAGTGTACTTGTGCATGTACACAACAGCTGACATGGATGGGAAGGTGGAAGAGTAAACTAATGCCTTACCTGGTACCATTTGA 
2 0 3 0.1 ATTTATGGTAATGACATATTTCAAATGGTTCTTATGAATAGAAGATGATTACAAGCCATCTCTTCTTGACATACCAGGCAACTGTTTCGACCCCACCCAC 
204 01 ATCCAGCTTTCAGAGGTGCCTCAGGATTCTAAGTCTTTTAGAGAGCTTCTTATTG ATGCCTCTTTTGCAGGC AGTAGATATGAGAAAACAAAATCCT AAT 
20501 ' CACTGTTCTATCTATCTCCTATCTTCCAAAATATTCTTGATATCTCCTGTCTGATGTTATCTTTCTCTACTCATGTGGATTTAGATCTTCTTTCCTGTTT 

e07 



20 601 TCAGTATTTCAGAAGCAGCAAATGCTATTTTACATTAT AATGACTGGGCAACTTG ATATTGTTTTCTAGTCGTTCCC ACTCAGTTTTCTCTGTTACAATA 

e07 



20701 CATATGAAAGAAACTACGATTGATGGAGAAGAGCTTGTTAAAATCGGAAAGTTGAACTTGGTAAGCATCCACCTTAATACTACTGTTTCACTCTTAAACA 

7i.D+55 
C 

20801 C CTTATAGAG C AGC TTG AAATTTTGTC C TTGAG AC AAAATTTTTGTGGTC AC TGGGTGATTAG C TTTGTAGTGGG AG AAG AAATTTGTT AATT AC AG AAA 
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2 09 01 AAATTATTTTG CTGGCG ATTT AAT AC ATT ATGT ATC C TGTG AG AATG AAAGTC TTTG AATCC AAATC C AAT AG AC TC AC TTTTT ATTTTT ATTTTTAAAA 

e08 



21001 TT AAAGGTTG AT CTTG C AGG AAGTG AAAAC ATTGGC C GTTCTGGAGCTGTTG AT AAG AG AGCTC G GG AAGC TGG AAA TAT AAATC AATC C C TGTTGACTT 

e08 



21101 TGGGAAGGGTCATTACTGCCCTTGTAGAAAGAACACCTCATGTTCCTTATCGAGAATCTAAACTAACTAGAATCCTCCAGGATTCTCTTGGAGGGCGTAC 

e0 8 

212 01 AAGAACATCTATAATTGCAACAATTTCTCCTGCATCTCTCAATCTTGAGGTAAGCCCTTTGAAAGGAAGCTGCAAGTGTAGTAGCTGTAATTCTTATTTG 

213 01 GCTATTATATATTTTAAAAGTTCATTTACTAGGATGGACACAGTGACTC ACACCTGTAAACCCAGCACTTTGGAAGTCCAAGGTGGGCGGATCACTTGAG 
21401 CTTAGGAGTGCCTGGGCAACATGCCGAAACCCTGTCTCTACCAAAAATACAAAAAATTAGCTGGGTTTGGTGGTGTACAACTGTGGTCCCAGCTACTTGG 
21501 GGGGCTGAGGTGGGAGGATCACTTAAGCCTGGGAGGCAGAAGTTGCATTAAGCTGAGATCATGCAACTACACTCCAGCCTGGGTGGCAGAGGGAGACCCC 
21601 ATCT CAAAAAAAAAAAAGT ATGTGTATAAAAAAAAAG AAAAGTATGTGTAT AC AC AC AC AC AC AC ACAC AC AC AC AC AC AC AC AC AC AC AC AC ACATATA 
217 01 GTAGGGAAAAAAAGTTCATTTAGTAGCTTCATTTTTTTTTTTTTGAGACAAATCCCACTCTTGTCCCCCAGACTGGAGTGCGATGACGCGATCTCGGCTC 
21801 ACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACCTGCCACCACGCCCACCTAATTTTTGT 
21901 ATTTTTAGTAGAGACGTGGTTTCACCTTGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACCCCTGACCTCAGGTGAGCCGCCCGCCTTTGTCTCCCAAAGTTCTAGGATT 
2 2 0 01 ACACGCGTGTGCCACTACTCAGCCTAGCTTCGTTCATTCTATGCTATAATGTAAAAGAATCTGGACATTGCATATGAATATATACAGGAGGACACTCCTG 
22101 AAGAAGTTATCTTTTTCCTTCCTGGCAGAGTTTTTAACCTTAAAAAGCCAGTTTCTTAATGGCTTTTTCCACACAGTCTTCAAAGAAAATTGCTGTGGTC 
22 2 01 ATTAGCAGTGGGTGGTGTATGGAGATTTAATTGAGGACTTAGAAGCAGGCCAAGTGAATGCTCGCTAGTGTGGTAGAGGCTGCTTAGAGAACACTGAAGA 
223 01 TGG CGTTGG ATG TGTG AG AAC AG AG AGG AAAACC AAG AAAAGT AAC AAAG ATGGT AAAATGTACGC TT ATTTT ATTGCT ATC AT C TGC C TT AAGTGG AAA 
22 4 01 TTTTATTTATTTATTAATTTTTTTACTTTTAGAGGTAGAGTCTCATACTGTTGCCAAGGCCGCAGTACAGTAGCATGATCATGGCTCACTGCAACTTAAA 
22 501 TTCCTGGACTCAAGTGATTCCCCCAACCACAGCCTCCTCCTGAGTAGCTAGTACTACAAGTGTGAGCCACCAGGCCTGGCTAAGTTTTGTTTTGTTTTGT 
22 601 TTTAAATAGAGACAGAGGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGGGATCCTCCTACCTCAGCCTCCCAAAATGCTGCGATTA 
22 701 TAGGCATGAGCCACCTC ACTTGACCTAAATGGATTTTAAAAAGCTTTTTTAGGCCAGGCACGGTGGCTTACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTG 
22 801 AGGTGAGTGGATCATCTGAGCTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCTACATGGTGAGACCCTCTGTCTCTN^ 

22 901 NNNNNNNNNNNNNNNN^^ 

23 001 AACTCTGATTTCTTTCAGCAGTGTTTTATAATTCTTACCGTAGAGATCCTTCACCTCTCTGGTTAGTTGTATTCCTAGGTATTTTACTGTTTTTGTGGCT 
2 3101 ATTGTGAATGG AATTGCATTCTTG TTTGGC ACTC AGC TTGG AC ATT ATTGGTATATAGG AATGC TAC TG ATTTT AGT AC AATG ATTGTGT ATCC AG AAAC 
2 3 2 01 TCTGCTTAAATTGTTGATCAGATCTAGGAGCTTATGGACAGAGACTATGGGGTTTTCTAAGTATAAAATCATATACACCCAGCGGGGCTCGGTAGATCAC 
2 3 3 01 ACCTGTAATCCCAGCAGTTTGGAAGATGTAGGTGGGCAGGTCCCTTNAGAGCCTGAGCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAAATACAAAAAATT 
2 3 4 01 AGCTGGGCATGGTGGTGCGCGCCTGTAATCCCAACTACTCAGGAGGCTGAGGCGGGAGAGTTGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGATTGTAGTGAGCCGAGA 
23 501 TTGCGCCATTGCACTCAAGCCTGGGTGACAGAGTGAGACTCTGTCTCAAAAAAACAAAAAAGCTTTTTTAAGGTGTCCAACTGCCCCTTCATTAAAAAAA 

23 601 AATCTTTGTTGAGATTTAATTCACATACCATAAAATTCACTGATTTAAAGTATATTAATTTAATAATTCTAGTATATTTACAGAGTTGTCCAACCATCAC 
23701 CAAAATCTAAGTTTTGAACATTTTCATAACCTCAGAAAGAAAGCCTGTACCCATTGAAATTACTTTTCCATTTGCCCCACTCCCATCGCTACTGCTTTTT 
2 3 8 01 GCATCTATATATTTGCCTATTCTGGGTATTTCATATAAATGGAATTACGTAATAGGTAGTTTTTTGTGACTGGCTTCTTTCACTTAGCATAATGTTTTCA 
2 3 9 01 AGGTTCATCTGTGTTGTACCAGCAATACTTTATTCCTTTTTACAGGTGAATATTATTCTATAGTATGGATATGGGATTTTTTTGTTTTTTTTTTTTTTTG 
2 4 0 01 AGATGGAGTCTCGCTCTGTTGCCTAGGCTGGAGTGCAATGGTGTGGTTTTGACTCACTGCAGTCTTCGCCACCCGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAG 
2 4101 CCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTGTGGTGGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTC 
242 01 " GAACTCTTGACCTCATGATTCACCCGCCCCGGCCTTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTGTGCCCGGCTGATATAGGACATTTTGTTTATT 

24 3 01 CATCAGTTGGTAGATTGATTGAGCTTTGTGGTTTTTTTGTTTTGTTTTGTTTTTTTGTTTTTTTTTTTTGAGACAAGGTCCCTCTCTGTTGGCTGGAGTG 
24 4 01 CAGTGGCACATTCACTGTAACCTC AACCTCCTGGCCTTAAGTGATCCTCCCACCTTAGACTCCCAAGTAGGTGGGACTATAGGC ACATACTACTATGCCC 
2 4 501 AGCTAATATTTATTTATTTATTGTAGAAACAGGATCTCCCTATGTTGCC AAGGCTGGTCTCGAATTCCTGGGCTCAAGTGACCCTCATGCCTTGGCCTCC 
2 4 601 AAAGTGCTGGAATTACAAATGTGAGCCATCATTGAGTTTAAGAATAGTCTAAAGGAAATTATCCTAAGGGTCGAGACTCTGAAAATTGAAGAGAAGGGAA 
24701 AAAAGG ATTG AAC AAC TTC C TTTTTAAAGGTTGGG C AT AGTGGTC TT AATG AC TAG ATTTTAAAATT AGAT AT AAC TAT AAAAT ATT AC TTGT AAGTTAT 

e09 



24 801 TATATAACATATTTTAGATAACAGAACTACATTATTCTCACAATATCTTCAGTAATTGACCTTTCCTTTCCATGACAGGAAACTCTGAGTACATTGGAAT 

e09 



2 4 9 01 ATGCTCATAGAGCAAAGAAC ATATTGAATAAGCCTGAAGTGAATCAGAAACTCACCAAAAAAGCTCTTATTAAGGTAACTGTGAATT.TTTGTAGAGTAAT 

25 001 GTAATCTTGTTTGACAAATGTGAAAATAAGAAACTGAAGTGGGAGATAATAGTTAAACAAGATTTGTTAAATTGCCCATGGAAGGCTTTTTATATAGTGA 

2 5101 TTTAAACTAAATGTCTTACATGTTAACATATTTTTTTCTAATGCTAGTATGTTGACTTTACCAACTTTATCAACTGAGTTGGTACTCTTAGCAAAATTTT 

2 52 01 CATTTATTTACATTTACAAAATTTATTTATTTGCATTTTTGAGGTATAATTTACATGCCATAACATCCACCTAATGTAAGCATACAATTCAATGATTTAT 

2 5 3 01 AGTGCATTTACAGAGTTGTGGAGTATAACCACGATCTAGTTTTAGAAAATTTGTTATCACTATCCAGTTTCCCTTTGCTCCTTTACAATCATGTGGCCAC 

2 54 01 TGACCTGCTTTCTGTCTACAGATTTGCCTTTTCTGGACGTTTCCTATAAATGGAATCATGTAATATTTGGTCTTTTGCATCTAGTTTCTTTTGCCTAGCA 

2 5 501 TAACCATTTGGGGTTCCACTTATAACATGTATCAGTAGTTTATTTCTTTTTATTGCTGAATAGTATTCAATTATATGCTGATAATATGACATTTGGATCA 

2 5 601 TTTCCACTAATGCCATTGTGAACATTTCTGTACATGTCTTTGTGTTGATGTGTTTTCATTTCTTTTGGGTAGATATCTAGGGATTTAATTTCTGGGTTGT 

2 5701 ATAGTAAGTTTATGCTCTAAGAAACTATNCCATGTAGCTGTACCACTTTGTATTTCCTACAGCAGTTTATGAGGTCTGCAATTTCTCCACCTCCTCTTTA 

2 5801 ACACTTGTTATGGTCGGTCTTTTTAATTTTAACCATTCTAAGGAGTATAAAATGGTACTTCAGTACGGTTTTTTTGTTTTTGTTTTTGTTTTTTTTTTTG 

25901 AGATGAAGTCTCGCTCTTTCACCCAGGCTGGAGTGCAGCGGCACGATCTTGACTCAGTGCAACCTCCGCCTCCCAGGATCAAGTGATTCTTCGACCTCAG 

2 6001 TCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGTGCACCACC ACGTCTAGCTAATTTTTGTACTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCT 

2 6101 TGAACTCCTGACCTCGTAATCTGCCCGCCTCAGCCTCCCAAAATGCTGGGATCACAGGCGTGAGCCAATACGCCTGGCCCCAATATGGTTTTAATTAGCA 

2 62 01 TTT C C CT AATG AC TAATG ATGTTG AAC ATC TTTTCTTG TGCTTATTATCT ATTTGTTT ATCTTTTTTGGTG AAATGTC T ATTC AAATGC TTTGC CC AATT 

2 63 01 TT AATTGGTTTGTC TT ATT AAG TTGT AAGGAG TTC ATGT AG T.CT AG ATAC AAGC C C TT AATG AG AT ATGATTTGC AAAT ATTTC C TC C C AGTC TGGCTTT 

2 6401 ACTTTTTCCTTTCCTTGATGTTTTTTTTTTTTTTAAATAAAGTTTTTAGTATTGAGATGATTATAGATTCACATGCAGTTATAAG.AAATAATACAGAGAA 
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J 



2 6501 AACAGGCCAGGCACGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGeACTTTGGGAGGCCC AGGTAGGCGAATTGCTTTAGATCAGGAGTTCGAG ACCAGCCTGGCTA 

2 6601 AC ATAGTGAAACCCTCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGAGCGTAGTGGCACGTGCCTGTAATCCC AGTTACTCAGGAGGCTGAGACAGGAGAA 

2 6701 TTGCTTG AACTCGGGAGAC AGGTTGC AGTGAGCTGAG ATCGAGCC ACTGTACT AC AGCCTGGGAGAC AGAGTGAGGCTCTGTCTC AAAAAAAAAAAAAAG 

2 6801 AAAAAAAGT AATAATACAG AGAAATCCTTTGT AC ATTTTGTTGAACTATAGAATATTACCACGGGGATATTGATATTAATAAC AATCC ACT AATCTTTCC 

2 6901 CAATTTTCCTTACATGTGTATGTGTATTTAATTCTAGACAGTTTTGTCACATGTATAGGTTCATGTATTTACCACCACAATCAAGATACTGAACAGTTCC 

2 7001 ATCACCACGAGGACCCTTCATATTGCTCTTTTGTAACCACTTTTCTTCCCACCATATCCTTCCTTTCCTGGTACCCAGTAACCTGTCCTCTATCATTTCA 

27101 AGACTGTTATTGATTGGAATCATACATTATGTAAACGTTTGAGATTGCCTTATTTATTTATTTATTTATTTATTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTTGCC 

27 2 01 CAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTCAGCTCACAGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTTCCTCACTCTCCCAAGTAGCTGGGATTACA 

2 7 3 01 GGTGTTTGCCACCATGTCCAGATAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTCGCCAGGCTGGGTCTCAAACTCTTGACCTTGTGATC 

27401 CACCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCACTGCACCCAGCAGATCTTTCTTTTTTAGTACTAAGTAGTAGTCCATGGTGAGTA 

2 7 501 TGTACCATACATAC AGTTTTTGTAACCATTCACTTATTGAATAACATATGAGCTAATTTCAGTTTTTCTGCTATTAC AAACAAAACTGCTATTGACATTC 

2 7 601 ATTTATAGGTATTTATGTAAACATAAATTTTTATTTCTCTGGGATAATTGCCCAAGAGTGCAATTGCTGGGTTGTATAATAATTGAATGTTTATTATTTT 

2 77 01 AGGGAACTGCCTGTTTTTCAAATTGGCTGTATCATTTTACAGTGTATGAGTGATCTGATTTCTTCACATCCTCACCAGCATTTGGTGGTGTAACTTTTTT 

2 7801 ATTTTAGTCATTCTGATAGGTGTGGTAGGTGATAGATATCTCATTGTGGTTTTTAACTTGAATTTTTCTAAAGGCTAATGATGTTGAGTGTCTTTTTAAT 

2 7901 GTGCTTATTTGATGTTTATATATTTATGTATATATAGCATATACATATATTGCATATTTATATATAACATATACATGTATATATATATTTATTTCCCATT 

2 8001 ATAATTTATTTGGGGAAATATCTGTATATTTGTCCTGTAGAGTTTTACCATAGTATCTTTTGACGTGTTCCTCTGTTCTTTGTATTTTCTTTGTAAATCG 

2 8101 GTAGCTGAATCTTGAGGCTTGATTAAATTCAAGTTTTGTCTTATTTATTTTTGGCAAAACTAATTCATAAGCAGTAGTGTCTTCTTCC ATTTAGAAGTAT 

2 82 01 GTAATGTCTGGTTCTTTGTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCTAGAGTGCAGTGGTGCCATCTCGGCTC ACTG 

2 83 01 CAAGCTTCACCTCCTGGGTTCACACC ATTCTCCTGCCTTAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCTGTCACCACGCCCGGCTAATTTTTTGTATT 

2 8401 TTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATAGTCTTGATCTCCTGACCTTGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGG 

2 8501 CGTGAGCCACCGCGTCCGGCCAGAGGTATAGTTCTTATAGGAAAGGCAGGACACATGCTTGATTAATTTCCTTTATTTGCCAATTTTGAGAATAATGAGT 

2 8 601 TGGTTTCCTAGGTTTCTTAGTGTCATTATAAACTCCTAGATTTAAACTATTTGTGTTAACCCATTGTAGTTGTTCTCCTCACCGATGCTCAGATTGGCTC 

287 01 ATCTTAGGCCAGGGGTATGTTAGTCTGTTTTCATGCTGCTGATAAAGACATACCCGAGACTGGGCAATTTACAAAAGAAAGAGGTTTATTGGACTTATAG 

28801 TTCCACATGTCTGGGGAGGCCTCATAATCATGGCGGAAGGCAAGGACGAGCAAGTCACATCTTACGTGGGTGGCAGCAGGCAAAGAGAGAGAGCTTGTGT 

28901 GGAGAAACTCCTGTTTGTAAAACC ATCAGATCTCGTGAGACCCATTCCCTGTAATG AGAACAGCATGGAAAAGATCCGCCCCTACGATTCAGTCATCTCC 

29001 CACCAGGTCCCTCCCGCAACGCGTGGGAATTATGGGAGCTACAAGATGAGATTTAGGTGGGGACACAGAGCCAAACCATATTAAGGGGTTACATCTTCAA 

2 9101 GTGGCTTACTGAGTCCTTTTGATTAACCTAGTAGGCTTTGCTTAGCTTATTTCCTTGTCTTATTTGACAAGATGTTCCGTATTCATCTTGAATATTTTCT 

2 92 01 GCCTCAGTCCTGGAATC AGATGCTTTTATAAGGAATCCTGGTTC ATTTTAGTGTGAATTACTCCTACCAACCTGGGTACTGGAGGTTGTGGTTTTTCTTG 

2 93 01 GGAAGTCCATATTTCTAGAATGAGTGTATTTAAAAAGGAGCTTTGAAAGACTTTATTTCTAAACAAATTAATATTGATTAAAAAGTATGGTTATAACTTT 

29401 TTATC ATACTTCTTTAAGTTTTAAAAGACATAAAAAGGCTAACTTTACATTTTATTTGTTGCATGTCCTTCCCAAACTGAATGAAAAAAGTACTAAACTG 



29501 ACACCTACAACATTCCTCTTGTGTAGGAGTATACGGAGGAGATAGAACGTTTAAAACGAGATCTTGCTGCAGCCCGTGAGAAAAATGGAGTGTATATTTC 



29 601 TGAAGAAAATTTTAGGTAAGCCCTTGGCTATGGAGTTAATTTCCAAGAATAAGCATTTCTGATAACAGGCTATTTGAAGTAAAACTTATGTAGCAGTAAG 

2 97 01 TAAAATCTTTATATCCAGTGCCGATAAATACTTCATTTTGTGTGTGTGTGTGTTTTCTTTTGAGACAAGGTCTCGCACTGTC ACCCAGACTGGAGCACAG 

29801 TGGCACAATCTTGGCTC ACTACGTCCTCAGTCTCCTGGGCTCAAGCGATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTATAGGCATGAGCC ACCAC 

2 9901 ACCCTGCTAATTTTTGCATTTTTTTGTAGAGACAGGGTTTCACCATGCTGCCTAGGCTTCTATTTTGTTTTGACATTAACAAGTAGCTATCAAAC ACTTT 
-30001 TTAAAAATCTTTTACTAACTTTTAATTTTTAAATCATTAATTCATGTGAAGTTTCAAGAAGAGTACAAGAGAGGTTTCATGTATTCTTCACCCAGTCTTC 

3 0101 CTCAGTGGTTATCTCTTAAATAATTATAGTACAAGGCTGGATGTGGTGGCTCACACCTGTGAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGCAGATCACG 
3 0201 TGAGGTTGGGAGTTTGAGATTAGTCTGACCAACATGGAGAAACCCCATCACTACTAAAAACACAAAATTACCCTGTGTGGTGGTACATGCCCGTAATCAT 
303 01 AGCTACTCCAGAGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAAGCTGGGAGGCGGAGGTTGTGGTGAGCCAAGATCGCGCCATTGC ACTCCAGCCTGGGCAACAAG 
3 04 01 AGTGAAACTCTGTCTCAAAAATAAGTAAATAAAATAATAGATAAATAAAAAATAGGCGCGATAAATAAAAAATAGGCTGGGCGCCGTGGCTCACGCCTGT 
3 05 01 AATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCAGATCACCTGAGGTC AGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAAT 
3 0601 ACTAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCAGGTGCTTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATC ACTTGAACCTGGGAGGCAGAGGTTGCAGT 
3 07 01 GAGCTGAGATAGCAGC ATTGCACTCC AGCCTGGGGAACAAGAGCG AGACTTCATCTC AAAAAAG AAAAAGGAAAAAATAATAATAAAATAAAT AAAAAAT 
3 0801 AATTATAGTACAATATCAAAGCTGGGAAGTTGACCTTGATACAATATGTGTATTAGTTTGTTCTTATACTACTATAGAG AACCACCTGAGACTGGGTAAT 
3 0901 TTATAAAGAAAAGAGGTTTAATTGGCTCACAGTTCCATAGGCTGTACAGGAGGCATGGCTGGGGAGGCTTCAGGAAACTTACAATCCTGGTAGAAGAGCT 
31001 AAGGAGAAGCAAGCACATATTCACATGGCGGCAGGAGAGAGAAAGTGAAGAGGAAAGCACTGCACACTTTTAAACAACCAGATCTTGTGAGAACTCATTC 
31101 ACTATCATGAGAACAGCAAGGGGGAAGTCCATCTTTATCACTCGGTTATCTCCCATCAGGTCCCTCCTCCAACATGTGGGGATTATAATTCAACATGAG A 
31201 TTTCAGTGGGGACAGAGAACCAGACCATATCAAGATGTGTATATAGTAGTTCTATGCCATTTTGTCACTTGTATAGATTTGTGTAACCACCACTGCAATC 

313 01 AAGATACAGAACTATCCTATCATCACAAGGATCTTTCTTGCTAATTCACTGTAGTCACACTCACCTCATCTTTTCCATGATTCCTAACCCCTGGCAACC A 

314 01 CTAATCTGTTC ACTTTTTAAAGCCCTGGAGTAATTTGTTCAAAGGAAAGCTTTTATTGAGGCCC ATTGTATAAAACAAC AAT AATAAC AGAGAAAACAAG 
31501 GGGAAGAAGGCAAGTGGGATGCTAAGGACTATAACTTGAAAATTCCTGATTGTGTTTATCCTTGAAGATATTAGGAAGCAAGACTTTCACAGAGCATTTT 
31601 TTAAAAGTTAATAGTGATAAAAGATATTAGACCTAATAATAACCAGAAGCATTTTAGTATAATCTTTTACTGAACTTTTTTGTAGATGTTAACACTCTAA 
317 01 TAGTATAT AAAT C ATTT AAT AAAC TT AGTTTTTTC TGTGTT AC TTC CAACTGTC AT AATGT ATTC C ATG AATGTGT AAG ATG C CC T AG AATC AG AAC AAT 
31801 GTAAG ATTGTGGGTTAGTG AACAGTTTACC AT C AC TAATGGAGGTGTTCTTTTTTTGATGCTTT AG AAGT AAAAAAT AATTGGTG AGGCACTC AATCCTG 
31901' GCCTGTAGTCTTTAGAAATGATATTGATTATTGGAGGCTTTCATCTTTCTGATTTTATTTTTGAACTTAAGAAGTAACTTTGGTTTTCATTTGTTTAGTC 
3 2001 CCATGATTGAAAATATGGTGTTTGCTCTCTTTTTTTTTAACTTTTATTTTAGTTTCAGGAGTACATGTGCAGATTTGTTCTATAGATATATTGCATGTAA 
3 2101 CAGGAGTTGGTGTACATATTATTTTGTCACCCAGATAATAACCATAGAACCCGATGGATAGCTTTTCAATCCTTGCTCTCCTCTTACCCTCCACCCTCAA 
322 01 AGAGGCCCAGGTGACTATTGTTCCCTTCCTCATGTCCATGTCTGCTCAGGGTTTAGCTCCTACTTATAAGTGAGAACGTTTGGTGTTTGGTTTTCTGTTC 
32 301 CTATGTTAGTTTGTTTAGGACAATGGCATCCAGCTCC ATCCATGTTGCTGCAAAGAACATGATCTCATTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCGAGACAGT 
32401 CTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTATAGTGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTACCCCAGCTGCCCGAG 
32 501 TAGCTGGGATTACAAGCACCTGCCACCATGCCCAGCAAATTTTTTTTTTTTTAAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGCACC ATGTTGGCCAGGCTGGTCTT 
3 2601 GAATTCCTGGCCTCAAGTGATCAACTCACCTTGGTATCCTGGCGTACTGGGATTAC AGGCATGTGCCACTGCACCCAGCCATCTTGCTCTTTTTTATGCC 
327 01 TGTGTAGT ATTCC ATGGTGTATATGTACC AC ATTTTCTTTATCCAGTCTGCTGTGGATGGATAGCTAGGTTG ATTCC ACGTCTTTGCTGCTGTGAATAGT 
3 2801 GCTATGATGAACATATGTGTGCATGTGTCTTTATGGTAGAACAATTTATATTCCTTTGGGTATATACCCAGTAATGGGATTGCTGGCTCAAATAGTATTT 
3 2901 CTGTGTGTGTGTGGTTTTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTTGCTCTGTTGTCCAGGGTGGACTGCAGTGGCACAATCTCGGCTCACTGCAAACTCTGCC 



elO 
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33 001 CCCCAGGTTCAAGCAAGTCTCCTACCTCCGCCTCCCAAGT ATCTGGGATTATAGGCACCCACCACCGCACCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGAT 

3 3101 GGGGTTTCAGCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCTGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGATTACAGGTGTGAGCCACC 

3 3 2 01 ATGCCCTGCCGGTATTTCTGTTTTAAGTTCTTTGAGAAGTCGCCAAACTACT.TTCCATAATGGCTGAACTAATTTTCATTAGTAGCATATAAGCGTTCCC 

3 33 01 TTTTCTCCACAACTTTATCACCATGTGTTATTTTTTGACTTTTTAATAATAGCCATTCTGACTGGTGAGATGGTTTCTCATTGTGGTTTTGATTTGCATT 

3 3 401 TCTCTAAC AATTAATGGTGTTAAACATAGTTTCATATGCTTCTTAGCC ACATATATGTCTf CTTTTG AAAAATGTCCACATC ATTTGCCCACTTTTTTTT 

3 3 5 01 TTTTTTTTGAGACACAGTTTCACTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGTGGCACGATCTCAGCTCACTTCAACCTCCACCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTC 

3 3 601 CTGCCTCAGCCTCCGAAGTAGCTGGGATTACAGGTGCCTGCCACCATGCCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGATTTCACCATGTTGGCCA 

33701 GGCTGGTCTTGAATTCCTGACCTCAAGTGATCTGCCCACCTCCGCCTCCCAAACTGCTGGGATTACAGGTGTTAGCTACCGTGCCCCGCTGGGTGTATAT 

•33801 GATTTTATACTTAGAAAACCCCATAGTCTCTGTCCATAAGCTCCTAGATCTGATCAACAATTTAAGCAGAGTTTCTGGATACACAATCATTGTACTAAAA. 

3 3 901 TCAGTAGCATTCCTATATACCAATAATGTCCAAGCTGAGTGCCAAACAAGA^ 

34001 ACAACTAACCAGAGAGGTGAAGGATCTCTACGGTAAGAATTATAAAACACTGCTGAAAGAAATCAGAGTTGACACTAACAAATGGAAAAACTTTCCATGC 

3 4101 TCATGGATAAGAAGAATCAATATTGTTAAAATGGCCATACCACCC AAAGGTATTTACAGATTAAATGCTGTTCCTCTC AAACTACCAATGACATTCTTC A 

3 4 2 01 CAGAAAAAACTATTGTAAAATTCATGTGGAACTGGAAAAGAGCCCAAATAGCCAAAGCAGTCCTAAGCAAAAAGAACAAAGCTGGAGGCATCGCATTACC 

3 4 3 01 TGACTTCAAACTATACTACAGGGCTACAGTAACC AAAAC ATCATGGTACTGGTACAAAAACAGAC ACAGACC AATGG AACeGAATAGAGAGCCCAG AAAT 

34401 AAAGCCACACACCTACAGCCATTTGATCTTCGAC AGAACATGCAATGGGGATAAAACTGCCTGTTCAATAAATGGTGCTGGGATAACTGCCTATCC ATGT 

3 4 5 01 GCAGAATATTGAAACTGGACCCCTTCCTTAACGCCCATATACAGAAATCAACTCAAGATGGATTAAAAA.CTTAAATGTAAAACCTAAAACTAAAAACCCT 

3 4 601 TGTAAAAAACCTAGGTGTTTGTTCTCTAATACACATGAGGCATAATCTGAGATAGTTTTGTCTGAAAACGCTTTTGGAATTAGTACAGTGTCAGTCAGAG 

3 47 01 AAGAATCACAAAAACTACAGCCAACATTTAAAACAGGATAATGCTTTATTTAAGCCAAGCTTAATAGACATTTTAAAACCATATCAAAATCATCTCATCC 

3 4 801 ATACAGTAAC AATGTTGTATTACCCGTTGGCATTCACTATAAAAAAGCATTTCAAATAATCCCGTTTTACATAAAAGATCTATTTCTATTTATTTTATTT 

3 4 9 01 TATTTTTATTTTTATTTTTGAGACAGAGTCTCACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCCATCTTGGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCTGGGTTC 

3 5001 ACGCCATTCTCTCGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCCCGCCACCACGCCCTGCTAATTTTGTTTTTGTATTTTAGTAGAGACAGGGTT 

3 5101 TCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCTGCTGACTTCGTGATCTTCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCTG 

3 52 01 GCTGTAGAAGATCCATTTTTAATAAAAAGCTAATATATTTCATCAAAAGACTATTAGAATTAACTCTTCTCTTACAGCTGTTTTCTAGCTTTTCCT^ 

3 5 3 01 TC AACAATATCTCTAGCTAATACGTTAAGGGAATTTGTATTCACGGAAGAATCTTTGTCATTTAAGCATAATGTGAAATAGAAAATTGTTGGTTGTTATC 

3 5401 AAAGAATTAGATGAGCAAATACAGGCATTCATTTCTGAAACTGACTAATACTC AAGAAATCAGAGACCCATTAAAGTGGGTTTGGAAGACCTGTGAGCTT 

3 5501 TGCGCTTGAGAAAAGCATTCTCTATTTTACTTTTTATGACTTCTTTTGACTTTGACTTCATCTTCTGATATTTTTGTTGAATTTAGAAATTTTTAGTTTC 

3 5 601 TAAAAACTCTTTTCTGCCATCCCTGTCTCTCCTTTTGAAAAATATAGCATCCTTTTATTTTATAGATCTATTCCTTATCTCAGAAACATTATTAATGTTA 

rsl573051 " 
C 

3 57 01 TTAAAGTTTTCTTTTATGTTTTTCTTTCCTTTGGGATCTTTTTTTTCCCTGTTGTGATATCTGTCATTTGTATTTATTTTCTTCAAATGTCTAGTGATTT 

3 5 801 TTGGCTGGCAATTAAGATGG ATTAGAAGCTTTGTACATGGGTGAGGATTATGGACCTGTAAGTTCACTATAGATGAAAAAGTGGTGATCTCAGTCTTAAG 

3 5901 TCTGGGCTTCCATCAGATATCATTCTTTGTTGGATTTTTTTTCTTTTGTTCTAGCCCTCAGTCTTTTCTGAGAAGATTTGCCCAGTTTGCTTGGAGATTT 

3 6001 TTCTAGCTGCTGCTATTTTTTGATTAGAGTGGGTATAGGGGGCTGAGGATTCCATCATTTTGTATGTAGATTTAC ACTTAAATGCTC ATTTCTAGTCCCT 

3 6101 AAACCTTCTACAGTCCATGATGTCTAGTGAAAGTGAACCTGGAAATTCTGCTGCAATTCCTATAGACTAGTGGCTGTCAATGGAAGTGGTGTTGGGGGAC 

3 62 01 TGGTGGTGGTGGGTGGTTTTGTCCCCCAGAGGACATTTGGCAGAGTCC AGTGACATTTTTTATCATCATGACTTGGATGGTACTGAAC ATCCTAAAATGT 

3 6 3 01 ACAGGACATCCCCACAATGAAGAATTATTTGATCC ACTAGTGCTGAGGCTGAGAAACTCTGCTCTAGAGAGTAATCCTTTGTTCTCATGAGGGTTATGCG 

3 64 01 GTGGGGTGAGAGTGGTGTTTGTGCGTGTTGCAGCAGC AGGGGGTGTAATTGCTCTGTATACATACTTTAAGTCTCAGTTTTTAACCCCTAATCTTACCCC 

3 6 501- TTCCTTCTAAGATACCTGATGCCTTCAAGTCCCACATTTTTCCAGCATTCTGTGGGGCATATTTATATTCTGTATCCCTGATTATAGACACTTAGGTTGC 

3 6601 ATTCCCTCCTCTCTCTACTTTGAGTTATAGTCCGTCCTCTGTTAGCTTTCTAGCTTCTCAAATCTGGAACACACATGCTTTTCCCCTC ATAGGTAGGGAT 

■ 

10i.A-212 
AC 

3 67 01 T C TT AGTTT C AG AATTGAGGG C AAGGG AAAAATATTTCATTTATAAAAC AAAG AC AAGG AATAT AATTTG TTCTTTG T AATTTGTATTT ATTGC TT ATTG 

3 68 01 ACACAGGTATC AAGTGACACTTGGGTATCAAGTGATGGTGATAAATGTTGGAAATGAGTTTGTGTAGCTGTCACAATTGTGTTAGAATACATTTTATAGG 

ell 



3 69 01 AGTTAGAAAAAAATATTAACTGTTAAACTCATATTAAACTTTATTTTAGAGTCATGAGTGGAAAATTAACTGTTC AAGAAGAGCAGATTGTAGAATTGAT 

ell 



37 001 ■ TGAAAAAATTGGTGCTGTTGAGGAGGAGCTGAATAGGGTAAGCACTTAAAATGATATTTACTGTTATGTGAAAAGC AAATATTGAAAGAAAATTTTAGAA 

37101 TGAAAGATCTAATATTTTTTCCTTCAAGATTTTTTTTTTTTAGACGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAATAGGGTGATCTCGGCTCACTG 

3 7 201 TAACCTCTGCCTCCCAGGGTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGTGTGCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTTTTGTA 

3 7 3 01 TTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGCTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCATGATCTGCCCATCTCAGCCTCCCAAAATGCTGGGATGACA 

37 401 GGCGTGAGCCACTGCACCCAGCTCCTTCAGATTTTTTTGGAAAAAAAAAAAAGATTTTATTTTGCTGACCCTTATACTGAAAGTAAGTTATATCATGATT 

37 501 ' TTTTACTATCATTAATCACATCAAAAAAGCTGACAGCTTATATTAATAAAACATTACAAGAAATTAACTGAATTGTTTGATTTTGTTATTGAAACTACAA 

3 7 601 AATAGTGAATGCTGAAGCAGTTTTGTTAAC ATGTTTATC AGATGAAGG AATACAGATATTGGG AGAGACTGG ATGTTAAATAAAAGTAATATAACTAGGG 

37 7 01 . TAGGCAAGAGGCCTGACCTTTC AGGGCCACCCTCATATTAATACCTTTATTTATTTATTTTTAATTATTTTTTAGAGACAGGGTCTTGCTTGATGCCCAG 

3 7801 GCTACAGTGCAGTGGTGTAATCATATCTTACTGCAGCCTCAAACTTCTGGTCTCAAGCAACTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGACTTCAGGCA 

37 901 TGCACTACCATGCCCGGCTAATTATTTTATTTTTTTGTAGAGATGGAGTCAGTCTCGCTATGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAACTATGGGGCTCAAGTGAT 

3 8001 CTCCTGCCTTGGCCTCCCAGAGTGCTGGGGTTACAGGTGTGAACC ACCTTGCCAGGCCACATTAACACTGTTATATTCAAATCCATTGAC AATGTTGAAG 

3 8101 GAAACTGAAGAATTAATAGTACTACACCAGACCTATTATTTAATCTCAAAGTGTTGAGTAAGATTACAGAAAGAAACAGGATGACATATTTGTGTTAACC 

3 8201 TACCGGGTAACTTCTTACAACTTTTGCATGGAAATAATTTGTTTCATTTTTCTAATCTTATGAACTAGCTAGATATeCTACCAGCC AGCTCAGCGTTTTT 

el2 



3 83 01 TAAATTCTTATATTTAGGTTACAGAGTTGTTTATGGATAATAAAAATGAACTTGACCAGTGTAAATCTGACCTGCAAAATAAAACACAAGAACTTGAAAC 
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el2 



CACTCAAAAACATTTGCAAGAAACTAAATTACAACTTGTTAAAGAAGAATATATCACATCAGCTTTGGAAAGTACTGAGGAGAAACTTCATGATGCTGCC 
el2 



AGCAAGGTTTGTCCCTTGTGTTGATTTGTACTCATATTAAGTAGAGAATGGGTAGAAAAAATTTTCTGTGCTTAAGCATTAAATATTCTGTTTATTCACC 

CCAAATGGTATTTCTGTCCATTTAAAAAACATTATTTTACTATTTCATCCATGTTTTTCTCACTGGAGATGTCGACTTATGAAAAAACTACTCCTGCTCC 

TGGAGTTTTGAAAATAGAACATAACTTAGCTGGGAGTGGTGGCTCACGCCTATAATCCCAGCATTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTGGATGACCTGAGGTCA 

GGTGTTCGAGACCAGCCTGAGCAACATGGAGAAACCTGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCGCATGCCTGTAATCCCAGCTACTC 

GGGAAGGCTGAGGTGGAAGAATCACTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGCGGTGAGCCGAAATCACACCATTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGCGAAA 

CTC CG TCTC AAAAAAAAAAAAAAAAAAG AAAATAG AAC AT AAC TTTAT AAT ATATTTTG T AG AC ATTT AG AATAGTG ATG C TGTG ATG C TTTTTC TTTGT 

GGGGATGATTGAACCTAATTAGTCATTAAGAATTTAGTATGTTCTGTCCAGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCCGAGGTG 

GGTGGATTGCTTGAGGTTAGGAGTTCTAGACCAGCCTGACCAACATGGTAAAACCCCATCTCTACTAAAAAAAAAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCGTG 

GTGGCACATGCCTATAATCCCATCTACTCAGGAGGCTGAGGCAAGAGAATCACTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAACCGAGATCATGCCACTG 

CACTCCAGCCTGGGTAACAGAGCAAGACTCTGTTTCAGAAAN^^^^ 

NNNNNNNNNNNNNNN^^ 

ATTT AATTTTTTTTTTTTTTTTTTG AG ACGG AGTCTC GCTCTGTCG C CC AGG C C GGACTGCGGAC TG C AGTGGC G C AATCTCGGCTC ACTG C AAGCT C CG 
CTTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCGCCACCGCGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGA 
GACGGGGTTTCACCTTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCATGATCCACCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCA 
CCGCGCCCGGCCTTTAATTTTTTATTAGTTGTACTTTTTTTTTTTGAGACAGACTCTTGCTTTGTAGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATCATCTCAGTT 
CACTGTAACCTTTGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCCGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAAGCGCCTGCCACCACACCCAGCTAATTTTGT 
ATTTTTAGTAGAGACTGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTAGGCCTCCCAGAGCGTTGGGATT 
ACAGGTGTAAGCCACCACGTCCGGCCATTAGGTGTACTTCTGAGGAAATAGTAGAACATAGA^ 

ACTGAAAAAATCAGTTTTCCTTGCTTGTGTAGATGGCTACAGGAAGGGAAATAAACATTACTGGGCATCTGGATAAATTAGCATGAGTTAAAGCATTTCT 
TCTGATACAATGTCTAAAATTGACTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCTCTCTGTCACCCCGGCTGGAGTGGCAGTGGCACAATCTCTGGCTCACTGCAA 
CCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGAACTACAAGTATGTACCACCACACCCAGCTAATTTTTGTATTTTTA 
GTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGAAAATTTACTAGTTCTTATCAAGATAAATCCTTGTGTAGATACTTTCATCAGATTCCTTTCACCG 

* 

el3 



T ATCCATTTTGTCTAAC ACTT ATTTTT AAAAAT AT AG C TG C TT AACAC AGTTG AAGAAACTAC AAAAG ATGT ATCTG GTC TC C ATTC C AAACTGG ATCGT 

el3 

AAGAAGGCAGTTGACCAACACAATGCAGAAGCTCAGGATATTTTTGGCAAAAACCTGAATAGTCTGTTTAATAATATGGAAGAATTAATTAAGGATGGCA 

613 



GCTCAAAGCAAAAGGCCATGCTAGAAGTACATAAGACCTTATTTGGTAAGTTCAGGCTGTTCTGTTCTAGTCTTGATGTGTTAAGTGTAATGTTGATTTC 

13i.D+70 
( +AATTT ) 

/ . - ' 

AAAACTGATAATTTTGTGAAACATAGATGACGGTGTCACCAATACTCTCTACCATGCACAAACTATTTGTTCAGGGTGAAGATTAATGCTTTTATTGTCT 
TTGAATTAAAACAAATCTTTTTTCCCTCCCCACCCTCCCTTCTGTTTTCTATAAAATGTTACATTTATTAAGTAACTAAGTATATAAACGTTAGAAGTAG 
AAGTCCTCTTTTTCCCTGACTCCGGCTCCTGACCCTGGGTCATTGACCATAGGTGTTATTGTTAAATTTCTTGGGCCTTTTTCTGGAAATTTTTTGTGCA 
TAAACATTCTGCAACTTTTTTTGGGGGGGGCATATATATCTTGATGGTTTGCTATATTGTCAGAATATGTTTGTGTCTCATTGTTTTTAACTATTATCTC 
CCTTTAGAAAAAAGTATGTTTATTTAGTGTGAAATACTATCCTCATTATGGAAAATTTGGACATTCAGAAATATAAAAATTTAAAAAA 
TAGTCTCACTAAGCCAAGCACTATACTTTTTGGTATTGATTTCCAGTTTTTTTTTTCTTCTGTAAACTTACCATAATTCTGTATATTATTTTTAGTTAGA 
GATTAATTGTAGAATATTCTAATTCTTTGTGTACTATGAATTATAGTTATGGGTCTGATACACTTACAAATATGTTAAGGGCTTACAGAGCACTATAGAA 
AATTGTAATGTATATTTAAATATTTCCTTGCTTTGTAGTGAGCCAGTTC 

el4 

TCTTTGAAATGGTTTGAACGGTATTTAATATATTTATGTCAAAGTTTACATCTTTCTGTTTTTGTTTGTTATAGGTAATCTGCTGTCTTCCAGTGTCTCT 

el4 

GCATTAGATACCATTACTACAGTAGCACTTGGATCTCTCACATCTATTCCAGAAAATGTGTCTACTCATGTTTCTCAGATTTTTAATATGATACTAAAAG 

el4 

AACAATCATTAGCAGCAGAAAGTAAAACTGTACTACAGGAATTGATTGTTAGTACATCCTTTAAAATATTTTTGAAGGGTTGCATTTGATAAGTATTTGA 

14i.D+78 

G 

TAAAATATTTTGAAGGGTTACATTTGATAAGTCTTTATAAACAATGTTAACTGCTATTCTTTCTTCCTGAGCTTTACTAGACACAGTCATAGACACGTCA 
CTGTGAGAGACTACATATATATATATTTTGTTTTGTTTTGTTTTGTTTGTTTGTTTTGAGATGGAGTCTCGCTCTGTCGTCCAGGAGTGCAGTGGCGTGA 
TCTCGGCTCACTGCAAGCTCTACCTCCCGGGTTCATGCCATTCTCCTGCCTTAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCACCACCACACCCGGCT 
AATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCTCCTGACCTTGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTG • 
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42 501 CTGGGATTAC AGGCATGAGCCACCGTGCCC AGCC AGCCTCTCCTTTTCTTT ATTTGTATTTATTTATTTTTTTC AGCCTCTCCTTTTCTCGGCTCACTGC 

42 601 AACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAGTTCTCTTGCCTCAGCCTCCCGGGTAGATGGAATTATAGGCATGTGCCACCACGCCTGGCTAATTTTCGTATTTT 

42701 TTTTTAGTAGAG ATGGTGTTTTACCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAGCTCCTAACCTCAAGCAATCCACCCACCTCGGCCTCCCAAAGCGCTGGGATTA 

42 801 CAGGCGTGAGCCACCGTGCCCGGCCGAGAGTACGTTTATATTTTTAAAGACAGATCTCTCCACTGTTTATTCTCTCGCAGAAAGATTATTTTCAAATGTA 

42 9 01 TGGAACTAACTTTTGAAACCTTTTTCACTCATGTCTTGTAACATTAGGAGTAGCAGTTATTAGTGAGGCTTCTAATGACTAAAGGGCAAGTTTAGCACCA 
4 3 001 CATGATATCAAGGGACTTGTTAGTTGGCCCAGAAATTGGCAAGTCACTCTTTCCCCAGGGGTCCTGGACCCAACCAGAAGGGGATATTGGGTAGCTGATT 
43101 TTAAAACTACAGTAATATATGATAGTAATAATGGTGCAAGAAAAATATCTTAGAATTCTGGGGACACATATCACTTCTTAGGGTTAGATCTGTGTGGCCC 
432 01 CTTCTGGGCCATAACTATAAATCTTTTCTCCAGAGTTCTATGGAAGTCACTCATCTAATTGCACTTAATATTACCTCGTTCATACTTGATTTATATATAG 
4 3 3 01 TCTTTATTTTATAATTGTATGGTTGGTCTAGGAAGTTCTTAGCCATATAATTTATTTGTTTTCTTTGTGCAGAGTCTTTGCCTCCCTTTTTCAGCTTAAC 
4 3 4 01 AATATTTATTAAACATTTTCCAAGTAAATACTACAAATGTTAGCTGACCeTCTGCCTCAATTCAGTGCTTAGATGACATTATTTGATAGGTTTTCTCAAT 

43 501 CACCC AAATTTGACAAAATTAAAAGATATCCTGTC AGTACTAACTTTTCAAATATTGATTCATTCATTAAATGGTGGTCTGTATATATATAGGC ATACTT 
43 601 CAGAGATATTGC AGGTTTGCTTCCAGACCACTGCAATAAAGTGAATATTAC AATAAAGCAAGTCATGAATTTTTTGCTTTCCCGGTGCATATAAAGGTTA 
4 37 01 TGTTGACCAGGCGCAGTGGCTCACACCTGTAATTCCAGCACACGCCTGGTGGGACAATCAGAACACAACGTTTATCAGTTACATTTGCTGTCTTATAGGG 

43 801 GTACAGTTTATGGTACCCC AAGACAATTACAATAGTAACATCAAAGATCATTGATCACAGTGTATAATGAAAAAGTTAGAAATACTGTAGTAGTTACCAA 
4 3 9 01 CATGTGATGCAGAGACAGAAAGTGAGCACATGATATTTGAAAAAAGTCACTGATAGACGTGCTCAAGGTAGGGTTGCCACAAACCTTCAATTTGTAAAAA 
4 4 0 01 TTTGGTATCTGTGACACATAGTAAGGTGAAGCACAATAAAATAAGCTATGCCTGAATTGATACATTTCTACTTACCAAGTTACAATTTTTGCTTGAATTA 
44101 AAAGAAAAGAGGCATGTTGCTCTCACAAAATTAGTTGAAATTGGTATGCTAGCTCTTCTTTCCAAAAGAATGTCAGTAGACCTATAAGTATTTACTAATG 
442 01 TATTTCTGTTAT ACTTCCTC AGCCCTATCCTACC AAAAGGAGATTAGATCAGGATTTTTTTTCTTTTTATAAATATTTCCAATCTATACTACATTCTTAA 

44 3 01 TTTCCCTATTTCTTGACAAGAACAACATCTTTCACAAGTTCTTCTGATACAATAGGATGTAAGTCATCTCAGATCTTC AAAGTTAAGTACTTCCAGCCCA 
4 4 4 01 AGGGCTAATGTTGATGACTACTTGGTCTCAGCCTTTTTGACTGGTAACCTAAACTTGTTTGAAATTTATTTTCTTAAAATATACeTGTAGGTTTTTAAAA 
44 501 ATTTATTTTGTTTGGAGTGCTGAAATCTTATTAACTGTCATTTTCCTCTTTTGAATTCTTCTGACTTCTATTTCATTAAACTATTAAATAGTTCTGGCTG 
4 4 601 GGTGCGGTGGCTCATCTCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTC 
4 4 7 01 TTTACTGAAATACAAACATTAGCTAGGCGTGGTAGCAGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGTGAATCGCTTGAACCGAGGAGGCG 
4 4 8 01 GAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCACGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCCACGAGAGTGAAACTATATCTCAAAAAAAGAAAAAAAGAAATTCTGTGTTTTCA 
44 901 CTGGGCTTGAAAAAAGAGAAATTATTATATTTATTGTAATATAATAAATTATTGTATTATTGTATTGATTTATCTATGTAGAGTATAAAAAATGGAGAAT 

rsl972360 
T 

45001 GGGGCCGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCCACGGGGGGCGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCCAGACCAGCCTGGCCAAC 
4 5101 ATGGCGAAACCCCATGTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGTGTGGTGGCTCACACCTATAATCCCAGCTACTCCGGAGGCTGAGGC AGGAGAATCA 
4 5 201 CTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATGTTGCCACTGTACTCCAACCTGGGTGACAGAATGAGACTCGGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAA 
4 53 01 AAAAAGAATGGAGAATGGAAATGTAAATTTTAATGTGAATGTTTAGCTACCAAAGTATTTAAGATATCATTTAGAAAGGTTTACAGAAGTGGAAATATTC 

el5 



4 5401 TTTTTAAAGACCTATTTGTTTATTTCTGAAACCAGAATGTACTCAAGAGTGATCTTCTAAGTTCACTGGAAATGATTTTATCCCCAACTGTGGTGTCTAT 

el5 



4 5501 ACTGAAAATCAATAGTCAACTAAAGCATATTTTC AAGACTTCATTGACAGTGGCCGATAAGGTAACAAATGCTATGTTCTTAATATCTCAAAATTGATGT 

, ■ el 5 



4 5 601 GTTGTTTAAGAAGGAAACTCATTTTTGTTTCTTCAAAGATAGAAGATCAAAAAAAGGAACTAGATGGCTTTCTCAGTATACTGTGTAACAATCTACATGA 

el5 ' 



4 57 01 ACTAC AAG AAAATACC ATTTGTTCCTTGGTTGAGTCACAAAAGCAATGTGGAAACCTAACTGAAGACCTGAAGAC AAT AAAGC AGACCC ATTCCCAGGTA 

rsl547818 
C 

4 5801 TGTTGTTTAGCGGACTTGGGGAGTACAGAAAGAGAGTTTTAGGATGATTTGATATGACTTGATAATTAATCTATGTTACACAATCTGAATACTGTAAAAG 

4 5901 CTGAAACCTGAAAATACCATAGCCACTGTTGCTTATAACAGTAATTATTGTAGAACAATTGAGAATACTTCTCTTAATATTTGAAGTTTTGCTACATCTA 

4 6001 GAACCCCATGCAGAACCACAATATGACAAAACAGTCCTTTTCTCACATCAAGATGAAAGATGAATCTGGAAAAACATACCTTTAGAGAAGAATGGTTATA 

4 6101 AC ATTTAAAGTGAAAATGTATCTACATTAAAACCTGCTAAGTTGTTTCTAGGATGGCATGGATAGTTGTCTTTCATAAACC AAGTCCTACTTTCTCTTAT 

4 62 01 TTCTGTCTCACTGATAGACATTTAAAACATAGTAAATCGATACAACTTTTAATTCTTATTGATTATAAATGTAATTCATGATTTATCTTCCCTGTAAACT 

4 63 01 GTTCCTCATTATATGAGGCTTTAAACCAAAACCAAGCCTTCAAACCATAATCTGTAAATATCAGATATCTGAAAAACAGCTTCTGGTATTCTTAAGACTT 

4 6 4 01 T AAT AATGAC TGTCT AAAGTTTTATT AAATG AG C TT ATTAT AAT ATG AC AG AAC T CTTAT AATAGTT AAC ATTT ATTG AGC AATTC AC TGTGTTTATTC C 

4 6501 TCCCATCAATATAG ATATAAATTCTATTACTAGTCAGATTTTTAATGAGGAAACTGAGACCCTGTGAGCATCTAATAGTATGTAGATCATCTTGCAGAAG 

4 6601 GTGGTAGTGATCATACTACCTGAAAAGCATCCATGTTTGAGTGGCTCTTTTGTGTGTTTTTTGGCAACTTAAAACTGCAGCATTTTCTCATACATCTACA 

4 67 01 TAGGGTATTTCCCTTAAACCCGTTGAGAACTTTTTAGGTGTATATTCTAAGGCTGATCCCCTTTTTATAAATTTGCTGTTTTGAAATGCTTAAAATTGTT 

4 6801 AGACAGCTCTTTAAAAAAACAATACAAAAAAATCTGATCTGAAAAGTATCTTAGCATGAATGGTTTGGCTTTCCTGGCTTTAAGGAAGCAAGTTCAGTAT 

4 6901 GTGAGCTATTTCTTAGGTTTTCCAGAACTTGAAATGAGCACTACTAAAATAATTATGTAAAACTTTGAACACATTTACATATAGATAAATATAATACCTG 

4 7 001 CATTAGCATTCAAATTATTAATCTGATAATACCTTTGAGACTAGTAAAAATACTGACAGACTTTATTCATAATCAGAATGTTAGATATGTATTGTCAACT 

47101 GATGTGTTATTCAGAGATACTGGCCAACCAGCAGACTGAAGAGTGAATAAGAATGTTGGATGCATTTTCAGCTCTTCTTTGGTCATTAGGATGGCTTCTT 

47201 CATTTTGCAATGTAGCATGTTATATGCCTATAAGAGCTTGTTTTCAAAGATGTAAAATATGAGCAAAGATAAGACTATTTACATTTTGTTAATATGATCC 

473 01 AACTAGGTTCTGTAACATTTTTTAGCTCCAGTAATTGATAATATTTTTGGATTGCTTGACCCGTTAGTATATC ACATTAATTTTCCCTTCTAGC AGTGTT 

47 401 ATCAGTTAAAAAGC AACTATATATATCTGTCAAAGTGGGTCTTAAACATAATGTGATATATGGGTTGTTTGATTAGTTTTGAGGTACACTGAAAGTAATT 

4 7 5 01 TGTTACTTACAGCTAAAATAGTAAAGTTTGCTAATTATTTACTTTTTAAAAAATCCTGGCTGGATGTGATGGCTCATGTCTGTAATCTCAGCACTTTGAG 

47 601 AGGCTGAGGCAGGGTGATCACTTGAGGCTAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGTCAACATAGCGAGATC ACGTCTCTACAAAAAAAATTTGTTTAAATTAGCC 

477 01 AGGC ATGGTGGCTCATGCCTGTGTAGTCCCAACT ACTTGGAGGCTGAGGAAGGAGGATCCCTTGAGCCCAGGAGGTTG AAGCTGCAGTG AGCCTTGATTG 
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TGCCACTGCACTACAGCTTGGACAACAGAGTGAGACCCTGTCTCTAAAAAAAAAAACAAATCCTA 
AAGAAAGGTAAAGTTAACTTTATCTCTTGTCAAGAATTTATATAATTCTCAC^ 

el6 



GTGTCATAATTTTAAGTCTCTTCACTTCCCACACCTTTCTTACAGGAACTTTGCAAGTTAATGAATCTTTGGACAGAGAGATTCTGTGCTTTGGAGGAAA 

el6 



AGTGTGAAAAT AT AC AGAAACC ACTT AGT AGTGTC C AGG AAAATAT AC AGC AGT AAG C TATTTTT AAATTCTC TT AAACTTTTC TGT AAGTCTG AAATT A 

TTTAAGAAGAAAAAGCTTTAAATAGTACAAATAATTCCTCTGTGTACTTTCAAATTTCTCTTTTGTTAATATTTTATTATGTATGTGTGTATGTATATAT 

ATACATGCATATAAATGTCTTTTCATTGCGTATTTGTGCTCTCTTTTAAGACATTGAAAAACCTGGCTGTTACCCACAATATATTTTCGAATTTCCTCAA 

TCTTAGAAAACACACTAAGTAATTTCACAATTTCTAACCTATATTACTGATGAAAAATATACTAACTAGAGCAGGGTTTGGCAAACTGTGGCTAGCAGGC 

TGGATGC C TGTT ATTGC AAAT AATTTC ATTGG AC ACTGTTT AC ATGTTGTCTTTGGCTGC CTTTGC ACTGC AGTGG CAAAGTTG AGTC ATTGC ATC C AGG 

TCATTGAACAATAGCCTAAAATATTTGCTATCTGGCTTTTCAAGAAAAAGTTTGCTGATTCCTGTATTAGGGTTTTGTTTTTTGTTTTTGTTTTTGTTTT 

TGCGACGGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGAGTGATCTGAGCTCACTGCAAGCTCCGCCTTCCAGGCTCACGCCATTCTCCTGCCTC 

AGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGATGCCCGCCACCATGCTTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGAGGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGT 

CTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGCGTGAGCCACCACGCCCGGCTCTGTTTTGTTTTTTCAGAC 

AAAAACAAACAGCCTGCTCTGTAGCCCAGGCTGAAGTACAGTGGCGCGAGTGCAGTGGTGTGATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCTGAGTTCAAG 

TG ATTCTC CTGC CTC AGCCTCCCGAGT AGCTGGGATTAC AGG C AC AT ACC AC C ATGC CTGGCTAATTTTTTGT ATTTTT AGT AG AG ATGGGGTTTCGC C A 

CGTTGGCCAGGCTGATCTTGAACTCCTGGTCTCAACTGATCCTCCTACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGTGTGAGTCACTGCTCCCAGCCT 

GTATTAGAGTTTAATGTTGCTTTGTAGCCTCATTGCTTGCCAGTTCCGCATACTTAACATACACTACAGTCAGACCTATGTTTTCTTTTAGGAATTTTAT 

AACTTTATGGTTTAACATTTATATTCATGATCCATTTAAAAATTTTTATAAAACATAGGAGATTTGTCAAGTTTCAGTTTTTTGCCTATTGAGTATTCTA 

TACTC ATG AGG AGAAAGATACTATA TTTAC CCTATTTTTC C CCATTTAATTCTG AAATT AAACTTC CTAAAGTTTCAAGC TTTCTTTGGTGGG AAG TAGT 

CTTTAAGGGTGGGTCTGCTGGACAGAAATTGTTTTTCTTTGTCTAAGAATGTCTTGATTTCCCCTTCATTCCTGAAAGGTATTTTCACTGGCTGTGGAAT 

TCAGGGTTGACAATTATTTTTTTCCAGCATTTGAAATATTTCCATTTTCTTCTGGCCTCTATGAAATGAGAAATCCACTGCCATTCAAGTAATTGTTCCC 

TTATAGGCAGTCTCCCTATAGCTGCTTTCAAAACTTTTTTGTCTTTAGAAACTTGATTATATTTTGTCTACTTATATTTCGTTGAGTTTATTCTATTTGG 

GTTTTGTTTAGCTTCTTGAATCTGTAGGCTTATGCCTTTCACCAAAACTTGGGAAATTTTCATCTATTAATTCTTTGAATATTTTTCAGCCCTATACTCT 

TTTTCATCTGCCCCTATGACTTTGATGACACAAATGTTAGATCTTTTATTTTGGTCCCTCAGGAGATATGTAGAATATATTTCTTATAGATACATATATT 

CTCTTTGTTGTTC AC ATGGGGG AAAT AC TATTG ATCTGTCTTC AT ATTC AC TGAGTCTCTTC TGTC ATCTCT AAC CTAC TGTT AAAC C C ATTC AATGAGG 

TGTTTTTTCAGTTATTGCTTTTTTATTTTTAGTTTTATAATTTTCATTTGCTTTTTTTATACCTTGTTTCTTAGC 

ATTTTAATTTCTTTTTGGAGCATTTTTTGATGGCTGCTTTAA 

TCTTTTCTCATTCAACTTGTGATTTTTGTGGTTCTTGATATATGATAAGTGATTTCCTATTGTACCTTGAAGATTTTGGGTATTATGTTAGGAGATTCAG 
GATCCTATTTAAGTATTTTTTAGCTGGCATTCACCCTGTTTAGGCTTAGCATACAGATCCAGGCTCACTTTTATGGGCTGTGGTTCCACTGACAATTTAG 
TTTTTAGAGCCCTTGCAGTGTTATTCTGATAATGCTTTGTTTGTGTGCTACCCACATGAGAAAAATTTGTATTCTGCTTTTGTTGCATGAAGTGTTCTGT 
ATGTGTCACTTTGATCAAGTTGATTGATAGTGCTATTCAGGTCATCCACGGCCTTACTGAGTTTCTGCCTATTTGTTCTATCAGTGACTTAGAGAGGAGT 
ATTGAAATCTCTAATTGTAGATTTATCTATTTTTTTTATTAGTTCTATCAGTTTTTGCCTCGTGTATCTGAAACTCTGTTGTTGGGTGCATATACATTTA 
GGATTATTATATCTCCTTGGAGAATTGACCTCTTTATCATTATGTAATATCCACTTTTATTTCTGATAAGCTCTTGTTCTGAAGTCTGTTTTGTCTGAAA 
TGAATACAGGTTTTCTAGCTTTCCTTTGATTGCTATTTGTATGATGTATCCTTCTCCATCTCTTTACTTTTGGTCTAAGTCTTTATATTTAAAGTGGGTT 
TCTTATAGACAGCATGTAGTTGGGTCTTGCTTTTTCATCAAATTTATAATCTATGATGTTTTATTTTTATTTATTTATTTGAGACAGAGTCTTGCTCTGT 
GGCCCAGGCCGGAGTACAGTGGTGCAATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCGGGTTCAAGTG 

T AC AGGC AC AC ACC ACC ATGCCC AGCTAATTTTTAAATTTTT ACT AG AG ATGGGGTTTCAC C ATGTTGG C CAGGC TGGTTTCG AACTC C TG AC CT C AAGT 
GATTTACCTGCCCTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGTGTGAGGCACTGCACCCAGCTGCCTTTCCTCATTTAAATTGAGCACTTTTTATGTTTTT 
ATCTCTTCCATTGACTTATTTATACTTTTTAAATATTCCCTTTTTAGTAGTATGTCTAGGATTTAAAGTATACATTTTAAGATAATTTGAATTTGTATAC 
ATTTTAAGATAATTTGAATCCATTATCAAATAATTTGCTGTTTCATGTGTAGTGAAAGGACATTATAATAGTATATTCCTGTTTCCTCTTTCCCGTTTGT 
CATTATTTTCATATGTTTTACTTAGGTGTTTATATGTGCAATAAACACCTAATACATTGTTACTTGAATTGCTTTATCTATTTTCTTTTTTAATGTATCT 
ACT AG ATTTTTTTTTTTTTTTTTTTG AG AGGGAGTCTTGGTC TGTC AC C C AGG C TGG AGTG C AGTGGTG C AATCTTGGC TC AC TGC AAC CTC TGCCTC C C 
AGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACCTACCACCATGCCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGG 
GTTTCAC C ATATTGGC C AGGCT AGTCTC AAAC TCC TGACCTTGTG ATTGC C CG C CTC AGAAATTTTT AATTG C ATATGTGGCTTCTATT AT AC TTCTGTT 
G AAC AGTG CTGTTCTGG AACTC TAGCT ATC ATTT AT AT ATC CCTACC TAA CTTC TGTC ATTTGTTTTTC AACCC TGTTTTTG ATCCTGTT AAGT ATAG C A 
TGTTCCATTGTGAAC TCTTCCTATATGCTGAATCAAAAAAGTA TGTC CTACTTTTT ATTC CTAGT ATC T AG ACTGATGG ATTTC TAGGC C ATTC C ATAGC 
CGTGGAGGAAATACTAGAGTAGGATTGAAGTAGGAAGGGAAGTATGATATACTTTCTTAAGGCCCATGCAAATCATTTTTCCTGCTTTCCTGACATTTAT 
TGTCTACACCAGAGTTTCCCAGTATGGTCTAGGGACTTTGTATTCATCACCCAGGAATCTAGGTGATGTTTATGTACACACTGCACATAACTGCGTTTGG 
C ATTT ATTGTC ATGGCTTAT AGTACTTTT AACTCAATCTC GTC TTC C C ATT AAGTTGTGAG ATTTTGTTTTGTTTTTTTTATTTG AG AC AG AGTC TTGCT 
CTGTCGCCCAGGCTGGAGTACAATGACACAATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCTAGGGTCAACCAATTCTCCTGCCTCACTCTCTCCCAAGTAGC 
TGAGATTACAGGCACCCACCACCACGCCCGGCTAATTTATTGTATTTTTAATAGAGACAGGGCTTCACCATATTGGCCGGACTGGTCTCTAACTCCTGAC 
CTC AGGTG ATCC AC CTGC CTCGGCCTCC C AAAGTGC TGGG ATT AG AGGTGTGAGC C ACTATGC CTTGC C CTTTTTTC AGTC ATTGTG ACTTTC ACGTGTA 
GGTTTGGTTTTTAACATCTTTGCTGACTCACTTGGTTTACCCACGTGGTGTACCATCTAGTGGTAATAGAGAGTCACTTCATTCCACAAGGTTTAAATCT 
TGTAAGATAACTTGGAATGCTATTATAGGGCAACTTACCGAGATGGAAATTATCAATGAATTTTAAATGTATGTCTAACCAACATTAATATTATATCAAG 
TTTATGTTACATTGTTCTATATGTATAATTTGTCACACCCCAATATAATTTTAATTATTAGAAAGCTTTATAGCTAATTTAAACATAACATTTGTAATGT 
TCATGATTTGTTTTACATACTAGGCAAGGGAAACTGCTTAATAACAGAATAAATGACTGATTGTCCAATTTAGGGACTAGACAAGAGGCTGTAGTAGATG 
CCCTGAAGTAACATTGCCTAGTAAGAGGAATAAAACAAGTAGACAGATTTTGAAAGCATCTAACTGGAGGAGGGTTGTGAAAGGTTTGGGGTATTCTTCT 
AGCAGTCGAACGAGCGGGTCTANNNNNNNNNNNNNNNNNW 

GTCATTTAATGGCAATGCTGTGAAAAGACAGTGCCCAAGGCATCCATTCTCAATGCAGAAGATTTACTAAGATCACGGGCCCTGG \GCCAGACTGTCCAC 

el7 



53701 



GTTCAGATCTGCCACTTAAGAGCTGAGTGATCTTGGGAAGTTATATATCCTTTGAGTCTTAATTCCCCATTTCAACAGTGTCATTCTCTTTTCCTATAGG 
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V „ J 

el 7 

53 801 AAATCTAAGGATATAGTCAACAAAATGACTTTTCACAGTCAAAAATTTTGTGeTGATTCTGATGGCTTCTCACAGGAACTCAGAAATTTTAACCAAGAAG 

el7 

53 901 GTACAAAATTGGTTGAAGAATCTGTGAAACACTCTGATAAACTCAATGGCAACCTGGAAAAAATATCTCAAGAGACTGAACAGAGATGTGAATCTCTGAA 

el7 

54001 C AC AAGAACAGTTTATTTTTCTG AAC AGTGGGTATCTTCCTTAAATGAAAGGGAACAGGAACTTC AC AACTTATTGGAGGTAATAACTTTGTAAGTGGAA 

54101 CTTACTTTGGGGAGAATAATAATCAGAAAGTTAAATATTCTTGGCTAAGAA^AGATTTCAAAACAAATGATATTTTAAGCTATAATGACTTAAACTTTTA 

5 42 01 AGTATAATATTTGGTATGCTTACAGATGATCTCGTTTTGTGCTTTGTTATATGTCTTCTCAATCTTGGAATTAATTTAAC ATTTGTACAGTTTCTTTCCT 

54 301 GTATTTATCCTTGGTTTCTGACTTAGTAGTTTCTTCAAAGAAGGGCACCCTGTCTTTTGATATGTAATACCTTCCACTTATATATGCTTTTTTTTTTTTT 
54 401 TTTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTCAGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAAGTTCAAGCGATTCTCCT 
54501 GCCTCAGCCTCTCGAGTAGTTGGGATTATAGGCACCTGCCACCACACCCGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACTATATTGGCCA 
54 601 GGCTGGTGTCAAACTCCTGACCTCATGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGCGCCCGGCCTATCTTTGCTTT 
54701 TTACTTTTCTCCAAGTACATTCAAACCTATTATTATTTTAAGTATTTAGGTTATTGTTCTGGTAACTAAAGGATACTTGATAGGTTTATGGATTTGCTTG 
54801 AACTTAACGCTTGCATGAGCCCTTTGTAACTTGGTTTTTTCTTTCTTTGCATTAATAGGATTTTACTAACATTCTCAGGAAGTAGGTACAAAG AATTAAA 

54 901 ATTTTTAATCTATATAAGCTGTTTTCACTAAAAGGAACT AGAGTTTGTATACAAATAGCTAATTTCAGATTTGTGATAGGAAATGTATAATATATGAGCC 
55001 TAGAGATCTTGTCATACCAGAGAGTAAGGAAGCTGTTAAAGATTTCTGAGGTTGTCAAAAGGTCTTAGTAGCCAACCTCCCCATCTTCAAAGGTGGCATA 
55101 ATTTGAGCATCAAAAAGAATAATGGCCATAATGGATTAAAACATATCAAAT 

552 01 ATGCTAGGGAAGCAACACATTGTCCTGAAAATGGGTAAAGAAGAAGAAAAAATTTAGCATCCATCTGTCTTTCCTAAAAG AACCATATCTTGGTTTAGC A 

553 01 GGGTAATGAAGAAAAGTGTTTCATTAG ACTCTAAGCTAATAAAATGGAGAAGAAATGATAG AATTAATATATC ACCAGTATGC AACTCTTAATAAAATAA 

554 01 CCCCTGTGGATGTTAATGATGGCTTAAACCATTTGATCAAAAGCTGTTGGGGAACTTTATAATTAATAGGCTAACCATACCTGAACTCACTGATAAATCT 

55 501 TAAC ATGAGAGAC ACAGCAAAGC ATTTTGTGCTTGCAGTACTACCTATGAAATACTCTTGCTAAAAAATTAAACCTGAATTAAATCAAGCCTTTAGGTCT 
55 601 AACCAGTTTGTAGAAAATAAAGCATAGAAATGCAGTTGACCAAATCCAGAATTTGAGATGTTCAATGGGGTAAAGACCTCATGTCTTCAGCAACAAGTTT 
557 01 TTTTTTTCAAGGGAAAAAATATGAGAAACAATAACCTGTATATCAAAAGAGACTTAAGACTAGAGGTCCTTAAGTCTTAGTTTGCCTGAGACAGTCCTTG 
5 5801 TTGATATTGTTGTATTAGAATGATTATTAAGAATGGGCCCTTTCACTCCAAAAGGTGTCCCAATTTGGATGATAAATTATATAGTCACCGACTTAAGACC 
'5 5901 TATGAACCAAATCTAGTGGTGAATTCTGGTTCAAACAAAGCAATTGTGACACACATTTGAGACGACTGGTGAAGTTTGAACATGGACTAGACATTTGATA 
56001 GGAAGGAATCAGTGTTAACCTTTTTAGATGTGATAGTGGTCTTAAAGTGCTCTTACCTCTTAGAGATACATGCTGAAGTAAATGGATGAAATGATACAGG 
56101 ATTTGTTTCAAAATAATCCTGGGTTTATGGAGGAGTTGAGTGGCCAGTCCTGTTGGTAAATGTCTGTACTCCACTTGTTGGTAAATGTTGAAGCTGGGTA 
562 01 ATGAATACAAGGGAGTTAATTATACTGTTCTCTCTACTTTTGTATGTGTTTTTAAATCTTTTATTACTGAAGGCCAGGTGTGGTGGCTCATGCCTGTAAT 
56301 CTTTGGAGGTCAAGGTGGGCAGATTGCTTGAGCCCAGGAGTTTGAGACCAGCTTGGGCAACATGGTGAAATGCCATCTCTTCAAAAAATACAAAAATTAG 
5 6401 CCAGGCATGGTGGTACATGCCTGTAGTCCCAGCTACCTGGGAGGCTGAGGTGGGAGGATGGCTTGAGCCTGGGAGGTCAAGGCTGTAGTGAGCACTACTC 
56501 ATGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTTGTCTCCAAAAAAAAAAAAAATTATGGAAAAGGTAAGGGAAAATATGATGTTGAATAAAACA 

el8 

56601 CTGGCAACTTTAATTTTAGTAATAAATATTTATTTGCATCATTTACAGGTTGTAAGCCAATGTTGTGAGGCTTCAAGTTCAGACATCACTGAGAAATCAG 

18e.CDS+2605 

T '. el8 

5 67 01 ATGGACGTAAGGCAGCTCATGAGAAACAGCATAACATTTTTCTTGATCAGATGACTATTGATGAAGATAAATTGATAGCACAAAATCTAGAACTTAATGA 

el8 181.D+16 

G 

56801 AACC ATAAAAATTGGTTTG AC T AAG C TTAATTGC TTT C TGG AAC AGG ATC TG AAAC TGG ATATCCC AAC AGGT ACTTTAAAAG AG AAAT AG AATTGTT AA 
5 6901 ATTTTTTGAAGTCGAATTCAACTCTATGTAGTGTCAGATGTTCAGAAAAATTAGGTCCTGCCATTGCCTGACAGAAATTTAACATCTCACTGTAATCAAC 
57001 TCAAAATGGGAAAACTGGAACCTTAAAATAGTTTTAATC AAGTGTCATGATACAGGTGGTATCACAATTC AGT ATAATTTCACATACTTTCAGGG AGTTG 

57101 ACTTTGTTAATAGGGGATTTTTT AAAACAAATAC AAACCTAGCACTGTTTGTAAAAGGACATTTTAATACCAC AAATATGGGAGAG ATGTAACTGACTAA 

57 201 ATCTAGTTTAATGCAAAGTTTACCACATTGTGCATTTTGTTCTGTGTCCCTCTCATTTTGTCATAGACTATTGCCATTTAGGAATCCCTGTTTTAAGAGA 

5 7 301 TCAGGGATCACCATGGACCATTAGCATTTAGGAATCAACATTTTGAGAGATCACATATGGCAAAGATCATTATAGGCTGTAATGATTCAGGGAGGTCTTC 

5 7401 ATGGAAGAGATGTAACAAGCTGTTTTACACAGC ATGAATAATTGGGTTCTTCATTGGATTATGGTAATGGTTGCACACCCTGTAAACTCACTAAAATCCA 

57 501 CTGAATTGTAC ACATAAAATGAGTGTTTTATGGTATGTAAATTATATCAC AAAACCTTTTTTTTTTTTAATTTAAAAAGC AATTGTT AAAAGGGGATGGT 

57 601 GCTAC AGGTATTTAGCTCGNACTCC AAAAAGC AGTTTTATGNCTCTTAACCNNNNNNNNN^ 

577 01 NNNNNNNNNNNKWNNN^^ 

57 801 GCCTGATCCGATGGCTCACACCTATAATCCC AGCACTTCGGGAGGCAAGGCAGGAGGATCGTTTGAGCCCAGGGGTTCAAGACCAGCCTGGGCAACATAG 

5 7 901 TATATGTATATAACTAGTTAATATTTAACCACCACACCACATTTATAGTGAAATGATTACTCCTATCAAAGTAATCATGTTGGGAAATCTACTCATTCCA 

58001 ATAATGCTGCCATT TTTTTCAGAACACTATAACTCCTTTTAGAGCTTATAACACATCTTTTATATATCCTCAGAGATGGTAAACTTCATGTTTTAGAGAG 

58101 TAGGATGAATCTTGAAAACAGTAAAGTCTGTCATCAAATTAGAAAGTATTGTTAGTTGCAAACAATGTCTGACAGGTAGCAAGACTGATCCTCATATATG 

5 8201 GCAATTATATTTTTATATTTTTAGAAGACAAGATTAATTAGGAAGTTTTAGGTTTTTTTAAAAATATTTACATCTCATACTTTAATTTTTACCTCTTATC 

el9 

583 01 TAATGTCCGTTAAAGGTACGAC ACCACAGAGGAAAAGTTATTTATACCCATCAACACTGGTAAGAACTG AACC ACGTGAACATCTCCTTGATCAGCTGAA 

el9 

58401 AAGGAAACAGCCTGAGCTGTTAATGATGCTAAACTGTTCAGAAAACAACAAAGAAGAGACAATTCCGGTAAATTTAAAGGATCATATTTTATAA 
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) 



19i.D+57 
T 

58501 TCTTTTATGAACTCTTG ATGTGGCTG ACTTCATGTG AAG AATTTT AC TGTTT ACC CCTC AATC TT ACC C CGC CTCTC ATTAATG AT AGGC C TAG CCCTT A 
58601 GGCTTGTTTCTTTTAATCTTACTAGTTTTTAAATTATGGTAGTAGATAATAATAGCCAATACTTAATATTGTGCTTAGTAACATTGTTATATAGGAACCT 
58701 CTACTCTCTATAAAAATATATTAGGAATTATTTTCATTAATTGGTAGACTTTCTAATAATTTTGTTGAGGTTTAACTTTTATATTATACCATGGGCATTG 



e20 ■ 



58801 



58901 
59001 
59101 
59201 
59301 
59401 
59501 
59601 
59701 
59801 
59901 
60001 
60101 
60201 
60301 
60401 
60501 
60601 
60701 
60801 
60901 
61001 
61101 
61201 
61301 
61401 
61501 
61601 
61701 
61801 
61901 
62001 



GGTTATACTCAAAGCTAGTGTTACTCTAGAGATGACTTTTAAGCCCTTGGACTTAGTCACTCATCCAGTTTCTTCTTTTAGGATGTGGATGTACTACAGC 

e20 

CAGTTCTGGGGCAGTATACTTAAGAACCTTTAAGTCAAGAGCCATCTGTAGATGCTGGTGTGGATTGTTCATCAATTGGCGGGGTTCCATTTTTCCAGGT 

ATGTC AT ATC AG AT AAC CC TTC C AC ATCTG ATG T AAGTC ATTCATTT ACTATTC ATT AT AAAGGT ATTGTTCGTGGTG AG C AG AAC AAC AAAAAC CTTTC 

AATTATTCCTTAGGATGGCTTGTTAACGCTTATGATTTGAATTATTTACAAAAATCTGATATTGATAAGGGGTTTTCTGTAGAATAAATGAAGGCAGAAT 

TTGACTTAATCTACATCCTTAGCTGATAATCTTTAGCTATTGTATTTATTCCTTTTCTGCTTGCTATATACTCAGACACTGAGAGCAGTCATTTCTCTTC 

CTTCTACCTTTGACATGTAAGTCTTGGAACCTATCTCTGCCCATAATCAGACTTTGAAGGCAAAGTGATTGAAAAGATTGAGAGACTGGAGGCCTCTTAG 

GTTATATTAGTGATTTCTCCTGCCTGAGGCTCTTCTCTTGTAAACTGTTGCCCCATGTTTCCTGAGCACCTTGCCTGCTCTAATCCAGTGTAATTAAATC 

CTGTGACCTCTCCTACCGACTCTTCTTTTTTTTTTGAGACTGAGTCACCCAGGCTGAAGTGGAGTGGCACGATCTTGGCTCACTTAACCTCCGCCTCCTG 

AGTTCAAGTGATTCTCCTGACTCAGCCTCCCGGGTAGCTAGGATTACAGGCATGCACCACCACACCTGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGG 

GTTTCACTATGTGGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCGTGACCTCAAGTTATCTACCCTCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGT 

GCCCAGCCCTCTACCCACTTTTTTTTTTCTTTTGAGACGGAGCTTCGCTCTTGTTTCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTTGGCTCACCGCAACTT 

CCACCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCCAGGATTACAGGCATGTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTGGTTTTTTTTTTT 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGTAGAGGGGGTTTCTCTGTGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCCAACTTCAGGTGATCTGCCTGCCTCG 

GCCTCCCGTAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCGGCCCGGCCCCTCCTACCCACTTTTTAACACTGTTGAGAACATAGTTGGTTTATGATTCATCT 

C AG C ATTGATG ACTG AGT AC AC AATC AATGTC AC CAGTCC CTT AATGTTCTCT ATGGGT AAGTAGG AGG ATTC C AATGAAAT AC AAC TTC CAAGTGAGG C 

TCTATAAAGTGCTGGTATCTTTTCCTCTAATTTGAGGGTACAAGCCTAGACAGAGTGTGTGAAGGAAAAATTTCCTTACGTAGGACATTGGTATCTACAT 

TTACAGTTGAAGTTCTACTTCTGAGATGCATATGCTTGTACCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAATATATATAGAGAGAGGGTCTTGCTATGTTGGCC 

AG AC TGGTCTTG AACTCTTGGCCTC AAG C AGCC CTC CT AC CTC AGC CTC CC AAAATGC TAGGATTAC AGGC ATGAACCACTG CGC CTGGCTG CTTGTAC C 

TTTTTTGTGTGT ATGTCTTGTTTTGTTTTTTTGTTTTTGAG ACGG AGTTTTG CTCTTGTTGCC CAGGC C AG AGTGC AATTGC CTGATC TTGG CTC AC C AC 

AATCTCCGCCTCCCGGGTTCTAGCGATTCTCTTGCCTCATCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCACCACCACACCTGGCTAATATTGTATTTTT 

AGTAGAGAAGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTAATCTTGAACTCCCGACCTCAGGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAAGC 

GTG AGC C AC CGCGCTCGGCCTGT AACTGTTTTTTAATAGATCTAC AGCTC CTTC C CTT AAGGTCT AAAGATTCTCC ATC C CTGCTTTC AACAGTTAAC AA 

AGTTCCAACTCAGATTCTCATAAATTCCTCCCTGTCTTCCTCTGGGCAATTTTATTCCCAAATTCTTGCCACCTTTTGCTTTATTCCTTACTATTAGAGA 

ACTAT AAATATGTTTCTTTC AGTTTTC ATC C TTTTCTTCTATCTT ATAAAGTT AGG AAAGGGGGAAGG AT AAGAGAACC TGGTGACTACTTAATC CCTGG 

TCAGAAATCGTTTTATTATTATTATCTGTGGCATTTTGAATTAGGCTTAGTGATTCAGCTATGGCAAGGAAGTCCCTACAGTACCAGAAAGGGTTTGGGA 

TGGGGTTTTAGACCTTCAGCTGAAGTCCAGAAATGATCTTTTCCCTAGTAGCAGTGTGATGTGGGGATTTTCTCTGCGTTTAAAACTTTAAAAGTTGGTT 

TACAATTTGTCTCAGCATTGATGACTGAGTGT AC AATG AATGTC AC CAGTC C ATTAATG TTCTGT ATGGGT AAG TAGGATTC C AATGAAAT AGAACTTC C 

AAATGAGGAATATGAAATAGGTTTTACAAATAAAATAAAATACAATTTTAAAAAACAAGTAAAAGTGTTTTTAAGGTGGCCCATATACCAGTTTCT 

TTAAAAC AG AATTGG CTTTTCTGC ATG AC AGC AAATCTTTGTTTC C TTAG AGC AGGGTTTC TTGAC AGC AGTGCTATTGGC ATTTT AAACTGGAT AATTC 

TTTGTTGTGATGGGCTTTCCTGTGGACTGTACTATGTTGGTACACAAGAAAAACAGTGTACTATGTGAATACT^ 

TGTAACACCAAAAAAGTCTCTCAGCATTGCCAAATGTCCCCTGTGGCAGCAGAATCACTCCCTGATGAGAACCACTACCCTGGAGTAAAATCTATAACTA 
TGTCTTAGAAAATAACACAGAAAATTAATATTTCTTTCACTCTACTCCTTCCATTAGTGATCAAATAAAGAAGGCATTTGGCGCTACTTGCCAAATTGTT 
GGC TC AAACTTGTGCTG AAC CTTTTTTGGTTTTCT AC ACTT AAGTTTTTTTGCC TAT AAC C C AG AG AACTTTG AAAATAG AGTGTAG TT AATGTGTATCT 

G21 



62101 AATGTTACTTTGTATTGACTTAATTTTCCCGCCTTAAATCCACAGCATAAAAAATCACATGGAAAAGACAAAGAAAACAGAGGCATTAACACACTGGAGA 

e21 

62201 GGTCTAAAGTGGAAGAAACTAC AGAGCACTTGGTTACAAAGAGCAG ATTACCTCTGCGAGCCCAGATCAACCTTTAATTCACTTGGGGGTTGGC AATTTT 

stop codon 

021 

6 2 3 0 i ATTTTTAAAGAAAACTTAAAAATAAAACCTGAAACCCCAGAACTTGAGCCTTGTGTATAGATTTTAAAAGAATATATATATC AGCCGGGCGCGGTGGCTC 

e2l 

62401 ATGCCTGT AATCCC AGGACTTTGGG AGGCTGAGGCGGGTGG ATTGC TTGAGCCC AGGAGTTTGAG AC C AGCC TGGC C AACGTGG C AAAAC CTCGTCTCTG 

e21 

62501 TTAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGC ACACTCCTGTAATCCCAGCTACTGGGGAGGCTGAGGCACGAGAATCACTTGAACCC AGGAAGCGGGGTTGCAGTG 



e21 



rsl044146 
T 



62601 



AGCCAAAGGTACACCACTACACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACTCGGTCTCAAAAACAAAATTTAAAAAAGATATAAGGCAGTACTGTAAATTCAG 
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J 



e21 



62701 



62801 
62901 
63001 
63101 
63201 
63301 
63401 
63501 
63601 
63701 



63801 



TTGAATTTTGATATCTACCCATTTTTCTGTCATCCCTATAGTTCACTTTGTATTAAATTGGGTTTCATTTGGGATTTGCAATGTAAATACGTATTTCTAG 
e21 



TTTTCATATAAAGTAGTTCTTTTATAACAAATGAAAAGTATTTTTCTTGTATATTATTAAGTAATGAATATATAAGAACTGTACTCTTCTCAGCTTGAGC 
TTACATAGGTAAATATCACCAACATCTGTCCTTAGAAAGGACCATCTCATGTTTTTTTTCTTGCTATGACTTGTGTATTTTCTTGCATCCTCCCTAGACT 
TCCCTATTTCGCTTTCTCCTCGGCTCACTTTCTCCCTTTTTATTTTTCACCAAACCATTTGTAGAGCTACAAAAGGTATCCTTTCTTATTTTCAGTAGTC 
AGAATTTTATCTAGAAATCTTTTAACACCTTTTTAGTGGTTATTTCTAAAATCACTGTCAACAATAAATCTAACCCTAGTTGTATCCCTCCTTTCAGTAT 
TTTTCACTTGTTGCCCCAAATGTGAAAGCATTTCATTCCTTTAAGAGGCCTAACTCATTCACCCTGACAGAGTTCACAAAAAGCCCACTTAAGAGTATAC 
ATTGCTATTATGGGAGACCACCCAGACATCTGACTAATGGCTCTGTGCCCACACTCCAAGACCTGTGCCT.TTTAGAGAAGCTCACAATGATTTAAGGACT 
GTTTGAAACTTCCAATTATGTCTATAATTTATATTCTTTTGTTTACATGATGAAACTTTTTGTTGTTGCTTGTTTGTATATAATACAATGTGTACATGTA 
TCTTTTTCTCGATTCAAATCTTAACCCTTAGGACTCTGGTATTTTTGATCTGGCAACCATATTTCTGGAAGTTGAGATGTTTCAGCTTGAAGAACCAAAA 
CAGAAGGAATATGTACAAAGAATAAATTTTCTGCTCACGATGAGTTTAGTGTGTAAAGTTTAGAGACATCTGACTTTGATAGCTAAATTAAACCAAACCC 
TATTG AAG AATTG AATAT ATG C T AC TTC AAG AAACT AAATTGATCTCG TAG AATTATC TTAATAAAAT AATGGC T AT AATTTC TC TG C AAAATC AGATG T 

rsl044153 

C 

CAGCATAAGCGATGGATAATACCT 
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1 TCTCAGGAATATGCTGGTAAAATAAAAATAACCTTTAGAGATGCCCAAACTGTTTTCCCCAGAACACCAGCATTCATTAGGTGTTCATTCAATAGATTCT' 

101 TCAAAGGATTCCAAAGGCAAAGAAGTTTGGGGAACAGTATATATAATTACCCAACCCTTTGACATTAGCATACTAAGGGCCCTGAGAAGTTTTGGATTCA 

2 01 GAAAGTTTTCAAATTAAAGTAACCCAGAATTTTCTAAGATTATTTGACCATGAAACATATGTCTCCCGACAAAGCACATATTCCTATCTCCTTGAACTTG 

301 AGGATAATTAGACGTACGTGGGCAGAGGGTAGGGGAAGGGGGTATGGCATAGAAAGAGCAGGACCTTGGGAGCAAGAATATCTAAGTTTAATTCCTGACT 

401 CTGCTATTTATTAACTAACCATCTTTGGCAATGTTGCTTAAGCTTTTTTGGCTACATTTTTTTATTTGTAAAGTAAGTTTAATAATCACTCATCTCACTG 

501 GGC TATAATG AT AAGTATT AAG T AAGG AAGATC C AC AT ATGTG AGTTGCTGG CTTAT AATTC AC AC TC AAG AGA T ACTG ATTTTGTC AATTGTC C TTTC C 

601 CCTTTTTTTCTCTCTTCCCTCCTTCCATTCCTTCTTCCCTTACCTCTCCTTTCCTTCCCTCACACCCCTTTTCCTTCCTTCTTTTTACATTTTTTTATTT 

701 AAATGAACTTTTCATTTTGGAATAGTTTTAGGATTTCAAAAAATTTGCAGAGATAATACAGAGAATGCCCATATACCATCCTCCTTATCCCACTTCTTTT 

801 TGTGTCTATTAGATGCTCAGAGTGTGTGCACAAGGCTGGCACGCCCAGGGTCTTCCTCATGGCACTAACAGTCTACTGAAAGGTGGAACAGAGACAAGCC 

901 TATCAACACCTACAAGACTGGTGGTAAGTGCAGTGACAGATGCAAAACACAGGGTGATGGAAAGCCCTCAGGAGGGTAACCTAACCTAGATTTGAGGGCC 

1001 CAAACAGGCTCCAGAAGAAAATGTCAACTGAGAGGAAGCCTGAAGGATGAACAGTGGGCTAAGCAAAGGGTTATTAATGTGTTATTAATGGGTTGAATCT 

1101 AATTGGGAAGGGAGAGAGGTTGCAGAGTGAGGTGCAGAGCTTGGTGGACGATGCC AAAGGAATACTGAAACCTTTAGTGTGTCCAGTCTGGAACTGCATC 

1201 CAAATTCAGGTTCAGTAATGATGTCATTATCCAAACATACCTTCTGTAAAATTCATGCTAAACTACCTAAGAGCTATCTACCGTTCCAAAGCAATAGTGA 

1301 CTTTGAACAGTGTTCACCAGAGCACGAAAGAATTACAAGATTTTTTTTTAAAGAAAATTGGCCAGGAAATAATGAGTAACGAAGGACAGGAAGTAATTGT 

14 01 GAATGTTTAATATAGCTGGGGCTATGCGATTTGGCTTAAGTTGTTAGCTTTGTTTTCCTCTTG AGAAATAAAAACTAAGGGGCCCTCCCTTTTCAGAGCC 

us-470 us-450 
C - G 

1501 CTATGGCGCAACATGTGTACTTTTTCATATGGTTAACTGTCCATTCCAGAAACGTCTGTGAGCCTCTCATGTTGCAGCCACAACATGGACAGCCCAGTCA 

1601 AATGCCCCGCAAGTCTTTCTCTGAGTGACTCCAGCAATTAGCCAAGGCTCCTGTACCCAGGCAGGACCTCTGCGCTCTGAGCTCCATTCTCCTTCAAGAC 

1701 CTCCCCAACTTCCCAGGTTGAACTAC AGC AG AAGCCTTTAGAAAGGGCAGGAGGCCGGCTCTCGAGGTCCTCACCTGAAGTGAGCATGCCAGCCACTGCA 

1801 GGAACGCCCCGGGACAGGAATGCCCATTTGTGCAACGAACCCTGACTCCTTCCTCACCCTGACTTCTCCCCCTCCCTACCCGCGCGCAGGCCAAGTTGCT 

1901 GAATCAATGGAGCCCTCCCCAACCCGGGCGTTCCCCAGCGAGGCTTCCTTCCCATCCTCCTGACCACCGGGGCTTTTCGTGAGCTCGTCTCTGATCTCGC 

exonl 



2 001 GCAAGAGTGACACACAGGTGTTCAAAGACGCTTCTGGGGAGTGAGGGAAGCGGTTTACGAGTGACTTGGCTGGAGCCTCAGGGGCGGGC ACTGGCACGGA 

exonl 



2 i 0 1 ACACACCCTGAGGCC AGCCCTGGCTGCCC AGGCGGAGCTGCCTCTTCTCCCGCGGGTTGGTGGACCCGCTCAGT ACGGAGTTGGGGAAGCTCTTTC ACTT 

exonl 



2301 CGGAGGATTGCTCAACAACCATG^CTGGGCATCTGGACCCTCCTACCTCTGGTGAGCCCTCTCCTGCCCGGGTGGAGGCTTACCCCGTCTTAGTCCCGGGG 



start codon 

2 301 ATAGGCAAAGTGGGGCGGGCGCGGGACGCGTGCGGGATTGCGGCGGCAGCGGCGCACGCGGGCACCTGGGAGCGGCGGGCTGCTGCGGGAGGCGTTGGAG 

2 4 01 ACTGGCTCCCGGGGGCTGTTAGGACCTTCCCTCAGGCCCGGGTGCTCAGAACGCTGGAGGACTTGCTTTTCTTGGGCCTTGATGCGAAGTGCTGACCCCG 

2 501 CTGGGCAGGCGGGGCAGCTCCGGCGCTCCTCGGAGACCACTGCGCTCCACGTTGAGGTGGGCGTGGGGTGCGGACAGGAATTGAAGCGGAAGTCTGGGAA 

2 601 GCTTTAGGGTCGCTGGAGGGGGACCCCGGTTGGAGAGAGGAGCGG AACTCCTGGACAAGCCCTGACAAGCCAAGCCAAAGGTCCGCTCCGGCGCGGGTGG 

2 701 GTGAGTGCGCGCCGCCCCGCGGGGGCGGGGAGAGAGCCTGCAGCCTTCAGAACAGATATTGCTCATTTTCTGGCAGTTCTCAGACGTAGGAAATAAGTCA 

2 801 GCACCGAAGCAGTGGTTAAGCCGGAGGGCTCGGAAGAACGGCACCTTTTCTTTCTCGAAAAAGTTATATGGGGGCTGAATGAGCTTCTGGAGGCTTGTTT 

2 901 ACCGTTTTTTATTGTCACACAGAAAAAGAAACTGCCTTGTCTCCCTTCCGGGAATTCTCTCTTTAAGACTGTAAGTCGCTGCCTGAGTGGTTTCATTTTG 

3 001 ■ TTTTGTTTTTCTGCCCTTCTCTTTCTTCTTTTGCCCTTTCTTAGCTTGCACTCCCATGGTGATTTCTGCTTGGTCTCCTGCTGGGGTTGGTGGTACTCGT 
3101 TCCCACCGCACAGAACCCGGCGCCTATTATTGGCCAAGAAACTTGAGCAGCCTGTTTTGAAAAGTCCCTCGCTCAGAAATGCCAGCTTGCAGATGGCTAA 
3 201 TCAAAGAGACGTGGATCCAGGAGGCTCATTTGAGTACCGGAGCCTCTGAGAGTCCATGGATTTTTATTTTATTGGGCCCCAACAAAGTGCCAGGCATAGC 
3 3 01 GAGAGAAGTGTTTACAAATGTGATCTCCGCGGATTCTCACGAGAGCCATGTAGTGGGGAAGATAACCACATCCCCATTTTACAGATGGCGAAATGAGGTT 
3 401 CAGAGAGCTTCAGTAATTCAGCCAAGATCACACAGCTAGTAAATGGGAGATATGGGATTGAACTCAGATCTAATTCCAAAACTCAGGCTGTTCGCTG ATT 
3 501 GCATCTGATATCCAGATTACACCAAG AGGCTGAG ATGTCTGGGTCCATTTTATGATTAGAAAAAAAAATCCTGTTCCTTTC AGAAATAGTGTGCACTATT 
3 601 TGGGATTCTTTAGAAACTTCCTTGGAGAAAATTAATGATTCAAGATTGAGAAAACATTTATACAACCTCAGGCCACACTCTTCTCTCTCTTGTTATTAAC 
3 7 01 CATTGCACCACTGCAATGTTGGCTGCTTTGAAAATCTCATAGTTTTTGGACAGCAGTATTAGTAAAGTGTAAGAAAATTGTCAAAGCTTGGAGCTATGCT 
3 801 TGTTGAACTTTTGTACCAATAGCACCTTTACCAGAGGCTGCGTGTTTAAAGCCCGAAGAAAACTTTGCTTTTCTGAAAGAATACACACACACACGCATAT 

3 901 GTAAATATTCATACATTTATGTATATATACATATTATAATACCTATAAGTTAGGTATAACTTATATTTGTATATGATATATGGCCTAGGAAATTAAGGCT 

4 001 TATTAAATAAAATTTATAAATGCAGATGAGTCAAATACAAAGATCAG ACATAACTCTATCACCTAAGTAATCATTGTTTACGTTTTGCAGTTTATCTTCC 
4101 ATTTCTCCCCTCTAATATGACTCTTTTAAATTTAGTTACACAGAAATTGGTTTTGCGCTCACGACATGCCTAACATCAGGCCTTTATCCTTAAAGAAGTT 
4201 TCAACACTCTTGTGTCACCTCATGTGTCTACAGAAAATGTTTGCTTTTATGCCTTCACGGTTATGTTTTCTTAGTAGTAGCAATAAATAAAATAGATGCA 
4 301 AAGTGCTAATTACTTGGAATACAGAAGCAAATTTTAATTCTATTAATGGGCTGGACATAGATGGGTGGGGAGCTGTTTTCTGCTTTTCCCCTCTTCCCCT 
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4 401 AGTCCTCTGACTCTGGTGATAACTATAGTCAACAAGTATCCCCATCCTTAACCCCTTTTGCTTCTCTTTCTCTTTCCTTCTCTCAACCTTCCTGGTGTTA 

4501 GTTTTCTCTTTCCTATTTCTGAGTGTTTTTACTCCGACACTTAC AATAAAAAAGTTTGAAATCCCAAAAAGTTGACAAATTTCTAAAGGAGACAGAAAAA 
4 601 ■ GAGTCAAACTTACTTTACAAATTAATTTGAGAAATAGCTGTGGGTTGCATTTTTTTTTTTTATTGTGCATGACCCTGTTATTGGCCAAGAAACTTGAGCA 

4701 GCCTGTTTTGGAAAGTCCCTCGCTCAGAAATGCCAGCTTGCTAATTGAAGGGATGTGGATCCATGAGGCTCATTTGAATTCCGAAGCCTCTAAGAGTCCA 

4 801 TGGATTTTTATTTTATTGGGCCCCAACAGGTTTTGTCTTGCATTATTTAGGACATTGGCCAGGCAATCACTGGACAGCCAGTTTGCTCTCCTTTACATTT 

4 9 0 1 TGTAGAATGGTTATCTTATGGTCAAAGGAAAGGGAGAGGGCCTTTGGAAAATAAAGCTGTGTATTTACAAGCAGTCATACAGAATAGTTTTGTGGGGAAA 
5001 ATAAAGAACAGTTATTTAATTTGTAATTTAATCATTTTTCTTAAACCAAGCCAAAGAGCATAAAATGGAATATTTATTTATTTTTGTAGGTTAATTTGTA 

•5101 ATTTAATAATTTTTCTTAAGCCAACCTAACGAACATATTGGGGTGTTTATTTTCATTTTTAATGGGCCATATTTACATCACAAAGGACTTGAGAAGTCTT 

52 01 ac aaatac aataaaatgataaaatatgaattaagacattagcaaccaggatggaaaaacacaaatttgtaaatgatggccaggtttgcaagcaaaaatta 

53 01 aattgataaatggcagcacccccactaccagctatagttagactgatgaaaaatcctctaatgttcatgcctgaaatacagttaccacccttagcagcaa 
5401 attagaggc aaagaagttctggaatttggacgttgtctctgagtaagctctttgagacactggacaagtaatttccttctgaatactcttatactgacac 

5 501 ataggagaagtgtcagtgtttcaaaggaatctctttgaaggctactacattgctttaggggtgccagattaccagagtaaactgccagtttgagagaata 
5 601 actgtttcttaagagatggtctgaaacctaagtaaggaaatccccccacttgaaagcccctaggaagttaattgcttttggcaaattatcttgggcccca 
57 01 aaagtcccttgatgagcacatgttttgtaataggtacta7aagactatttacttatgatc 

5801 agcaacttgaaaccaaatttaggacagtgaacccatccctttcttatttttaaataggtaaatatagaaaaaatgaccacatgatgtgaaacaaaaagca 

5 9 01 aatatttaaaaactacatttatactttatctcaccacactaatgtaaagaattttgattttacttataaattcttagccttgtctacacatatacataat 
6001 . tgcatgtttaatttgagctatatatagtctgttttttgttcctttgcatgttacacaaacctttttctatttctacataatttttatctcatatttttta 

6101 ttggatacattatagagagagcatttattaaatgagctgggattactataatttttattatttattttttaatttattacttatttttataatttactat 

6201 tgaaaaaaagcatttcttaaatgtactgggatacatatatat 

6301 ggacttgtg atg aaaaat aat aaaataattc aaaacg ataaaaagcaac ataattttatatgttgtaccttgtacttccttataaggtacaacactacaa 

64 01 tagccttagtgtgtagttttctttttgctatgtatgtatatatatattcataaaagtgga^ 

6501 ccttgctttaaaaaaagtctttagctttttatatagttctacttctaacaccaattaaatatcttcaattcagtctcaagcaggaacaaatcttcagtcc 

6601 acttgcctacctttactgtctttg aagtgac agtgtg agtagtaaagccc aaatc agagagaaattgagttttgtaagattggtaacttcaccttccccg 

67 01 gaaggaaatgaggtggttcttccctttgatcacaactgctttcttgatttgaaataaactgtrfgtacagcccagtcaccccatctttagacatttagaaa 

6801 tggcaatcatagttatataggacaactagcctgagtcccactaagtagaaatgatagtgaatttagtataagattatacctttaggctgggcaggtgact 

6901 cacacctgtcacccagcacttcaggaggccaaggtgggtggatcatggatcacttgagattaggagtttgagaccagcctggccaacatggcaaaaaccc 

7 001 aactctactgaaaatacacaaattagctgggtgtggtggcgtgcctgttatctcagctactcgggaggtcgcggcaggagaatcactggaacctgggagg 

7101 tggaagttgcagtgagccaagatcatgccactgcactccaggctgggcgacagagtgagactccgtctacaaagaaaacaaagaaacaaaaaatcatacc 

7 2 01 tttagagcaaggccagccttgtgaattagcaaatctgactacaaattcaatcagcagatgtactcagcccagcaaagtgagcaagcttactataggttgt 

7 3 01 gttaaggcatggactgggataaactggcaaaattagagtaaatttgacaatttgacattggattcattaatgatagcctgtccttcaatgaagtcaggca 

7 4 01 gcattgtgtttctattcacctctgtgttttgtgaggctataaaaatataagatatgagaaatgtgaatactttttatttgtgagggcagatatcttgaaa 

7 501 aagagagcgagaggaagtcagagtatgcgggtgaagactcttgtttttttgctgaggatt.tagctttggtttttagccattctcacagagatcattggtc 

7 601 ct aatt aactggttgttgttgttttttttc atgtgaatgtctgt aaggtttc aggcttgatttt aaaaattgggcct atactcac agaaag ac aaatact 

7701 gcatgatctcgtttatatgtggaatctaaaagttttgaatccataaaagtagagagtagaatagtggttaccagaggctagttgggggcaaagttggggg 

7 801 atttagggagatattggtcaaaggatacaaaatttcagttaggaggaataagttcaagagatctagtgtacaacttgatgtctatagctaataacaatgt 

7 9 01 attgtatacttgaaaattactaagagtagattttaagtgttctcgccacacacacacaaaagaaaatgataagtatgtgaaggaatgcccaatgtaatta 

8001 gctcgatttagctaattatcttccaaaatatgtacataattatcttccaaaatatgtacataattcaagacatcatgttatataccataaatatatataa 

8101 tttttttatttgtcgaataaaaataatacaaaaaaaccctgggcctatactgcccacaggtagtggccacaggcagagctggtcccaagcccctccctct 

8201 ctctgtagtcccttatcccaggttgctt.tattcttgtatgacccacgtggcccctctgggcttgtaagggctctggggctgtattttaggactctatagc 

8301 ccttacattacccatttcctctaccaaaggtcatttctcttatcttcaagcttatttttggaagggtcattatttcttcatgagaagtcaaattctgatt 

84 01 tgcaagtgctgaacacagatgccattagtctataaaactcttatattctcacatgtaaatgtagtaacctgctaacctcagattctgcttcctctaacct 

8501 agttgccctgcaactgtgatgaacctcaaaatcaccaagggtacttcccc attctcagagatcctgattccttaggtctatgtaggggccttagcacttt 

8601 ttattaaataatgcatcactacaggattctgatgtctgtcggggtcttgagaactatttttctgactctagcactaaactcaaaatgtaatttcagatgg 

87 01 aatttcctaggctcattcattttattttatttatggcttggccagtcatggatctaatcagtaacttgcaactgttgcttcaactacctctgtcctggac 

'8801 tttccagagattggctttaagaaagaaagaggacatccctgggataagattaccatgtgtatttttatgtacagattttgaaaaacatacaaatgaatgg 

8901 gatctttgcttatctcttccatgtagaaaaatttattttacttctatttcaggttttcaataatgtagtaggacaagatgacatcactatatccctgttt 

9001 tttacacagatatattagagatgcattatcttattggaaattttaaactattcaataataaactattagtcttttagaatttctttttcctcaagtgttg 

9101 ataagtaactgaaagtctacaagcagacaagcagaattagtcggtggaacttcatttcttgctccatttttgtcctcagcagtagagggtggtgagattt 

9201 caacccagcctagcaggaccaataagtctggaaagaagtagctctagttcatattggcacctgctaattctagttctgaagaccatgggaaatctcttgc 

9301 ctatttagctcagtgatcatccaagatgggaaattcttgggctcagctgtgagggatcccaagtttatatgtaacactaatgtctcacaaatcaagaatc 

94 01 caagagaatcaagagactatagttcattccttatattaaattcttaggactgccaactgggtggctacagttttgggggctagaagtctgatatcaaggt 

9 501 gccaactgg actggttccttctg aggaccacg agggcaggatctgttcaggcttgtag atggccttcttttcc atgtgtcttcacattatcttcctctgt 

9601 ttgtatgtgtgtccaaatttcctcttctttttttttaatttagaaatttatactgtct 

9701 aaaaaatcaaaacaaaaacagtgaagccaagacactcttccaaagtctggacccttccggccttccaaatacaagagctctggaagttgtatataccaaa 

9801 tttcctcttcttaaaatgtcaccagtcacattggattaaggcttaccctattaacaccattttaacttaatcacctctgtaaagaccctatctcctgata 

9901 cagtc acattcggatgctc aggaagttagggtatcagtatc actatatgaatttgggagttggggg aggacac agtttagcccatgacagtcctg aatct 

ioooi cctttgctagatgcatgactgtgggccagtcacttcaccagttgggatactgccatctctatcagaaaaggggtttgggctaggtcatctataaagtcct 

ioioi ttctgctctaaattgtaaatataatgagatacc aacatttagtttaattgtttaaaattttagaagctaactggatgctttgctggtgtc aacactcccc 

10201 tttacaaaaaaaaattcggccgggcatggtggctcacgcctgtaatcccaacactttgggaggccgaggcaggcggatcacggggtcgagagattgagac 

10301 catctggccaacatggtgaaaccccgtctctactaaaaacacaaaaattagctgggcctggtggtgcacatctgtagtcccagctactcgggaagctgag 

10401 gcaggagagtcacttgaacccgggaggcggagcttgcagtgagccgagatcgcgccactgcacctccagcctggcaacagagcgagactccgtctcaaaa 

10501 aaataaataaataaataaaataaaataaaataaaataaaatctcact^ 

10601 tgcattctgagaggaatggggtggggagcactctttcctgtagaaccccataacccatctattttcatcaatttatttgaaattc aaagccaggggttaa 

10701 aatgtcc actttc aatttgagatgtctaactttc agataaatctattaac atgcatttctaagtgactttt aagct aagcattttattttattgagctcg 

10801 tatggaagggtaactattatacttgtataat aaagtgc actttc aaaaatactcggttc aaatgt aaaat aat attcgt aat atttt aagacaaacctcc 

10901 tagaacttatatgtgtctttcttcccagagcagtctctatgggtgcctaaacaatactgcattattagatttttttcagtttataagccacacaagaaag 

11001 tt aac cc atgtc atc tc tag agg cat aaaaatag ac agttgttctgag aaac atatctgtttattcct agttc agtaacagcgc aatg agatc ct aaatt 

11101 atgaggtactttttgtttatcttattgtctcattggcaaccagcaactcctgttgcatttttgacatgggaatctatcagggtgtggttaataaagtaca 

11201 tttccatggtaagtattctttaagaaaaaataaaccaagatttcatcagagacagaaattactgcaaactgtacttaccagtttctggtgatttgtataa 
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11301 



CTGAGCTTTCAATTTCAAAAATTAAAAAGTTCTCTTTAGTGTAACATATTTTTGTGTCCAGTAATTTTACTTCAAAAATAAAAGAGAATTTTCTTTACCA 



11401 TC AAACAACGTTGCTGTAATGAGTGGTGATATATTTAGTCCTAGAGGACCAAAGAGAAATAAAATGGCTTTGATTATGCTGGTTTAAGAAAATATATCCG 

11501 ATGAAACAGAGGTTAATATTTGTGATGTTTGATTTAGTAAAATTATAAGACTACCAAAGAAAACTAGAAGAGC AAAATAACCAAAATTTATATAAAGAAT 

11601 TC AATGTTGATAATTC AAAGGTTTAGAATTTTTTCCACCTTTCAAAT ACTAAGTTGCTGTTATAGATTTACTACC ATTATTACCC AG ATTTTCTATTTTA 

11701 CTAAAAAATAATAACACAGTTCGTTATGATAAATCAGTATAGATCTTTAGGCTCAACACAACCCTGCTACCTTTTAAACTTTTTTATTATACAACAAACA 

11801 CATATGCATTATCAAGAAAAGATGAGTTTAGCAAAATGAAGAAAAATAGTCTTATCAACTAGAAATAAGCACCATTAAAATTTCTGTGTGTTAAAAGATA 

11901 ATATGCTGCTGAAACTTTTTTTTTCTTGAAATGTCCCTCTTTTCTTTCACTTTTCATTTTCTTAATCCCTAACCTTCTACTGTTGAATTTTCTGGACCAC 
12 001 ' CGTTATACCCCCTCATCAATAGGGCATTTTTTTCTGCAGTAGCTGAGCACAATGGTCATATTGAAGAAATTCCCTTGTGGGGGCTTTGCCTAGAGGTAAA 

12101 ATCCTCTTGGCCGGGTGCGTTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAGCTGAGGCGGGAGCATCTTCTGAGGTCAGGAGTTTGAGATTAGCCTG 

12201 GCCAAGGTGGTGAAATGCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCGTCATAGTGTGCATTCCTGTAATCCCACCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAG 

12301 AATTGCTTGAATGCCGGAGGGAGAGGTTGTAGTGAGCCAAGATCTAGATTGTGCCACTGTGCTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAAGACTCCGTCTAAAACA 

12 401 AAACAAAACAAAACAACAACAACAAAAACAAAGTAAAACCCTCTTCACTGTGAT^ 

12 501 GCAGTGTGATGCTGTGCTCAAAATTGAGAATTCTCACTGACTGTTCCAGGCATCTGTCTACTCATTCTTGCCATGCTGAGGGGTGTCATTTCTCACCACT 

12 601 GAATGCCTTTTTTTTTTTTTTTGTGCTTCTTTTTAAAAGTCTTTTCCTGTTTGCTTTGAACTTCAATAAAAACAGGGGGTAAGAAGGTAATATGCTTTTA 

12701 TTTTGTCTGTGGGGTTTTTTTCTTCCTTCTTTTGGTTCCTTTTCAGATCCTAGCTCATCAAGGCCATTTGCCACACTGACACTGGAATAAGCCTGAATGG 

12 801 GGGTCTATATTTCTTCCAGTAGTTAGTTTAATTCGGTCATTGAGCTGTTGCTCTATTTGTAACCGTCATGCTAGATCCGAGGGCTGACTATTCCTGAGAA 
12901 AGTGTGGAGATCCTTTCAGACTGCCATGGTGCTAGGGGAGAGTTTCAGTCATTATCTTCTGTGTCTGCTAATTCTTGCATCATTTCTTCTACTCTGTAAC 

13 001 CTGGTTGGCTATG AAAAGTGATTCTTCCTC ACTG ATGCTGCAGGC AATGGGTG AATATCCAATTGTTCTCTCAGGTTCTTGTCATCGGAT AC AAAGAAC A 
13101 AATTTCATGTGTCCCTGTTTCTGAGAGGTTCAAAGGGAGCAAATGCACAGATTCTAGCTTAGGATGACTTCCAGCTTCTAACTATTTGTCTGTGCATTCC 
13 201 ATTTCCTCACCCCTGCGAGAGGTTGCAGTCATGGf AACGGCTGTTCTGAGAAATTCAGTGCCCAAACTGGAGGGAGGGGAACACAAACTCAGCTTCTTCC 
13 301 CAAGCTTCAGGGCAGGGCTGGCAAGTTTTGCCTTCCCCGCCAGCAAGAGCCCTGGCTT.TAGGGGTCTTG'CTACAGTTTTCCCAGACTGGAGGTCTTGGGG 
13 401 CTGGATTCTGGTTCTTAGCGAATTCTTGCCAAACACCTCCCCTTTCCCCAGTATCCATTTGTTTTGAAGGTTCTTTGCAGGCTTCTTGCCAATAATTGTC 
13 501 TTAAAACAAATGGAGTTGTTTGCATACCTAGATGGAGTAAAATATTTAGGAAACTATTCTACAAATATGAAACAGCCCAGATTTGGGCCAGAAGTCCTGG 
13 601 TCCTGAGTCTCTTGTTAGCCACTCTTAACTGTGAATTATTGGACAAATCATTTCTCGCACTCTGTGTAATCTGTCACCTGGGTACTTGATGATTTAAACC 
13 701 AGGAATTGTGGCCCTTCTCATAATACTGTCTCCTAAAT ATTGGGTG AATTTAGTATATCAAGGAGGGCAGGGC ACTATACCCGT AGGGGACTCTCTCTCT 
13 801 CCCTCTGTCTCTTTGCCTTTCTCAGATATGC ATCTTTGGTGGCAGACCTGGGGTTCAAACC AC AGTTGTTTTG AAATTTCTCTTTCCTTCTCC ACTATGC 

13 901 TCCCCCTCACTGAAACTTTAATAATAAAAGTAGCACACTTATTGGGCATGTATTTGTTATGTGCCAGGTTCTGTGCTAACAGCTTTAAGTGCATTATTCC 

14 001 ACGTATTTTCACAACAAGCCTGTGAGGAAGAGGTTATTTCCACTTATAGATAAAGAAACTGAGACTTGGAGAATGTAAGTGATTTTACCCACAAACACAG 
14101 GGCAGTAAGTGGGAGGCCCTGTTCACCTTAGAACACCTGGCTTCTATCATTCATGGTGCTGTTTCTAGTGTGGTTTGAAGAACCTGAG ATCCAAACTGCT 
14201 ATACAAGTGACCTGCTGCTTTCTTGGAGAGAGAAATCTGAAAGACAGTGGAGCCCTCACATTGTCTTTGCCTGTGCACAGCAGATACTGCCAATTTTGGG 

exori2 - 



14301 TGGGTTACACTTGTTTACCACGTTGCTTACTTCAGAAATCAATAAAATTCTCTTCATGCTTTTATTTTACAGGTTCTTACGTCTGTTGCTAGATTATCGT 

exon2 

14401 CCAAAAGTGTTAATGCCCAAGTGACTGACATCAACTCCAAGGGATTGGAATTGAGGAAGACTGTTACTACAGTTGAGACTCAGAACTTGGAAGGCCTGCA 



2e.CDS-(-183 
exon2 A 



14 501 TCATGATGGCCAATTCTGCCATAAGCCCTGTCCTCC AGGTATGTTACACAAAACATCC AGAG ATTACAGTGAAAGTCACAGTTAGGAGTAGCACATAGTA 

14 601 ATCATGACTATAATAATTTTACAGTTTTTGGTTCCCCTATATTATATAACATAACTGAGAGAAAAACAACTATGAAATTATTTTCC AAAGATGAGTTTTA 

2i.D+176 ... 
T 

14701 TTT AT ATTT ATC ACGC TTATTTGATGTGGTT ATGG AT AAATTTAATTT AC AAGTG AC ATGC AC C TCTG AAATG AG AAGAC TGGTC T ATTTGGC TC C ATTT 

14 801 TTTTCTAAGCAAAAATGACTC ATTTGTGAATATGAAAGCTTATCATGTCAAAACTGATTAGGATCTACCATAACAATAGTGGAACTCTGAAAGCAAGAGA 

14 901 CTTCTCCTCTTAAGGGATATGTCTCAGCACTTCCCTTCAATCAGAAGGTCTCTAAGAAAGCTGTCCTGGCACTGAAGCCTGCAAAATATATTTGCATTTT 

15001- GC AGCTG AAT AAC TAG AC G AAT AAGAAAAG C AACAGGC AG AAAC C AAC AG C TTTTTTTTTTAAATC AATAC TTTG AAGGGC AAACTAATTTC AG ATC AC A 

15101 AATCCTTC AAAC ACTGGTAAATTAGAAGCTAAGCAAAATGC AATTGTGC AAACATTTCTTCAACTTTGAGTAGAGTTGAAAAAAGGAAAATAGCACATGG 

15201 GTTCATGTGATAGATTAATAGAACAAAAAAGGACTGTAGTATGTTTCATGGTTGTCCTCCCAGGCTTCCAGCACTC AAGCTGTAAAACAGGATGGGTCCT 

15301 GTTTGTGAAAAGATTCTACCAGTCTCCCTGTGCTTCATGTCCAGATTTTAATAACCGTTATGGAAAAATCTCCCCTATAACCCAACCCATTTATACTTAA 

154 01 ACCCATTTACACTTAAATCTTCTCCAACACGAATAAAGAATGGCGTCCTGGCTTTATTATAACCTGCTAAACACAATCAATTTGCTCTATGAATTG AAAT 

15501 CTTTGTTCATAATTTTAAAACCTAAAATGTAAATTAAAATGAACAAAATATGCTTTGCACATCAAACTGTCAAGGATTTTTGTCTATTGCTTTTTCGGTT 

15601 TTGCTTTGTTTTATTTTAATTTAAGAAGTGAATGTAAATTGTTACAAACTTTTAAGAAATACATTTGGATATATGAGTCAAAAATTTGAAAAAAAATTTT 

157 01 TTTTAACTTTTTTTTCTTATTATTATACTTTAAGTTTTAGGGTACACATGCACAATCTGCAGGTTAGTTACATATGTATACATGTGCCATGCTGGTGCAC 

15801 TGCACCCACTAACTCGTCATCTAGCATTAGGTATATCTCCCAATGCTATCCCTCCCCCCTCCCCCCAACCCACTGTTTATACTTGCTAAGATAGCAATTA 

15901 ATTTATACGAAAATACCCTGAGAAAATAATCAAAAATAAAGGAAAATATTGTACACATGATATTTCATTATCAATATGATGTAGGATTCCTTAGGTAAAT 

16001 TCTGGAATATTTAAAGACTGAAATAGTATGTATCAAAGTCATGTTTTCTGATATATTTCTAATATAATCCTCAATTATATAAACCTTCTTAAGTAATTTC 

16101 CAACTGATCTGGCTGGATTAACTGATTCTCCCTGATCCGTCTATAAAATATCCTGGATGGCATCCAACCATGTTAAATACTCTTCCCACTTCAATTCCCT 

162 01 CTTGTTGAATTTTAGGCTTATCAATATCTAAGTTGCTTCCAAATCTGTTTATGCTCATTAGTGTTGTGATATTCATATGTAATTTGATTGAATATTGCAT 

163 01 AAATTAATGAAATACAAATACAGAGAAAAGACAGATTTTATTTCTAAGAAAACTAGGTTGAGTGCTTTGGAGAATTCAATAAAGATGAGCTGCTAAAATG 
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164 01 TTGTTGATGAATTTTGTGAGGGAAAAATAAAAGTTAAGTAGTAGGAAAAATC ACAAAAATCTCTAAAGCCATTCATAGAGATTATTGGTATGTTTATGTT 

16501 TTC CTTTC ATC AAAAACGAAGGGAGGGAGGGAGGGAGGGAGGGAGGAGAAAAAAAGAAAGAAATG AAAAAGGAAG AGAAAAATAGAC AAAC AGGAAATTA 

16601 T AGGTGATGC ATTATGGATGTGACTT AAGAAAG AACC TGGGATT AT AAT AAG TTCTAT ATC AC AAAATTGTC AAATGATTAT ATAGTT AT ATTTT AT AAA 

167 01 TTAAAACAAAATATTTACAGTATTTTTAAGTGATTTCCTATGTAAATTGACATTTTTGATTAAATGA 

168 01 TAAGAAGGATTCTATGGTATACTGC ACACATATTTCATATATAC ACATTGTAC ATATATATATATAC ACACCTGTTATATATATGCTCATGCATATAC AT 

169 01 GTATGTATGTATTATATGC AT AGG AATGCAAC AAAAT AAC GGC AATATCTC C AGATTGTTGAT ATATAGTTTTTTGTTTGTTTGTTTGTC TGTTTTTTTG 
17 001 AGATGGAGTCTCACTCTGTAGTCCAGGCTGAAGTGCAGTGGCATGATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTTCTGGGTTCAAGCAATTCTGCAGCCTCAG 
17101 CCTCCCAAGTAGCTGGGACTAC AGGAGCAC ACCACAACACCGGGATAATTTTTTGTGTTTTTAATAGAGGCGGGGTTTC ACC ATGTTGGTC AGTCTGGTC 
17 2 01 TCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCTGCCTTGGCCTCCC AATCTGCTGGGATTACAGACATGACCCACTGTGCCCGGCCTGATACATAAGTTCTTAT 
17 3 01 TATACTTTCCTGCCTTTTCCAACATTTCTATAATAAGCATATGTACC ATTATACTAAAAAAAGTATTTTAAAATCTGATTTTCAATAAAAC AACTACTTA 
174 01 TTTTCTTATTTTAAT AAATTTTGTTTTC AT ACTTTGGAGGAACG AAAG AAC C TGTGGTTTAC TGTATC TCC ATT AT ACC AAGGAAGTTGTGCTAGGC ACA 
17 501 TTCTGTAAGATAATTCATTAAAGAGACCAATTC ATTCAGAGACC AGTATAATACCACTAGCAAAAAATAAAATTATACTTGGACTTGGGTTCTGTTTTCT 
17 6 01 TTAAATATTGCTAC AATGTTATATAGCCC TATGCACTATTTTTGAATTTTGTTC TGGGAATC TCCAGTTTGTTTTTTACTATTGACAGAC TATTATC TTT 
17 7 01' ACTTACTAAAATAGC ATATATATTTACATGTCATAATTTGCTC ATGTAGTAAATATTTTGTTTTATCAAAAAGAATATATGAAGTTATTAAGGAATTC AT 
17 801 GTTCCTAGGAAACACAGCAGAAATTAATTTTGCTGTATAGGTGAGCAGAGC AGATTAAACTGCTTATATTTTTAAAACTAGTTATACCATTAACAATTAG 

17 901 AGTCACTAGTAATGTTTTTCTCACACTTCCCTTGATATTTTC 

18001 TTTTTTAGCACTTGATATCAATATATTTATTTGTGTATTGTCTGCCTGCATCCCAAGAAGGTGAAGTCTTTGGTGATGAAGGGTTTATCTTATTTCCTGC 

18101 AT AAT ATC AAACTTCTAAAAAGTTCCTAGG ACTC AATAGGC ATTTAATAAAC AC C TATC AGATAAATGAATTTTTTAAGAGAACAC ATT AC AT AATGCTT 

182 01 TCTAATAGCAATACAGTGACAAACTTTATTTTTAAGTAAlATTAATGCAAATATGTATATTATTTAAAATTGTTTGTTTTTAAGA^ 

183 01 TAATAAATTTTGGC ataaatatgttaatgc ttatcaaaactcatcag tac atatcctgtcttttgatgaaaaagtaatag aaaggggagaacaaag agaa 

184 01 ctctcatgctcactaggcaggccgagtgcagctctgacagcaatgcaagagaaatattactatctccatc atatgcaggatgaaatttaggcttggagaa 

18 5 01 aacaacacttcgttaaagattttatagctgctcaagatttgaccaaggcttttaaaacttcaaatgttcttttccttattacactgtttcttatcaggat 

186 01 ttgtggactttggaaagtaaj\atgaaaagtcagagcaatgtgagttagtttgataatctcagtggccagtaacagctatccccactctgaatatatacca 

187 01 acc aacc tctcccctttc tcc aaggaagttagttcttggcaaaggc 

18801 gttgctaatcatcctatttctatgggcttcagtcactcttttagcttttgtcttgggagactttctgtctgttgacatgacttttaaaataatcttctcc 

2i.2 21.A-62 
T C 

18901 CCC ATTGTATTTATATCTCATTAGCCTACCCCCCCTCCCCTTGTC 

3e.CDS+222 

G exon3 



19001 CCCGTGTCCTGTTC AAACACTTGCTCCTTTTTTCCTTGGGCAGGTGAAAGGAAAGCTAGGGACTGC AC AGTCAATGGGGATGAACCAGACTGCGTGCCCT 

exon3 



19101 GCCAAGAAGGGAAGGAGTACACAGACAAAGCCCATTTTTCTTCCAAATGCAGAAGATGTAGATTGTGTGATGAAGGACATGGTAAGAGTCTTAAAATGCA 

3i.l 
T 

19201 ATTGAAAGAGGCCAATCTTGGAATTTCATGTAGAACCATTTATAAGACAATTTGAAATTGGGGCCTACTGTGGTGCTATGTTGACACACAGGAAAGGGAA 

193 01 GGACAGGTGGCTAGGGTACCGCAGAACG AGGTGCCGAGCTAACTACTGGTCTAGACCTTTATGAGTAAGTCTAGGCAATTCTTCCAGATATAGGAGAATG 

194 01 AGTAAATATGAACCCTAGGAAC AGGGTTCATCAGCTCAAATC AAAAGCTC AGAAATTATTTTTTTTCTGGCCTTGACTTACGCTTATATAATGGTGCTCG 
19 5 01 • TTCATGGCCAGAAAAATTCAGAAGCCTGCAGATACAAGGACACAGAAATCC AAAAGGTAGGTAGGAATGCTCCCCCTTTCTTTGGGGATTTAGTTTGTCC 
19601 TGATAATTCCATCTGGGGACCTGAATTTTCATGGATATCTCAATGTATTCTAAGGACCCAGATTGAAGTATAACAGAAGTGTTTCTAGTTTTGTTTGACA 
197 01 TGAAGAAACCTCTGGACATAAAGCTTTTCCCATCCCTATTCAGCCTATAAAGCAATGTTTCTCATCCCTGGCAGTGCATT AGAATTGCTTAGGGAGCTAC 
19801 TAAAAATGTTTCATGTTTAGGTCCCATCTCAGGGCAATTACATCAGAGTCTCTGAGTGAGGACC7TGGTATTGGCCTGATGGAGTAAGTCTGGGGTAGAG 
19 901 CCTAACATTCTACATTTTTAACAAGCTCCCAGGTGATGCTCATGCTGCCAGTCCCCAGGTCACCCTTTGAGTGTTAAGGCTAGAGACTAGAGGA 

2 0001 GAGACGTCTAAGTATTGGTGAGGTTTGTCTTGGTTGCTGCTAAATGATTGCTGGCCATTTCAACCTGGGGTTTCCTGTTCTGTGTTTAAACACTGACTGT 
20101 ATTACTGGTGTCATGCTGTGACTGTTGATATAAGCAGTGGATCTCAAAAATCCATGCAGCTCCTGCCC ACCATTTTCATAGTCTGCTTATAATTAGCCGC 

exon4 



20 2 01 TAT AAC TAATAGTTTCC AAAC TG ATTTTCTAGGCTTAGAAGTGGAAATAAAC TGC ACC CGGACCCAGAATACCAAGTGC AGATGTAAACC AAACTTTTTT 

exon4 

2 03 01 TGTAACTCTACTGTATGTGAACACTGTGACCCTTGCACC AAGTAAGTTTTAGTCTTTCTCTGATTAAAACACTAGATATAACATGAGAGTTATCATTTTC 

41.D+71 
G 

2 04 01 ctagggaagtaacactgactgagagttaagaattagggttctagtcctgctttgcctccaac<:aactagatgactgtttgctcatttaaacactggtc 

4i . D+211 
G 

20501 cttcctgtgtaggtgacactttgctggccacttaagctaaagatatgagccagacatatgcctggcatcaaggtatcagtccagaagcacagacagtcaa 
2 0601 ggaaagcaatggttattgtgtttcaacac^atgagaatagcatcagaagagacttatgttccaggtgttacaaattatacagaaaaacttttcaactctg 
207 01 cctgaggagatggaggtgaagac atgaatgtgtctcatgacttgaatcttgaagaaagaaaagaaagagc attaacaggtgcacatggatggaatgcaca 
2 0801 TT ataggcagggaaac agc agctgc aaagagac aaaggaagctc aggaaaacagaatacc tggctgg agtgtagg aaagactgagaagcgttc agggctg 



FIG. 4D 



Heller Ehrman White & McAuliffc, LLP 
! Sheet42ofll3 
, Title: Genes and Polymorphisms on Chromosome 10 
Associated with Alzheimer's Disease and Other 
Neurodegenerative Diseases 
Serial No. To be assigned Applicants: Becker et at 
! Date of Filing: 6/18/03 Attny Dkt No. 37481-3308B 
v J 

2 0901 AATCATGAAGGGCCTTGTCTTTTAGGCTAAAGAGGTTG 

210 01 TCTAATAGGCTTAAGAAATAAGCACATGATGCCTTATGTTTTATTTGCTAGGAAAATTTTATGTACAGTTGTCCCAGGCTCTGCCCTGGCCACAAGTGTC 

21101 TGAGAGTGCCCCTATGATGACAGGCTAGGTAGGCATTGGGGAAGCAGCTGACTTAGTAAAATAATAACAATAATAGTAATTCCAAATATTTCATAATCTT 

212 01 GATTTAATTTTCTTGTCATCATAACCTTTTGAAATAGATAATATTATTT^ 



213 01 ACGTAGTCAGGTAATGGGCAGAGGCTGTGAACTCAGACAACCTGATTGTGAATGTTTGTCTGTCTGAAGGAAATCACACATGAACCTCTTGAGTCTCCTG 

214 01 ATCACCACCGGTTGCTAAAAGTGGCAGCCTCTAAGGGCCAGCTGAGTACCCTCCCTGAGCTACATCATGGGCGTGGCTATCACCTGGCCATTTTCTTGGT 
21501 CTATAGGAATTTTTTGAAATTACTTTTGACAGTTTATTTTAAGAGCTAGTTTAAGCTATAGGATTTACGTGTTCAGTTTATTACTAGGTTTAAGTTTATT 
21601 TTTGTATCCACTTCATCTCTCTTGTGTGTCACTATTTTCCTATCTTCCTTTAACTCTTGAAATCTTAAGACAGAGTCATTCCTTATGATATTTTTCATCC 
21701 AGCCATCCAAATTATATTAACTTGTGCCAGCTTTAGATACTAATTTAGAAATATTTGAAGGAATACGTTTGCCAGAGATGCAAAGATGAATAAAATGGCC 

exon5 



21801 CC TAATTTAC AAAGTGC C ATTGAAAATTATAAAGGAATT ATTCTGCC AGGCTTTTGAATTTC TCC TGTATTTTTTTTTCTAGATGTG AAC ATGGAATC AT 

exon5 



21901 CAAGGAATGCACACTCACCAGCAACACCAAGTGCAAAGAGGAAGGTAATTATTTTTTTACGGTTATATTCTCCTTTCCCCCAACCCCATGGAAAGATGTG 

5i.l exon6 

G 

22 001 AAGAAAAACCAATCACTCTTGATTACTAGAAAGTCCTTTATTT 

exon6 



22101 cagatctaacttggggtggctttgtcttcttcttttgccaattccactaattgtttggggtaagttcttgctttgttcaaactgcagattgaaataactt 

22201 gggaagtagttcacaaagatttgcctcattcttacctataaaaagctaccactttggtagatttatgtattgttaatttcttgcccctgaatgcagcctt 

22301 gagagctgactgataagaacaaatgaaattattcctcagctagtttctgagcaacagttttggggcattgagtggtattctcatccttcctatgaacagg 

22 4 01 tgttctctgcagcagcagaattggccaaaaatcagaagcaattcttcactattcattgagatctccctatgcaaaaagagaacacaagaagcaaaggcat 

2 2 5 01 tcccaggaaacacattgcagggaacactttaaaaacttgtacttcactgcctcctcttcctcggcctaattgcttgtttttaattatttctccttcttaa 

2 2 6 01 cttaaaatactatggggacacatgttatacaaaggtgacttagtagagtcagtagaaaagccaaaattagatattatcataattagtctagaaaaatccc 

2 27 01 tttaagtcattcatcaactacagggtcacaccaactttcagtaacttagaagtattcaattttcccttctc agaacaattatctgtttgttcagttcagt 

22 801 tgaagaagaaagtttgccttgcctttagcggttgtttagctgaaaatacatttgggatatttaagcagtgtaattgtgctcagagacatacagattcttc 

22901 tatctcacattgactttaatgcatacacctattgagtatgtatgcttgagttatttgtgtgtgtatttcatttctgggcatcc atagcaagttgatgttg 

23001 acttgcttgtcctacggcttctgcatcctgccatagtcttgccgtccac atctttgctggac agagagtggtgcttgccatatggtaagtcaaaagccat 

6i.A-144 
A 

23101 ctccttgctaggccagcctgtggtaattagatgactaattaagatatgtcctttcactagaacacttgacttagtagtacgaaagttccaaaatcagcgg 

232 01 tctcctgcgatgtttggccacttttaagtttcactgaatttctcctttttccttcttatatttctcttagtgtgaaagtatgt 



exon7 



2 3301 aaggctgagacctgagttgataaaatttctttgttctttcagtgaagagaaaggaagtacagaaaacatgcagaa^ 

7e.CDS+642 
exon7 C 



2 3 4 01 tcatgaatctccaactttaaatcctgtaggtattgaaataggtatcagctttccttgaaaagaaaaatagagaaattagtgatttggctttttgttactt 

23 501 ccttttacttttttgtttcttgtttgtttcattttgtttgagatggagtcttgctccatagcccaggctggagtgcaggggtgcaatcatggctcactgc 

23 6 01 aggctcaaagtcctgggctcaagtgatcctcctgcctcaactgtgacectgggactacaggcatgcaccaccatgccaggttaattttttatttttattt 
237 01 . tttatagagacagggttcactttgttgcccaggctggtctcaaacttttgacctcaagcaatccttctgcctcaggctcccaaagttctgggattatagg 

23 801 TGTGAGCCATCACATGCGGCCTGTTACTTTCTTTATTTAAACATTGCTTGTGTTTGTGGGTGCA 

2 3 901 GT ACC CAAATTAAAAGTAAACTTGTACACAAAAACCGT AAGAATC AAC AAAGGAGGGAATTGAGAGTGTGC TG AAAATGAGCTGAAAAAAGAAC TTGGCC 

24001 AACCTCC ATGTTCCGTGTTGTTGTTATCCCTGCAGAGAAACAGCCTTTACCAGGCATGGGTTCAGTATCCAAGCCTGAGCAAAGAGATTGCTCTTAAAGT 

24101 TTGTCATAAGGGCACAGCTTAACTTTCTCTGGCTGCCGGTTGACCTTATGTCTCACCATATCTTTTCCCAACATGGTATCAATATATTTCAGATAGCAAG 

24201 AAATACACCGAGAAAAGAAACCAGTTGCACTTAATGGAATTATTTTCTTATTTGGGGCCAGGGCTCAGTGGGAGTTAGG 

24301 AAAAAAATTTC AATTTGAGCCATTTTC TGGT ATTAAG AAT AAGAATAGTTAC AGGGAAGAAAATTTT AGAGTAGTTAT ATTTA TT ATTt ATTTTAAT AAG 

24 4 01 TCTATATGAAAAATAACCTCAACCTATTTTATGAATTCTTT 

24 501 TTTC AGAAT AAAAATTG AATGGTAAAAGT AACCTTCTTAATC ACTTAATCT AGC TTCCT AATTTTATACATC AAGC AACTGATTGT ACTTCTTTCTG AAT 

exon8 



24 601 TAAGGAAAAATTAGAAGTTCACATTTAGAATATTCTAAAGATATATTTTTATTTGTCTTTCTCTGCTTCCATTTTTTGCTTTCTAGG 



exon8 

2 47 01 AAATTTATC TGGTAAGGCTTTTATC ATTTTATTTCATAGAGATGGC ATCC TTTAGAGTAATAGGCC AATTTCAGAGTAAAATAATGTTACTAATTTC AGT 
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24801 



8i.D+l79 
G 

GACATATTATGGGATCTTGTTATTTCTCATACAATTCTACCTGCTCAGCATAAAGCATTTATCAGGCAGTTTGTTTAAATTTATAATGAATACTCATAGT 



24901 
25001 
25101 
25201 
25301 



25401 



25501 



25601 



25701 



25801 



25901 



26001 



26101 



26201 



26301 



26401 



26501 



26601 



TAAAAATAATCAAGTAACAATAAGACACAATAGTCTGAGGCTTAAGAAACTTTTCCTTCATAATCAGCTAGATGTATTACAGAACTCCTGCCTAAAAAGA 
TCTAGAGGTTAAAGTGTACTGTAGACTCAGGTATTATCAGTGTACCCAACTCTATAACAACATACATGATTCCATTCAGTTGTTCTTTGATCTGTGATTT 
AGAGATAAGATGATCATAAACTCTTTGCTTATACTTTTAGATTTGTGGGTCATTGATCATTGGATCCATAAGAGATGTTATAGGTGATGTTTTCCAATCC 
TCTTAA TTTATAAATGAGAAAAGAAGATACAGAAATGTTATGTATTGTGGCCCAGGTTATTTAACAAATTACTGGGTATATGGCAGGATTTGGAGTTAGA 
ACTCAAGGTTGTCTTGTTTCTGTATTCCCCTAGTCAGCTCTTCATAGACTTTTAGGACTTAGCTATATTCTGAAGTACTATAAAAAGAGAAATAAACATG 

exon9 

GTTTTCACTAATGGGAATTTCATTTAGAAAAACAAATTTTCAGACTATTTTCTATTTTTCAGATGTTGACTTGAGTAAATATATCAGCACTATTGCTGGA 

exon9 

GTCATGACACTAAGTCAAGTTAAAGGCTTTGTTCGAAAGAATGGTGTCAATGAAGCCAAAATAGATGAGATCAAGAATGACAATGTCCAAGACACAGCAG 

exon9 

AACAGAAAGTTCAACTGCTTCGTAATTGGCATCAACTTCATGGAAAGAAAGAAGCGTATGACACATTGATTAAAGATCTCAAAAAAGCCAATCTTTGTAC 

exon9 

TCTTGCAGAGAAAATTCAGACTATCATCCTCAAGGACATTACTAGTGACTCAGAAAATTCAAACTTCAGAAATGAAATCCAAAGCTTGGTCTAilAGTGAA 

exon9 - 



stop codon 



AAACAACAAATTCAGTTCTGAGTATATGCAATTAGTGTTTGAAAAGATTCTTAATAGCTGGCTGTAAATACTGCTTGGTTTTTTACTGGGTACATTTTAT 

exon9 

CATTTATTAGCGCTGAAGAGCCAACATATTTGTAGATTTTTAATATCTCATGATTCTGCCTCCAAGGATGTTTAAAATCTAGTTGGGAAAACAAACTTCA 

exon9 

TCAAGAGTAAATGCAGTGGCATGCTAAGTACCCAAATAGGAGTGTATGCAGAGGATGAAAGATTAAGATTATGCTCTGGCATCTAACATATGATTCTGTA 

exon9 

GTATGAATGTAATCAGTGTATGTTAGTACAAATGTCTATCCACAGGCTAACCCCACTCTATGAATCAATAGAAGAAGCTATGACCTTTTGCTGAAATATC 

exon9 

AGTTACTGAACAGGCAGGCCACTTTGCCTCTAAATTACCTCTGATAATTCTAGAGATTTTACCATATTTCTAAACTTTGTTTATAACTCTGAGAAGATCA 



9e.3 'UTR+564 
exon9 T 



TATTTATGTAAAGTATATGTATTTGAGTGCAGAATTTAAATAAGGCTCTACCTCAAAGACCTTTGCACAGTTTATTGGTGTCATATTATACAATATTTCA 

exon9 

ATTGTGAATTCACATAGAAAACATTAAATTATAATGTTTGACTATTATATATGTGTATGCATTTTACTGGCTCAAAACTACCTACTTCTTTCTCAGGCAT 

exon9 

CAAAAGCATTTTGAGCAGGAGAGTATTACTAGAGGTTTGGCACCTCTCCATTTTTGCCTTGGTGCTCATCTTAATGGCCTAATGCACCCCCAAACATGGA 

exon9 

AATATCACCAAAAAATACTTAATAGTCCACCAAAAGGCAAGACTGCCCTTAGAAATTCTAGCCTGGTTTGGAGATACTAACTGCTCTCAGAGAAAGTAGC 

exon9 
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2 67 01 TTTGTGACATGTCATGAACCCATGTTTGCAATCAAAGATGATAAAATAGATTCTTATTTTTCCCCCACCCCCGAAAATGTTCAATAATGTCCCATGTAAA. 

exon9 



2 6801 ACGTGCTACAAATGGCAGCTTATACATAGCAATGGTAAAATCATCATCTGGATTTAGGAATTGCTCTTGTCATACCCCCAAGTTTCTAAGATTTAAGATT 



exon9 



2 6901 CTCCTTACTACTATCCTACGTTTAAATATCTTTGAAAGTTTGTATTAAATGTGAATTTTAAGAAATAATATTTATATTTCTGTAAATGTAAACTGTGAAG 

exon9 



27 001 ATAGTTATAAACTGAAGCAGATACCTGGAACCACCTAAAGAACTTCCATTTATGGAGGATTTTTTTGCCCCTTGTGTTTGGAATTATAAAATATAGGTAA 

exon9 



27101 AAGTACGTAATTAAATAATGTTTTTGGTATTTCTGGTTTTC 

27201 AT ATAACTTGTCTTT AATGCTTCTTGGATCCCTTAGAAGGTACTTCCTTTTTAACCTT AACCCTTTTAGTAGTTAAAT AATTATTTCC AT AGGTTGCT AT 

27 3 01 tgcc aagaagacctcttccaaacagcacatgattattcgtcaaac agtttcgtattccagatactggaatgtggataagaaagtatacatttc aaggggt 

27 4 01 aggttttattattaagaaagccaaatgaggattttgaaatattctttcctgcatattatccattct agctacatgctggcc agtgggccacctttctttt 

27501 ctgcaatttaatgctagtaatatattctatttaacccatgagtcccaaagtattagcatttcaacatgtaagcatgtcggtaagatagttgtgctttgct 

27601 tagggttccctcctgtgttatggtctggaaagtgtctttaggc agaaagtctgagtgatcacagggttcactcattaatttctcttttctgagccatcat 

27701 agtctgtgctgtctgctctccagttttctatttctagacagaagtagggcaagttaggtactagttattcttcatggccagaagtgcaagttctactttg 

2 7 801 caagacaagattaagttagagaacaccctattccactttggtgaactcagagcaagaactttgagttcctttgggaggaagacagtggagaagtctttgt 

27901 acttggtgatgtggtttttttcctcatggcttcacctagtggccccaagcatgacttctcccatgtcaatgagcac agccacattcccgagttgaggtga 

28001 ccccacggtccagaatcatcctcattctggtgaacctggttctctttgtggtgggcatactgggtaggagaatcacccaaaggtcacccatgagctgcag 

2 8101 aaaaaaaggctatttgca 
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1 TGTATCTAAGAAGCAACTAACTTGCTTTTGATTTTACCAGCTAATAGGTGGAAGGGACTTGCCTTGTCTCAGGTGAGACTTTGGACTATGGACTTTTGAG 

101 TTAATGCTGAAATGAGTTAAGACTTTGGGGGACTACTGGGAAGGCATGATTGGTTTTGAAATGTGAGGACATGAGATTTGGGAGTGGCCAAGGGCAGAAT 

201 GATATGGTTTGGCTGTGTCCCCACCCAAATCTCATCTTGAATTATAGCTCCTGTAATTCCCACATGTTGTGGGAGGGACCCGGTGGGAGATAACTGAATC 

3 01 ATGGGGGCAGTCTAGCCCATACTGTTCTTGTGGTGGTAAATAAGTCTCACAAGGTCTGATGGTTTTATAAGAGGAAAATCCTTTTACTTGGTTCTTTCTC 

401 TCACATGTGCCGCCATGTAAGACAAGCCTTTTGCCTTCTGCCATGATTGTGAGGCCTCCCCAGTCCTGTGAAACTGTGAGTCAGTTAAACCTTTTTCCTT 

501 CATAAATTACCCAGTCTTGGGTATGTCTTTATTAGCAGCATGAGAACAGACTAATACACCTTCTAATTAGTCTCCCTGCTTCTGTAGTTCAGAATGATCT 

601 TTCTAAACTAGATTATGCTGCCCTTCTATTGAAAATATTACACTGGCTTCTGATCT.TACTCAGAAGACACGGTAAGATCTTGACAAGTGGCTCCCAAGGC 

701 ACCAGACTTCTAGGACTTCATGTTCTATTACTTTCTACTATGTACATTCTGTTTTAGCCTCAAAGAGCTCACCACTCTGGCTAGGACCCACCAGGAATAT 

801 TCCTACCACAGGGCCTTTGTACCTGCTATTTTCACCCAGAATGTGCTTTCTCCAGTATCTAAGGCTGTTAACTACCTCCTTGCCTGTGCTCAGGTGTCAC 

901 TTCATAAGAGTCCTTTCCTGATTACCATATACATATCATCCTCCTTATCCCTGTTTTTTTTTTTTTTTGGGGGATGGAGTCTCACTCTGTTGTCCATGCT 

1001 GGAGTGCAGTGGCATGATCTCCGCTCACTGCAACCTCCACCTACCTGGTTCAAGCCATTTTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGGAGCTGGGATTAGAGGCACA 

us-703 
G 

1101 CACCACCACACCCGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCAAGTTGGCCAGGCTGGTCCTGAACTCCTGTCCTCAGGTGATCCGCCCTCC 
1201 . TCAGCTTCCCAAACTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCCCAGCCCCTTGTTGTTTGTTGTTGTTGTTGTTTGTTTGTTTTTGTTGTTATTTATA 

us-593 s 
(del) 

13 01 GCACTT ATCA CCACCTCATGTATTATATAGTTATTCATGATGTGTCTCTTCCCATCAGAATATATACAAGAGAACAGGAACCTTGTTTGGTTGGTTTCTA 

14 01 TACCTCCACTGTCTTACTAATGCCTGGCATTTAGTAGGTGCTCAATAAAATCTTTGTTTTAGAAAATGATTAATAAATAATATGTACATATTGAATATTG 
1501 TTTCCTCTTTTAACAAATCTTTAATAATAATAAAAAATTTAAAGCAGCAAGATTGCTTTGCATCAGGCACAATGATAAGCGCTTTAAATGGAGCCCATGA 
1601 TTCACTTTCATTTATAGAGCCCACATGCTCTCTGTCAGGCGCAGAAGGTGCCAGCCCTGCAGGAGCTTCGGGGGCGGAGCAGAAGGCCGCCTAAAACAGC 
17 01 CTTTGCTAAGAGAGCATGCGTAGGCGACGCGCTGGTAGAGCTGTGGACCTGCCAGCCTGCGAGGCGGAGGACGGGCTCCATCTCTTAGAAACGCCTACGG 

us-59 us-48 

(rsl332326) (rsl332327) exon 01 

C A 

1801 CGCATGCTCTATGGGGTCAACTGGGGGGCTGGCAAGCGGCAGCGCTGGTCTGGGGGGGAGTCTCCGAGGCACTTCCCGGTGGCTG 

Spl binding site NF1 binding site 

. . exon 01 



1901 IGAACAAATAGTCCGAGGGTGGTGGGCATC^CCCTCCCGACAAGGCAGACGAGGCCCCCTGCAGGTCCCCTATCCGCACCCCGGCCCCTGAGAGCTGGC 
NF1 binding site ■ Spl binding site 

li.D+36 

exon 01 (rsl332328) 

: ; A 

2001 ACTGCGACTCGAGACAGCGGCCCGGCAGGACAGCTCCAGGTGAGAGTGCCGGCGCCGCGGCGCTGCCAGGTGCGGGTGCGGCGTGGAAGCTGGTGCCTTC 

2101 AGCAAGGGGAGGGTCGCGCCCCGAGGCTCTGCCGGCCGGCAAGACCCTCTGCGTTTGGACCCAGCGAGTCTTGCCTGGGGTGCCTGCGGGTGCTTTTTCT 

22 01 GCGGGCGTTGGCTCAAGGCATCTGCCAATCAACCAGGGCAACTTCAGAGAGCAACTTCAGAGAGAAGCCCACTCTCTTCCCTGGGCGCTGTCCACTTTCC 

2 3 01 TGGACAGGCGCGGTCTCCGGTCAGTGAAGCTGCCCAGTGCTCCTGGACCGCGAGGACAGCAGGGATGTCTGATTCCTCTCTCTGCATCCTCGTGCTCTCC 

2 401 CCTTAGCTCCTCCAGGCATCCCATCCTACCTCTCTTGTTAGCCAACGGCGTGGTCGAAAGCAGACTTGGGCATCAATCCTGGTTAAAGTCCCAGCGATAC 

2 501 TGCTTTTTAAACAGCTGACACTTTGCTTCCAGTACTTCAGCTGGGTGAACCTCAGATTCCTGAAAAATGGAATTAATGGTACTGCCATAGGGTCGGTGGA 

2 601 GGAGTAATTGACAGTAGATCAGAAGCGCTGCCTGCGGTGGCTGGCGCCTCGCAAGAGCTTAAATGGGAGTCGTAATAATTGTTGTTATTAGAAAGTTAAA 

27 01 TAGCATGCTGCGTTGGGGCCTTTTCTTCTGCCACTGAACTGTTGGACTGCTGTTATCTTTTTTCAGAATCTGTACTATGCATCTAATATATACGTGGCAC 

2 801 TTTGCTTGGTCCTGGGGGTACAAAGCTGAGTCAGATTGTTACAAAGTCTAAATAACTGAGATAAAGGTGTTAATACAGCCCAGAAAAGCACACTTAATTC 
2901 AGCCTGGAAGGTTTTTTTTCCCCCCTCCTTCGAGATTTTCAGAGTATCTCCTTCTTAGTAAGAATTGCTTGGCTTAGTATGTTGAGAAAAACATACTAAG 
3001 TATGTAGTGTTGTGTTGGAAGGAAAACTTAACTGGGTGAGATTTTCAGCTGAGTAGCTTTAGCTGTTACTCTCATGGACCTTCCTCTGGGCGGTTGATAC 
3101 AGGTTCTGTAGGAAAACCGCTGAATGAAAGCAGCTCCTGCAGATGCTATTCTGTTTTCAATTGTGGTAATTCCTTTAATTTTTTCCCTTTCAATTTACTC 

3 201 CTTATTCTCTAGTAATAATGGACTTTTGGGAGGTTGCATTTATGATAAAAAATAGCCTGGGGCTGTACAATCeTTCCTATCATGAAGAAGTACAAAGTTG 
3 3 01 TAAGTAGAAGCAGTGGCCTTGCTTTGCCAATGCACACTGAAGGGGATAACGTTTGCTCCTGTTCAGAGTTCACGGTCGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTA 
3 4 01 ATCCTAGC ACTTTTGGAGGCCGAGGCCGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCTGTTTCTACTAAAAATACA 
3 501 AAAACAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGTGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCGGGAGAATGGCCTGAACCCAGGAGGTGGAGCTTGCA 
3 601 GTGAGCCAAGATCTCGCCACTGTACTCCAGCCTGGGGGACAGAGCAAGACTGTCTCAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAGAAAAGAAAAAGAAAAAGA 

3 701' AGAAAAAAGAAAAGAATTTCAGAGTTCACTACTTCTTGGAAAAAAATAATCCCAGGAGGAATTCCATCAACAGAAGGGAGTCAGTTCACTTTTGCAATCT 
3 801 * CCTGAGAATCAATTTCTTAAGACTTGTGGAATATTCAGTTTAAACACAAAAGTAAAAACAAACAGCTGTATTGGAGTATTATTGACATACAATAGCATGG 

3 901 CATATTTCAATTGTAC AATTGTATAAGTTTTTGCATGTGTACACACCTGTG AAACCATCAGTACATTCAATATTATGAACCTGTACATCACCTCCAAAAT 

4 001 ATTATTTGTGCATACCCCTTTGTGATCCTTTCTTACTGCCCCTTCTCTCCAGGAAACCACTGATCTGCTTTCTGTGAATATAGATTAGACTGC ATTTTGT 
4101 GGAGTTTTATATGAATGGGATCAGACAGTACTTTTTTTTTTCCTTATTTTGATCTGGCTTCTTTTGGCATAATTATTTTGAGATTAATCTATATTTTTTT 

■4201 GTGTTCCTTCCCTTTTATAGCTGAGTAGTAGGTATATACCATAATTTATCCAATCATCCATTTAAAGCATTTGGGTTTTTCCAGTTTTTGTCTATTACAC 
4301 " C C AAAGCTGTT AT AAAC ATTTATGTAC AAGT C TTTGT ATGGGC AT AC ATGC C TGC ATC TTTTTAAGTGATTC T ATTTATTTTTT AAAAATGT AG AAGTTC 

4401 TGGG ATC T AG TC C TAGGTTTTTC TCTG AC C AC TTGC GTG ATCTT AGG AG AGGC ATTTAAC TTTGC CTTC AGC ATCC TC AAGGTCTTTGC TGTG ATTTTG A 

4 501 GTCATCACTGCC AGAAACCAAGATGGTCTTTGTTGATTTGATGGTTAGAGAATTTCAGAAGGAGAGAGACGGGTCAAATTTTTCCTTTCTGTTTCTTTTG 

4 601 AAAGCTCTATTTTCTTTCATTTCACTTTTTTCCCATGAATGACAAATTTAAATGCTGACGTATAATTTGGGGCAAGAACAGAAGTGGTTAGATAAGTAGG 
47 01 AGGAAGAGCTAATAGTGGTTAGATAAGTAGGAGGAAGAGCTAATAGTGGCTGAACTTAAACATGTCTAAATCATAGGTGGAAGGCAAGAGGTGGGAAATA 
4801 AGCAAGCTCAGAAATTTTGTGTCTCTTTCTTTTTCTCAAACTATCCTCTTCTAAGTCTTGCCTTTTGTTATTTCTCCATGACCAATTTGTTTTTAACTTT 
4901 GGGGTTAGGAGGTGAATGGGTATGCTGGACTCC AAAGGTCATATATCAACTGGAGGTGGTGGGTGGGAGGTTTCTTAGTTAAAAGTAATTCCTTTGGGCC 
5001 GGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTCATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGTGATC ACGAGGTTAGG AGATCGAGACCATCCTGGCTAAC AC AGTGAAACC 
5101 CCGTCTCTACTAAAAAAAAAAAAATACAAAAAAATTTGCCGGGCGTGGTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACCTGGGAGTCTGAGGCAGGAGAATGGC • 
5201 CTG AACCTGGGAGGCGGAGCTTGCAGTGAGCC AAGATTGCGCCACTGCACTCC AGCCTGGGCGACAGAGCGAG ACTCAGCCTCAAAATAAATAAATAAAT 
5301 AAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATATAAAATAATAATAATAATAATTCCTTTGGGAGGCGGAGGCGGGCAGGTCACGAAGTCATCTGAGACC 
5401 AGCCTTGCCAATATAGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCCTGCACCTGTAGTCCCAGCTACTCTGGAGGCTGAG 
5501 GCAGGAGAACCGCTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTTGTGGTGAGCCGAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCGAGACTCCGAAAAAAAA 

5 601 ' AAAAAATTCCTGGGCAGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGAGAGGCCGAGGTGGGCGAATCACGAAGCCAGGAGTTCGAGACCAGCCT 
57 01 AGCCAATATGGTGAAAGCCCATCGCTACAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGTGCGTGCCTGTTGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGAA 
5801 GAATTGC TTGAAC C AGG AGGC AGAGGTTG C AGTGAGCTG AGATTGC AC C AC TGC ACTCC AG C C TGG GTG AC AG AGC AAGAC TC C ATCTC AAC ATAAAT AA 



5901 ATAAAT AAAT AAATAAATAAAT AAATAAAAT AAAAATAAAT AAATAAAATTTAAAAATTC CTTATT CTCCTTT C AGA 
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li . A-64 
T 

6001 TATTTTCCTTTCACCTTTTACTTGCCCTAAATCTGGTTCAGAACTTTTTGTGGGAGCATTAAGTTACCAGAATATTTTTGTGTAGTAAAATTCAAGCAAA 

2e.CDS+46 2G.CDS+67 
(TS1051338) (rsl051339) 
exon 02 c A 



6101 TAATAATAGACTGTTTTATTATACAGAATGAAAATGCGGTTCTTGGGGTTGGTGGTCTGTTTGGTTCTCTGGACCCTGCATTCTGAGGGGTCTGGAGGGA 

start codon 

exon 02 



6201 AACTGACAGCTGTGGATCCTGAAACAAACATGAATGTGGTAAGTTTCTCAAAGTTATGTACTTTTAAAATGCATCTATTTCCCCGATCCAGTTATGTGAG 

63 01 CTACATGAAGCCATACCCATACATTCATCTCTTTATAACTCCTTTGCTTTTCAATTTCTCTGAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGG 

64 01 CAGAGTCTTACTCTGTCACCTGCCCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTCGGCTCATTGCGACCTCCGCCTCAGGGGCTCAAGTGATTCTCGAGC 
6501 CTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTAC AGGCATGCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTTTTGTATTTAGTAGATACAGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGG 

6 601 TGGTCTTGAACTCCTGAGCTCAGGTGATCTGTCCACCTCAGCCTCCCAAAGTCCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGTGCCCAGCCCAATTTCTCTGAA 
67 01 TCTTAGATTCAATTTGCTAGGCTTTTCTCACCAGGT AATATGTAGCC AAC AAACCTC AGTTTAATGTTATATATACTTCTTAATAAGATAAATTATGATT 
6801 TTTTATTAATTCATTTCATTTTTAAGTCTCACTAAGTTTGTTTAAACTATAAAAAAGTATTTAAACTTTGCAAGAACATTACCGCTATTGAGAGCTGGTT 
6901 TT AG AATAC ATTG AAC AAAGGTTGTG ATT AAG AATGTC C AGGG AAC AT ATTTC T AT AC AG AAGTC AAAGT ATC TG AG C T AAATTTTG TT AG AAAAAAT AT 

7 001 GCAAAAATAACCACTCGACTAATTAAAACATCTGAAAGTTATTAATCGTAAGTAAACAATAAAATCTGGAAATACCTCATTTAGGCACAAAATATCAGTA 
7101 AAGTACAAATTATTAAAGAAAACAGCAACTTTAAAATAGATGTTGCAGTGACCCAGCTGAAGAATCAGGCAAGCTTAGGGACTCGCAGAGAAATTCACAG 
7 201 TGAGCCAGGAGAGTATGACCTGATAACAGGGTCTTAAAGTTAAGTTTTACTTCTTAGCTCAAAGCTTTTCTTTTGCCTCCCAATTTTTCCAACTTTTAAA 
7 3 01 ATAATTTTTTAAATAAGAATGATAAAATTAAATTCTTTCAAGTACTTATGGTAGAGAGGGTATGTGCACTTATTTACATTAAATCCCCTGGATAATTGAA 
7 401 TTATCCATATCCCACTGAGCTCCTGATTAACAATTGTCCCATGAATCCTTCCTTATAGAAAAGTGAATGTGACCATAATTCCCTATTTTGTTCAACTTTT 
7 501 CTTCCATCCCACCTTGACATTCTATGTAATTATTTTAGTCCATTGATAAAAACAAGTTAATATTTTTTATACTTTATTGGCCAGCAGGGGATCTCTCAAA 
7 601 ACAAAGAAAGTGTTTTATACATTGACAGTTCTAGCTGGGATATTTAGAAAAGAAAGAAATGAGCATTTATTTGTGCCCGGTAGGCAGGATGGAAACAAAG 
7701 AGG C C C AAG ATGTGGT AAAGTT AGGC AAATTTGGT AT AAAAC ATGC T AG AATG ATG AAACTG AAGTTT AACC AG AC AC C GGT AGGTGG AAC AC AAGCGTG 

2i.A-163 
G 

7 801- AAACAAGGGAGGATTTACTCTTGTGATGAGAAGTTGGCTACTAGATTTAGC AGACTAAAATTTCAATGACAAATGCTTTCTTAAAGCCTGGAGAACATAG 

exon 03 

7 901 TTTATCTGCTCCTTTGCTTGTTAATGTGGGAGACTGTTTCAGATTCTGTCCACCCAATTTCCATCGTCCTTTTTCTCTACAGAGTGAAATTATCTCTTAC 

exon 03 



8001 TGGGGATTCCCTAGTGAGGAATACCTAGTTG AGACAGAAGATGGATATATTCTGTGCCTTAACCGAATTCCTCATGGGAGG AAGAACCATTCTGACAAAG 

8101 GTATGGGAAGGCTCTTAAAAGTAAAAACCAGAATTCTTCTGGGTTTTGTGTTAGTAACCAAGTTCAGATTTAACTTAAAAACATTGAAATGGGATTATTT 

8 2 0 1 - TTAGACGAAAGCACTAACTGTGTTGAGGTTTGCAAGGCAAAGAAAAATAATTTTCTTTTAAAGAAGTAAGGACAAGAGTCATCTAATTTTTTGTTCAAAG 

8301 GCCAGATTCATTTGAGGATATGCTAAAATCTCTGAGGCTTTGTTTTTTTAAGGAAGTGTATTTAATGAAATGTTTTGAGCATTAAATAGATGGCTTTTGC 

8401 TATTTAAAAATTATTTAATTTTTTTGAATTCACATAATCTAAAAATCAGAGAATTAGAAGACATACAGTGAAATGCCTCCCTTCTCTCTCACTCCCTACT 

8 501 TCCTGCTTTTTTGTGTATCTTTTTGAAATAACTTCATTTTA 

8 601 TCCCTTGCCTCCATTTGAATGCAAAAGATGGCACTATTTTGTTCTTTGAATTTTTTACTTAATATCTTGGAGATCTTTCCATACAATACATAAAGCAC AT 

8701 CTTCCAGAAGTGCATGATATTTCACTATATGACTGTATCATTATTTATTTACCAAGTGTCCTATTAATGCATATTTGTGCTATTTCAGTCTTCTGTTAAC 

8801 AAAT ATTGC TG CTGT AAAT AAGC TTTTGTGTGTGC AAGTTTATTT AC ATG AT AC ATGTC CAG AAGT AG AATTTTTGG ATC A C AGG AT AT ATGC ATTTGTG 

8 901 ATTTTGATATATATTGCCAAGCTGATTTTCATGTGCATGTGTCCTGATAATTACTATCACTATGAATATATGAAAGTTCTTGTAGCTTTGGCTTAAAAAG 
9001 TATATATATACATATATATGTATATCTTTTTTCTCTCTCTCATTTTATAACTCAAGCAAAACTGCAGTTTCCAGTGCAGATAAAGGAATTTCTAGACAGA 
9101 CTG ATTG AAATT ATT AAG CAG TT ATC AG AAG AAGG ATC TAAT C TTT ATTC AATT ATCTC TCC AGATG T AGC TT ATTT ATTT ATTTATTTTTTTG AG AC GG 
9201 ATTTTCGGTCTTGTTGCCCAGGCTGGAATGCAATGGTGCAATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGTAAGATGTAGCTTATTCTCTAA 

93 01 ' C ATTTTTTTGTTTCTGG AG ACTTTTC TTGGGG AAATT AAGGTTT AG ATT AAGG TAGTTAG AT AGC T ATTT ATTC TTCAATTTAAGTGTT A TACGGG C AAA 

94 01 AGAGCCACCTTTGCCTCAATTCCTGCCCAAATTGTTATTCAAAGCAAACTTAAACACCCTTTGTGTT AATGTGAGCATTGTATTATTATTTGCTTTGTTT 

95 01 TTTCTTAATTTATCCTAGTTTAACTTTTTTCTTCCATGTGTTCTAGCTGTAATAAGATTTTAATAATGTTTAGGTGGCC ACGACAACCATTTTTTTTGAA 

9 601 ATTTGATTTC T AAC TCTTG AGATTTTTATGC TTT AC AG AT AT ATGC C ATTAAG CTTC CTTTTTAT AAAT ATGTTAT AAAATG AGTG ATG AGTTATAGTG A 
97 01 GAGCTTTT AGTTTTTCCTGTGCTC AAAAC ACTCAAAACATATATTTTATGCTAGAGCGAGCATATGATCTTGGTTTCCTTCCTTTTTTTTCCCCCAAAGA 
9801 ATAACCCCTGTATACTGATTTCAGACACTGTATAAAGAAAAATGCTTTATATTATTTTTCTTAAAATTATAGTTGATTAATTAGTAACGTGAATCACTGT 
9901 TAAATGATGGTAAGCATCTCAGTAAAACTTGCTGAGAGCTCTCCTCCTATATCCAGCTTCAGACTTCTCTCTCCATACAGTGGTTAAAACACTCAGAGTC 

10001 ACATGCCCTACCTGTGTGTATCACACTGTTGCAGGGGAAGGTGCAGTGCCCTGGAATATGAAGAAAGTGAGCATGAGTCTTGATATGCTCCCAGGTAATA 

10101 G AAAGGAG ACTT ATGGGAC CTTGGTGCT AC AC CTGGGTTTGC C C CTG ACTTCTTGTGTGC TTTGTTTTTTCTTTTTTTTTTTT AACCTCTGTGGG AT AT A 

10201 TTATATATACTTTATTTTATTTTTGGCAAGAGGGTTGGGGATTGGGAGAGTGGAGAGTCTAGGTCTTTAGAATGGGGGAATATAGACTGAAAGTATTTAC 

10301 TCTAAGCT AAATCTGTTCATAGCATTTGGTCCTC ATGTTCTTTCTCTATTCTG AG AGGCCCTCCCTGTAGGGGATC ACTGATGTGTATGTC ATACCTGCT 

10401 ATGAGCTAACCTCAGTGGGGAGTCTTCAAGGAAGTCTACAGTGAACAACTCAGTTCTCTAAAGGAATTGTGATTTTCCTAAGAACTGCATAGGCGCTTTC 

10501 CTGATGGTTTGCATTTCCACATTCTAAAACAGAGCATGGACAGAGGCTCTTTACTGTCCTTCACTCCTATTCAAGAGCAAGGTTGTTGCCACTGGTGTTA 

10601 TTTCCGGTGTTTAAAGGCAAATAGATAAAAAGAATGGAGAAGGCCTTTCACACCCAAAGTGAAACGCGTCCTCTTCTCATCCATCCCGCTTCCCCTCCTG 

10701 ACTTCCTCCTCT ATTATTAATAGCACC AGCATCCTCCTAATGACCTAGCCTGG AATCTGCAG AATC ATTCTTGACCACGGGTCCTCTCTAGGCC ACCC AC 

10801 GTTAAATTGCTTCAGTTCATCTTTTTCTTCTGTTTCCCTGACCACCAGCCTACATTAGGCTCTTGTTACCACTTAACTGGGCGCCTGAAATAAGCTCAGC 

109 01 AGCTGAGAGAGTCTTGAGCCATTTCCATTTTCAAGGCTCCTCGTATACTAACAGAAAGAAAGAATTTCAAGACAGGATTATGGAAATTCAGTTTGCTTAT 

11001 AT AGTTTAAGAAATTAATGCTTTTAAT AC AC ACAAAAATACTGCTATAC ATTC ATACTATTTAC AAGTAATTACAAAATGT ATT AAAAC ATTATTC ATTT 

11101 TTTGGTACCACATTCCTTGTGGAACCTGAGTCTACAGCTGAATGGTGAGCATCTTTCAGTCCTGTTGCCATGGGCCTCTTTGACTGACTGTGTAGCCTCA 

112 01 CTTGGAGATCAGGTTTTTTTTATGAACACAGGGCTTGGCCACATGGCTTCTCTGCTCATGTTTGCTTAAAGGCTTTACCTAACTGCTCTTTTCTCTGCC A 

113 01 GGCTTCCTGTTCTCATTCATCCTATGTGGTTTTGCAGGATTAAGTTTCTTAAAGCTTAGCTATAATGATGTGAAATTGCCATTCAGCAATCTTTAGGGGT 
11401 CTCAGAAATGAAGATACACACTGTTCCTTAAATATTCTGTCCAGCTGGTATTTGTACCTTTCACCTCCATTCTGCACAGTAGTAGCCCTTGGCTACTCGT 
11501 GCAGTATGTGCATGCTGTTTCCCACCATTAAGCAACCTTCTTAGGAAGTGTTGAGCAATGCTTTGCTCCTGAAGGGAATTGAAATTCAGAAATTACACTT 
11601 CATAGGGAAGTGGCTCTGTTTTCATCTGCTC AGCCTT ATTTC AGAAAGTCATGGGGAGTTAGCACTGGAGGGATCTCAGATTCCTGCCTGGGCTAGGGAT 
11701 TTTTGTTTTTTTTTAAAC ACACTTCACTGGTGGATTCCAAGGTAGAATTCTTGGTTTTGGC AACCTGTGTTCTAGACTAAC ATCCTCATTTTGTTGGATA 
11801 AG AC AGC CAGGTT C AAAT AGGG AAATGAATTTGTC TC AGGGC AG AGGGTC ATGTC C TG AC C TGTCTG AC T AC AG ATTC AGTGATC TTTG AAC TGG AG AAT 
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11901 GTGGCCTTACATAATAAATATTAACCAAGTTGATGCCATGATAGGCACAATATATATTTTATATATATATACACACACCAAGAGTGGCACATTTGTATCT 
12001 ' GAAAGTTATGCATCTGATTGCCGAGTGGGTG AAGTGGCACTCTAGACTGTGAAAGCCTGGAATGACTGCCTTCAGCATGC AGAAACAGGCTTTTCAACTG 

12101 TGGCCTCAGCAAAGATTCCGCAGGGGTTGTCCATTGAGCTATTAGAGTCATAGCTGAAAATTCACAGCGTGGCTTGTGAGTTAAGTCTTTAGAAGGAGAC ^ 

122 01 CATCAGCTTGTATTTTGCTTTGATTGTTTATTTTAGAATTCTGGTTGATTTCTAGATTTTTCTTTCCTTATAGAAAAATCCTTCACTTCTAAAGAAACTA 

123 01 TTTTTTGAATCACTGCAGTGCTCTAACGGGCTACACATAGGCGTTGGTAATCTGGGATGTAATTCCTCACCCCTGGTGGTGCCGAACAGACATGGTTTC A 
12 401 TTAATCAATGCCTGAGCTTGGTGACTTGGGCTGAGCTCAGGCTCATGTAGCACTCTGATGGCGCATTGGGTAGGGGATTGCATTCAGAACCTTTGCCTAA 
12 501 TGG AGCAGCATAAGTGAGGTC AGCTGTACAGCTTATCTCATAGACCCAGGTTGGGATCAGAGC AGAAAGCC AAGTGGAAAGGAAGATAGTGCTCTGCCCT 
12 601 GTCCCCTTCCCTCCTCTTCCTCCTGGTTAACCGCTCTGACCTGTCCTCTGTTCTC AACCTAATTTTCACATCTTCAGGG AGGATTTCCTCAGCCTCTCAC 
12701 ACCAGGTCAGGCeCCTGGCTACATATTCTTATAGTeCTCTGTGTTTTTCTCCATCGCAATTAAGACAATAAACAATATATTATTATGTAGGTGATGATGT 
12 801 . GTGTGACCTCTGTCATCCCCACC AG ACTCTGCGGGGATGAAGACTTTTCTG ATTCTCTTTACTTGGTAAATTGCTTTAGCTCC AGGCTGC AGTCTACCCA 

12 901 AGCATGCTCCTGCAGCCCTCCTGTGACATTGCGATTTAATAGTGTCCCCTGCTCAAGGGCACACTGCATGAAGGATTTCCTACTCCTGGGCTCCTAGGAG 
13001 TCC ACGAACACAACTT AAATGCTTCCTGTGGTGGGTAAAACTTGAAGCTGTATTGCCTCATGATTAAGCTGAGC ATGTGAAGAGCCACCAGTC ATGGGTG 
13101 TAAGTTCTGGCTCTACTATTTAACTGGCTGTGTGACCTTGGCAATTTTCTTTACCTCTTGAAGTTTTGACTTATTCAATTATTAAACAGGAAGAATAATA 
13201 CTGGCTACTTCGTAGGCTGTTGTGAAAATTTGATAAGGCCTGTGAAATATATGCAGTATAGTAAGTGCAGGTGATACAATTTCTTTTACAACATTTATTT 
13301 ATTTAAAATATTAATGAATAAATACATAAATATTTTAAAAGTCTCACCGTGTCTCCCAGGCTAGAATGCAGTGGTACAATCATAGCTTACTACAGCTTCA 
13401 AATG ATCCTCCCTCAGCCTCCCAAAGGGCTGGGATAAC AGGCATG AACCATGGTGCCC AGCCTCTGTTTTTAATTTTGAAATGTC AACATGGATTTGATG 

13 501 GTGGTCTCTGATATTGACTTCTTCAGGATTAAGCCCTCCATGACAGGGATGTATTCTAAACTGTGTGGACAGGAGGAAGATGCATTTGTTTACAATGGAC 
13 601 AGAAGTAAGAAAAGTAAGAAATGTCATAGAACTATGTCTGGGGGTCAGGTGACAAGCACTGTGTCATTTCTAGCCCTGTGTCCCCTGCAGGTGCTTTCTT 
137 01 CTGTGGACCCTCTGCTCCTTCTGTTGAGGGAGAATTTTGGATGAGAGCTGGATAATTTCCCAAAATTCGCTCAACTGTGAAGCTCTGGAACTCAAGTTGC 
13 801 TGTGCTGCAAAGCTGTCTGAGGACAGGCCGTGGTGGCAGAGAGGGGCAGGG AAGACAGGC AATTTGGCATGGAGATGATGGGCACATTTGTCACATG ACC 

13 901 TGGGTTTGATTCCCAGCTGCATCGTAT ACTAATTGTGTGTCCTAGGGC AAATGATTTAGTCTGTCTAAGCCTCAGAGGCCCCAAAGGAGGAAG AATGATG 
14001 T AAATGGGCCAGCACCATCCTGGGTGCGTGGAAAACTCTAATT ATGATAATGTCCTGG AACGTTCTGC AGTGAACAAG AC AGACC ACATTACTGCCTTCG 
14101 TGTTGCCTGGTG ATC AGAGTGATTATTGCTGGTTTTGGGG AAAACAGCATTCTGAGGC ATGGAACGGTTTTCTTCCCTGCTCTGTGATGCAGGGTGCTCT 

142 01 TGTTGTGTTCACTCCTGCAGGTCACCTGCTCCCCAGCAGGGTGACAGTGAAGTGTGAGTGCAGTGGACTGCACAGTGGCAAAGGCCACATGACTCCTGAA 

143 01 TGC ATCCTGTGG ACAGGCC AAGCGCTGTGCCCTGTGTGAATCATC AGGTGAACTCTCATAC AATTCTAGGGTGTAAGAACTCCTATTACCTCCTGTTTTA 
14401 CAGATGAGGAAACCAAGGTTTATAGGGTTAATTAACTTGCCCAAGATAAAGCAGCTGATGGGTAGTGAAGGCAGGAGTCACACAGCCCGTGACTGTTTCT 
14501 GCCCACTTGGCCCTGTTCTCAGGCTAGAGAACAGCTATGATGTCCCTGATAAAGTC ACACTGTGGAAAGTGGAAAGTATCTGACTTAGATGTCCTGCATC 
14601 TGCTAGATGTCCTGCTTGTGCCTACTACAGCAACTCAGAGAGCTGTTAGGTGACTTATCTGAGATAATGCGTGTAAAGTGCTTAAGTGCTTAGCATGGTG ■ 
14701 CCTGTCACATTGTCAACACTTAGTATGCGCTTGCTGTTACTATGATTATATTACCTGGGCCAAAGAATGCCACTTCACTCTATCCTTCTTCATAGTGGTT 

14 801 ATGTTCTAATAATATTTTATTACATTTACAGTTAACTCTTTAACAACATGGGGGTTAGGGGTGCTGTCCCCCAGAGTTATTGAAAACTGCATATAACTTT 
14901 TGCATTCCCCAAAATTTAACTAATAGCCTACTGTTGACCAGAGGGCTTACCTGTAACGTACATAGCCAATTAACAAATATTTTATATGTTATATGTATTA 
15001 ' TATTCCATATATACAATAAGTAAGCTAGAGAAAAGAAAATGTTATAAGGAAATCATAAGGAAAATAGGATGTATTTACTATTCATTAAGTGGAAGTGGAT 
15101 C ATCATAAAGGTCTTCATTCTTATGTTGGAACAGGCTAAGGAAGAGGAGGAAGAGGAGGAGTTGGTCTTGCTGTTGTAGGAGTAGCAGAGGTGGAAGAGG 

1 5 2 0 1 GGGAGGAAGTGG AAGGGGAGACAGGAGAAGTGGGCACATTCAGGGTAACTTTATGAAAATACATTGTAATTTCTGTCCTTTTTTCATTTCCCTAGAAATG 
15301 TTTCTATAGAATAGCAATTCTTCCATCATTTGCTTTAGTTTCAGTGCCTGTGTCATAGAAGCGTCAGTGTTGTAAAGGAAGTCTTGAATAATTGCAATTG 
154 01 CCACCCTTCTCCTGAATTGTCTAATATCAGTTTGTTTTCTAGCACTGCATCTCCCATGTCTTCTTTCCCATCGTCTGGTGCTGTTTTAGAAGCACTCGTC . 
15501 TCCATCAAATCATCTTCTGTTAATTCCTCTGGTGTGTCTATTAGCTCTTGACTTTATTTAAGATGCATATATTGAAACTATTTACCTGCTCCCACCCTCC 
15601 ACCTTTTTGCCATATCCACAATCTTTTTCTTGATTTCCTTGATTGGCTAAGTCATGGATATGGATACTGTGAAGTCATGCACAACATCTGGATACACTTT 
15701 . ' TCTCC AGCAGGAATTTATTGTTTCAGGCTTGATAACTTTCACAGCTTTTTCTGTAACAACAATGGCATCTTCAGTGGTGTAATTCTTCCAGACCTTCATG 
15801 ATGTTCTCTCTGTTGGGGTTCTCTTCCAATTCAATCCTTTCCATAGTGTATGTGTGTAATGAGCGTTAAAGGTCCTTATGACCTCCTGATTTAGAGACTG 
15901 AATTAAAGATGTGTTTGGGGGCAAGTAGACCACTTCGATGCCTTTGGTATTGAATTCATGGGGTTCTGGGTGGCCAGAGGCATTTTCCTATATCAAAAGA 
16001 ACTTTGAAAGGCAGTCCCTTACTGGCAAAGCACTTCCTGACTTCAGGAAAAAAGCATCAATGGAACCAATCTGGAAAAATAGTTCTCATTGTCCAGTCCT 
16101 TCTTATTGTACAGCCAAAAGACTGACAGCTGATGTCTATATTTTCCCTTTAAGGCTCAGGGATTAGCAGATTTATAGGTAAGGGCAGACCTGACCATCAA 
16201 CCCTACTGCATTTGCACAGAACAGTAGAGTTAGCCTATCCCTTCTTGCCTTAAATCCTGGTGCTTGTTTCTCTTCCTTACTAATAAACGTCCTTTGTGGG 
16301 ATATATATATATATTTTTTTTTGTTAGAATGGAACACTTTCATCTGCATTAAAAACCTGTTCAGGCAGATACATTTTCCTCTAGGAATTTATATGCAGCC 
16401 TCTTGGTTGGCAGGAGCTGCTTCTTCTGTTATCTTGACATATTTTTAAAGTTTTTAAAATTTTTAATTCTTAAAATTAATTAAT.T.TTTGGTTTTTTAGAG 
16501 ACAGCATCTTGCTCTGTCACCAAGCTGGAGTACAGTGGCACCATTATAGCTCACTGTAACCTCAAACTCCTTGGCTCAACCAGTCTTCTCACCTCAGCCT 
16601 TCTAAGTAGCTAGGACTACAGAC ATGTGCCAACCATACTCGGCTAATTTTTAAAAC AATTTTTGATAGAGATGGGGATCTCACTGTGTTTTTCAGACTGG 
167 01 TTTCGAACACCTGGCCTCAAGAGGTCCTCCCACTTTGGCCTCCCAAAATGCTGGGATTACAAACATAAGCCACCGTGCCTGGTCTATATTGGCATTTTAA 
16801 AAGCCAAACCTCTTTGTAAAATTATCAAAGCATCTTTTATTGGCATTAAATTCTCCAACTTTAGATTCTTCACCTTCTTTTTTCTTTAAGTTGTCATATA 
16901 ATGACTTTGCTTTTTCTTGAATCTTAGAGTCTAGAATCTATTCTTGCTTTATCTTGAATATTAGAGTCTAGAATCATATTAGAGCAATCCTGCACCCACA 
17 001 TAAAAGCTGC ATTTTC AATATGAGATAAAAGGTATTTCGG AAAAAGTGC AAGGTTTTGGC ACTTGCTGTC ATAGCTGC AATGACAAATGGCTTC ACAAAT 
17101 TTTCTTTCCCTTTTTTTTTAACAGTCATCTTTATGTGTCATTTATCTTGAAATGAAGATAATTGAAGCTGC AGACCTCAATCTATGACACATATCAAGCA 
17201 ATTCAACTTTTTCTTGTCTGGACTTTTCTCTGCTTTTTGGGAGCACTCCCAGATCACTATTAGTTCTTTGTATGGGTCCAATGGTGTTATTCAAGGTTTA 
17 3 01 TGATATCGTGCTAAACATGATGAAAAACATATGAGAACTGCAAGAGATCACTTTTTACTGCAATGTGCAATTTACTGGAGAAACTGCTTACGTGGAGATG 
17401 ATTAGTGTCATGAGAAATTTAAGCAGATATTTACAATACTTGAGCAACAGGAGGCGGCTACAAAATTATTACAGTAGTACACAATAAACTCTAGTTAATT 
17 501 TTATGCAGTTATGATTTAATACCACATCTTTACATTTGTTTACATTTCTCTTAACTGTC AATGGCACCATGTTTGGTCTGTAAGTGTGTGTCTAAGTTTT 
17 601 GAAAATGTTAACTTTTTATACTTTGTGTATATTTATGGTAATAAATAAAAAAGGCCAATATCTAAATATATTTTATGCATTCATGACATACTTAACCTTT 
17701 TAGTAACTTTTTATTATTTCCAGACTACAGAGTTGGTCTGTTAGTTTTTCTCAAATTGTTGCAAATCTCCAACAAATTTTTCAATGTTTATTGAAAAAAA 
17801 ATCCATGTATGAGTGGACCTGTGCAGTTGAAACCTGTGTTGTTTAAGGACCAACTGTATAGATTTATTATTGTTACTATCAGGGACCATTATTTATTCAG 
17901 CTTTACTATGTATTAACTACTTCGTCATTCTCACTTTAGAAAAGGACACCTATACTTCAGAGAGAGTTGAGCAAATCCTACAAAGTTTTGTAGCCAGTAA 
18001 GAACTGAGGTCTGCTTCATGCTAACGCCCTGGTGTCTGACC ACCTCCTTGTTCTCTGTTTTGGTTCTGCCCTGGCCCTCAGCTGATTTCTCACATGTGTT 
18101 TTGGAGTGTGACGGAGTCCTGTCCGGACTCAGCATCCTGGCAGAGAAGGCCAGTGGCTTGGGAGGCAGGAGGAACTTCCCCACCTACCCGGTCATCTTCC 
18201 TCCTGCGGGACTGTGGGCTCAGCACATTCAGTTTCGGAGCTTGAGTAATCGCCTCCTGGCTTCCACCCACACTGGGAAGGCAGCGTTGTCGTGGACTGCC 
18301 ACTGGGCTGCTTCTTTGTCAGCTTTGTCCTATTTAGGGCCATAATGAAATCACTTGCC ATCTCCAGGCTGAGAAATGGTCCTTTAGTCTTTTCCCTTAAT 
18401 CCCCAGCCCTCCTAGGGCTTCTTTTTCTTCAAGTTGCATTTGCACAGAACTCCCAGAGCCACCCGTAGGGCATAGCTGGGGAAGGCAGCCCTTGACCTGT 
18501 C ATGCTGGTTTGTCACTCTGACAAAC AGGGCTTC AGGGTGCCTGAGTGCATTGAGGAGGCTGGGCCTTGG AGGAGCTGCCTGACC AGGCGAGGCTGAGTG 
18601 GGTGCCCCTCCTTTC ATTCCCTATCCCCCTCC ATCTACTAG AGATTACTTTCTTCAAGC ACTTTGTCC ACATCCTTTC AAAAATAGCTTTCTGCCTTCAG 
18701 CCGGAAGGCCTCAGTGTGTTCTAGAGACTTCTCTCTTGTTAACCTTCTTTCCCTAGCAAAGCACTGAAAAGCATGGCCTGTGGTGTCAGACAC ACCTGGT 
18801 TAGACTCCAACCCTCACGCTTCCTAGCTCTCGTTCAGCCTTGGGCAAGTTACTTGACTTCTTTACCACAATTCCCTGTTCTGTTAAATGGCAGTAGTGCC 
189 01 AACTTCAAAGGATTTTCAGTACAGTACCTACAGCATACAAGCGTGCAATCGGCGCTAGCTATCATTTCAATC AGCTGTTCTCAGCAAGGTGAAGTGAAAT 
19001 CTG AAATAGTTC ACTGGAAGATGTG AACAGC AATAGGTTTTACCTTCCCAGAGAGAAAC ATCCTTTGCCAGTCAATCCTTAAATCCTTCTTTGGTGGTGG 
19101 GATGGGAAAGAACCACATTGTACCTTCCTTTCTTCCCCCTGGTGGGAGCAGGTGAGAGAAGCTGGCAACAGTTGGCTGGGCCTGCTTCCAGCGTCCAGTC 
19201 TTTTCCATTCCCTTTTGTATTCACCCAATGCCAGAGGGAAGGGGCAAGAGGTTTGGAAGCCATTTTTAAAGGTTTTTCACCCGAGGATTCGATACTATTT 
19301 TCTTTGCTGAGGATCCGTCATGCCTAATGGAACTGCCATCTCTAGAAGTTCAGTAAGTTATATCCTCTGCATCTCCCTCCTCAGAAGAGACTTTTTTGTT 
19401 CTGGGATGAAAGGAAACTGGCCCAGCCTGGAAAGATGTGCACCCCATGAAGTCCTTCCTATTCCCTGTGTCCCCAGGTCAGACAAGGCACTGGACTTTTC 
19501 CTAGTGGTTCCCCAGCCTGGCTGCGCGTCAGAATC'AGGCAGGGAGGCTTTCATGTGCACACTGGTCCCATCTGGCCAAGGCCTGGGTGCAGTGTCAGCTC 
19601 TTTATTCATCTGGCTCCTATGTTTTCTCCAGAACCCTT-TGTGGAAACATCTGTCTCTTACTTAGAATCCAGGTCAAATGTTTGTCCCACTGGCCAAGTAA 
19701 ' CTTTCTCCTTCTTCTGGGACTTCCTGAGTGGTGTTCTAGCCTTCTTCTTGCTGGGTTAGACAGTCATCGTGTGTCTGACTCCCTCGAGGATGGAGCTCCC 
19801 TGTGGGAGGGAGTGTGGGTTACCCATCTTTGC ATTCCTAGC ATCTATTAGTTTGGGGCAAAAGTAATTGTGGTTTTTGCCATTGCTTTTTTATTTTGTGG 
19901 GGGGTGGGGGTAAATGGAATCCCTCTCTGTCACCCAGGCTAGAGTCCAGTGGTGCGATCTTGGCTGACCACAACTTCTACCTCTTGGGTTCAAACAATTC 
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TCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAACTGGGATTACAGGCACCCACCACGAGGGTTTCACCATGCTGGCCAGGCTGGCCTCAAACTCTTGACCTCAGGTGATC 
CACCCGCCTCGGCCTCCCAAAATGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGTGCCGGGCCTGCCATTGCTTTTTAAGGGCAAAAACCACAATGACTTTTGCA 
ACAACCTAATAGCAGTGGCTGGTACTCAGTAGGCAGCACTAAAGGTTTGCACGAAACGTAATGTATGTTTTCAAATCACTTCTTGATATTTTACCTTCTA 
GTGCACTGCTTAAGATACAGCAGATTTCCATTAAAAACTTTTCACCTGAATGTGGAGGACACAGCTGAGTGGCCTCCATTCTCTAAAGCCATGCCATTTG 
TCAGACGTTTACCTTTCTTCATCAGCCCTTTTCCTCATGTGCCAGCATTTCCCATGAGAAAACAGTGTGGTCTGCAGTACCCTTTGCAGTGCTTGGCCCA 
GATTCTCCAGATTTGAAAACATTTAGCTTGTAAAGAATAGATTCAGTGTTTCCTTCCCATCTGCTGCATCTTTTGTGCCTGTTGTTCATTGAGCTTTTGT 
ATTCAGCTTGAAGTAGGGGATGGAAGAACCCTAACAAACAAAAAAGGACAATTAGAAAAATAGTGTCTTTGACTTATTCTCTGGAAGCCTCCTTCAAAGG 
ATAAAGTAATTCCCTGAGAAAAGCGTTGTGCAGGTGTGAATTCGGTCTGGGTGGAACAAGGGTATTTACCGATGTTCTTAGAAGCTGCACAGCCACCTTA 
GGCGTGGTCTCCTGGGTAGCACATGCTCCAGCTGTCCACAGGCCATTCCTTTCTTCACACTCACCTCCCAGGAAAACTGCAGCAGCTCCTCATTGCCCTT 
GGGAATCCAGGAGTTATTTATTGGGGATGtTTAAAGACTTTCCTGATGTATCTTCAACTTGTCAGCTTCCACATTTCCCCATTCAAAGCTCTAGAGGTTA 
CAGAGGGAAGTACAGAGACTTTAGGGAAATTTTAAACATTCTCCATCGAGAGAAGGTGGGGAGCTGAGTCCTGGTCCCATGTGCTGGCCAACATCTCCCC 
TTCCAGCCTCTGTCCTGGCCTGGCTGCCACATATCACCCTCCTTCTCCTCTCTCAATTATCCTTGCCCCAGGGCCCTCTTTGGTTTCAAACCATTCCTGC 
CTTTCTCTGGACACTCTCCCCTGAGGAGTAGACTAGGCAGTCCCATGTTTTCCGTGTTAACTACAGAGGCACAGATTGGAACAAGTGCCAAGGAATTAGG 
CCACCTACCGAGCCTTCCTCTTGCCTCTCTCTGACTCTCCATCCTGAGGGAAGACGATTGCAGTCGTTTTTGTTGGAAATGACCTGACCTGTGGGAGCAG 
CCCGTTCCTGGCCTTTGAAAGTCAAGTCACCTTACTCATGGCCTAGCTCCTGATCACTCCTGGTGGGTGAAAAGTGCCTCAACATACCTAAAGAGCTGTG 
ACATGAGCAGGAAAGCCCCTCTTTCTAGAAAGTGTTGGGCACCATCAGTACAGCAGAGCCACTGCATCGTACAGCGCCCGGTCACCATTCTCACGTACAG 
TTACCATGAGATGATGATGGTGCCTGTAGTTACACATTTTTCAACTATAATTTAATGATAAATTAATTTTGGTAATTATAATTGTCACTTACACTGCAGT 
TTATAATTTTGGATTTTTAATGATCAATTTTCATATTTTCCCAGCTGGATTATCATCCTCTTCATTGAAGCCAAGAAGCCTGTGCATAAGACGCTGTATC 
TACCACAATGCCTTCCACTTACATTTTTCGTAGTAAATTTAGTCTTGTTAATATTGCATTAAAATGAACCTTTGAAGGCAAAGATGAGCACATAAAGCAG 
CCCTAATCTTGTCCAGTTTGCTTTCTATTTTCTCCCCATGGGTAGAAGTTCACCTGCATGGCCCTGGCATTTCTATTTTGTGATTAGAAAATCACACCAG 
CCATACATGATGTTTCACTTCTGTAATCCCCGCACTTTGAGAGGCCAAGGCGAGAGAATCACTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATAG 
TAAGACCTCATCTCTATGAAAAGTTTTTTAAAAAATTGGCTGGATGTTGTGGTACACACCTGTAATCCCAGTTCTTCAGGGGCCTGAGGtGGGAGGATCA 
CTTGAGTCCAGGAGTTTGAGGCTGCAGTGAGCAGTCATGCCACTGCACTCCAGTCTAGGTGATAGAATGAGACCTTTTCTCTCTTAAAAAAAAAAAAGTT 
ATGGGAATCATTTTATACTCTTGGCCTGGGGTCCTGCTATTTTAACAACACGAGGGTATAGCACCCCCAGGTTGTACAACTCCAGGGAGTACCATGTATA 
TTTTCATGTATGTGAGCAGTGCCTTCCGGAGTAGTCTACGGAAGCTACCTTGCAGCAGAACTGTCATTTAAAAACAATTTGCTAGTTATCAAATCTATAT 
TAGGACATTAGCAGAAATGAACATTTGTCAATTCACTTATAGTCTTATCATCTGGACAAATCATTCTTCTCATTTTTCCTTGGTATTTTACACTCCTCTT 
TGGTGTACATTAATTTTGCACAGCTGTAATTTAGAGTAGTCTATAATTTTGTATTTTGCTTTTTTTTCCTTTGCAAGGTATAAGCTTTTCTATGCTGTCA 
CTGTCCTTGTCATGGTTGATGGATAATTATTATACCAAGTGGATTTCAATGAATTATTTGACCACTTGACAATTAGCTTATTTCCAGTTTTTCACTGTTA 
TAAAGAATGAGCAGAGGGCAAAGGAAGCTCTCATTTGTTCACTGTGACCCGTGTGTCAGTCACTATACTGGATACTTACCTCACTTATTCCTCTTAACAA 
TTATTTTTGGAACTGAGACGCAGACTGGTTAAGCAACTTAATAGTATGAGTTGATATATAGTGAACTCTTACTGTGTGTCAGACTCTTTGCTACCTACTT 
TTCATATAATATCTCATATCTCACTGTGTCCTATAAAATGTGTATTATCATTTCTACTCTTCAGGGAATTATATTAATTTTAGGAGATGTTTCCCCAAGG 
TGTCATGTTAGAACTTGGAGAGGACAGAGTTGAGCCTAGGTTTGTTTGAGCTGTCTAAAACTCATGATCGGGCTGGGCGTGGTGGCTCACACCTGTAAAC 
CCCGCACTTTGGGAAGCCGAGGTGGGTGGATCGCTTGAGTCCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGGAACATGGTGAAACACTGTCTCTACAAAAAACACAAA 
AATTAGCTGGGTGTGTTGGTGCACGCCTGAAATCCCAACTACTCAGGAGGTTGAGATGGAAGGATCACTTGAGCCCAGAAGGTGGAGGTTGCTGTGAGCA 
GAGATCACGCCACTGCACTCCATCCTGGGTCACAGAGCAACATCCTATCTCAATCAATCAATCAATCAAATAAGTGGATAAAACTCATGGTCAGTATAAT 
GTCAGCTCCATGGAGGTACTTTTTTTCCTCTTGTTTTTGTTCTCTGCTGTGTTCTCAGTGCTGAGAAGAAGGCCTGGCACATAGTTGGTACTCAATAAAG 
GCTTGTTTCATGAATAACTGAATGGTCTCAGCGTTAGGTAAGCAGCTTGAGGTCAGGTTTCTTTGGCTCCCACATCTTTGTTTTTTCTGCTATATCACTG 
TCTCGGGTACAGGTGAGTAGAAAATAAATTCTCACAGGCAGACACAGACACATATATTTATGAATTTGTGTGTGTGAGCCTTTTTATCTATTTAACTTTT 
ATTCAGCTTTAAAAATTTTTATTAAATTTTATTTTTTAAAGCAGTTTTAAGTTCATAGCAAAATTGAGTGGAAGGTACAGAGATTTCCCATACACCCTCT 
GCCCCCACACTCCCCTGTTATGAACATCCCTCACAGAGTGGAATTGTAATTGTTACAGCTGATGAACCTACATTCACACAAAGTCCGTAGTTTACATTAG 
GGTTCCCTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACTGAGTCTCCCTCTGTCCCCTAGGCTGGAGTGCAGCAGTGCAATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCGG 
GTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCTTCCTGAATAGCTGGGATTACAGGTGTGGGGCACCACACCCAGCTACCTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGG 
TTTCGCCATGTTGGCCAGGCTAGTCTCGAACTACTGACCTCAAGTGATCCACTGGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGCATGAACCACCACA 
CCCGGCCACTACAGTTCACTCTTGATGTTGTATATTCTATAGTTTTGGACAAATGTATGATGGCATGTGTCTACCTCTATAGTATCATGCAGAGTAGTCT 
TACTGCCCTGAAAAATCCTCTTTACTCTGTCTATGAATTCCTTCCTCCCTCCTAACCCCTGGCAACCAGGATCTTTTTTACTCTCTCTATAGTTTTGTCT 
TTTCGAGCATGTCATATAGAATGCAGCCTTTACAGATCTTGGTAATATGTATTTAAGGTTCCTCT 

AGGGCTGAGTAATACTCCATTGTCTGGATGTAGCACAGTTTAGTTATGCATTCATTTACTGGAGCACATCTTGGTTGCTTCTAAATTTTGGCAATTATGA 

GTAAAACTACTATAGACATCTGTATGCAGGTTTTTGTGTAGATGTAAGTTTTCAACTCCTTTGGGTAAAATACCAAGGAATGTGATTGCTGGATTATATG 

GTAAGAGTATGTTTAGTTTTGTAAGAAACTGCCAAACTTTTCCAGTGTGGTGCTACCAGTTTGGATTTCCACCAGCAATGAATGAGAGTTCCTGTTCCTC 

CACATCCTCTTCAGCAGTTGGTGTTTTCAGCGTTTTTGGATGTTGCTCATTCTGATACGTGTATAGTGATGTCTCATTATGTGTGATCTTTTTCTTTCCT 

TTTGTTTATTTTGTTAGGAATTATTGTGAGAAATGCAATTACGAAAGCAAATTGTAAAAACATTTTATAAGAAAAAAATTGTAAAAACATTTTA 

CTTAAAAATATATTGATTTTTGTTTTTGCTGCTTACATAAGTGTGTCTTGTTAGTGGACATGCAAAAAATGGTCCAGTTTCACTGCTACCTTGCCAGTGC 

3i.A-95 
(rs2071509) 
C 

TGTTTTAAAAAAATTCTTTACTAACATTATATGTGAGTACATCACTATGTCAATCTTTCAATTTATTTCTAGTTCATTATTTGCTTATGGATCTTTTACG 

exon 04 



AATGTTCTATTTAGCAAGATATCATATTTGTTTTGAAGCTTGGTGCTACTGCCTGCTAAACAATGAATGTTTTTCAGGTCCCAAACCAGTTGTCTTCCTG 

exon 04 



CAACATGGCTTGCTGGCAGATTCTAGTAACTGGGTCACAAACCTTGCCAACAGCAGCCTGGGCTTCATTCTTGCTGATGCTGGTTTTGACGTGTGGATGG 

exon 04 



GCAACAGCAGAGGAAATACCTGGTCTCGGAAACATAAGACACTCTCAGTTTCTCAGGATGAATTCTGGGCTTTCAGGTATATATGAATTGATAATGGCAT 
GGATGTATTTCCTTAGTACTCTTAAAGCAGACAACAGGCTTCCAGCAGAAGAGGTAGATAGGTGGTAACTCTGAAGTTGTATGAGAGGGGAAGTTAGTGT 
CTTTTGAAAGGTTTTAAATGTTGCTAGGAATTTAATGACTAGCAGTAAGGTAAATTATAAGTAAATGATTACATTAAGAT r JTACATTTAGTTAGGAATTC 
TTAAGTTACTTCGGCATTTCTGGTGGTGTGGGTGCTGCTGGGTAAACGTTATTCCATAACTTTCCTCCTTTCTGCATAAATATGTAATCCAGATGTTCAC 

ttttcttctttccagaaattatcctttcctccctcttccttctggctccaccagttaattgctgtatgacattggacatcttacataagcctcctgtgtc. 

tcggtttccttatttgtaaaatggagcgtaataaacacctacctcataaggtcactgggggcttaaaggagagggtgcagagaaggaacctccacagaac 

ctggcaccttgtatgaactggctaggggttggctcttctcctgccagtggcaacatgcgcatgcatatacccatacgcacacttgggttttggtctatgt 

tttggtaccaggtattagagaaagtcagcagcactatagcagcctccgggcttgcttcccatttttaaaaccagaggcacctctaaggacatgaaacaca 

agaatgagagcttttaacaaaaggcatatacaagaattggtttattgtcacgctatttgtaacaacggaaaacaggaaactacccaaatgcatgtcagca 

gtgaatggataaagtgttgtatatttatatagtagaataagaatgaacaacttacaattatatgcagcaaaaaatggattaagccagatacaggagaata 

cacattgtataattctacttacagaaatatttaaaaacaggcgaaactaatt'tctggtgtgaaaaatgaggacaatagttacttttgggagacacaactg 

gaagagagcccaagggggcttctgcagtcctgctggtgttgtttcctggactcactgctggttttcccagctgtgtttagtttgtgataactcatcaaac 
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2 6801 CAGCTTCCATTAAGTTCATTCTGAATAAAACTGGCCAAGAAC AAGTGTATTATGTGGGTCATTCTCAAGGCACCACTATAGGTATGTATGTAAATAAGAT 

2 6 901 CAGAAGTTGATATAAATTCTTCATTACAGAGTTTGTACTTTTCTTAAAAGTGAAATATAAAAAGATGTTAGTTCAAATTCCATTTATTTTTAAATGCCAA 

27 001 ACAG AAATAATGAATAAGATAAGGAATGTTGGTAACATTT AGTCTTCTATGAAAATTCATGTATATGGTTGAAATTGAAGAAATTAATGTAAGCC AC AAT 

27101 ATATTACATGTTTTCCTAGATGAAGCAAGATAGGGATGTG AGAGAGTAGAAAACAAGTAGTTTCTAAGTTCAG AGACTTACATAAAGAAAACAAGAAAAT 

2 72 01 ATACTGCCTTCTGAAGTTAAGTGGAATATAACTAACTACAGGTACATTTGGTTTACAAAAAATTTTGAAAAGTTATATGCATTTTAATTTATGCTGATTA 
273 01 • TATAAGTAATGCATGTTCACTGTAGAAAAACAGAAGAACAGAAGATTTAGCAAAATTAAAG 

27 401 TTGTAATTAGGGACTAGGAACCTGTCCTATAATTTATTTAATTCTCCCTTTTAATGTTTACTATGACTAACACCTTAGTGTTCCCATCACATGCTTTCCT 

27 501 TACAATATATTCCTAGAAGGAGeCTTACTATATGAAAGGTATGAATGTTTTGAAGGGTCTCAAAACATGTGGTTATATTGCCAGGAAAAAAATGGAGTTA 

27 601 GGCATTTTTCTTTATTTATATTTCTTCTTTCATGACTTGCCTGCTTGGGACCTTTGCCCCACTGCTTCCTAAAGTGAGATTCTGGGGCC AGGTGGCAAGA 

27701 CGTCAGAGAGGGTTGTATTAATTCGTTTTCATGCCACTACTAAAGACATACCCGAGACTGGGCAATTTATAAAGAAAAAGAGGTTTAATGGACTCACAGT 

27 801 TTAATGGATTGTGAGCTAGGGAGGCCTTACAATAATGACGGAAGAGCAAGGAACATCTTACATGGTGGC AGACAAGAGAGAGTGAGAGCCAAGTGAGGGA 

27901 GTTTCCCCTTATAAAACCATCAAATCTCAAGAGACTTACTCACTACCACAAGAACAGTATGGGGGGAACCGCCTCCGTGATTCAATTATCTCCCACCAGG 

28001 TCCCTCCCAGAACACATGGGAATTATGGGAACTACAATTAAAGATGAGATTTGGGTGGGAACACACCCAAACCATATCAAGGGTTAAAATATATTTTAAA 

2 8101 GCTAGGGGATTCTAAATGTGTGAGTTCCTTTGAAATCATTGGTGGTTTATTTCAACGTGGTGTCTGTAAATTGTTCTTTGGGGGAGGGGCATGGGGGAGA 

2 82 01 TAAAGGTGATGGGGTGAGGCTCTTGGAAATAGTCTGTTATTTACATTGTAAAAGGAACTGGGAAGATTTTCTGATTCTCCCAGACTGGATTTCTTCCAGT 

283 01 GCTTATCTAGGTTGAGATTTGGAGCAAGCATTAACAAATGCTTGATTTACTAGTTTAACCAAATTCAGTGTTAGGGCACACGGAAGTTCAGAGTGCCCCA 

51.A-95 
( 13-nt del } 

28401 TGTCAAGTGTTTTGGCTCCTGCTGGTGGTATTGTTTGCGTGGGTCTCAGGCC TCCGCGAGAGGGC GTCGCGAGTGACGGCCTTTGTGTTTTCTGAGAAGG 

5i.A-5 exon 06 

T —r— ■ :~~ 

28501 AAATCGCAGATGATGGAATTCCTGTTTTCTGTCCTTTGTTCTCACAGGTTTTATAGCATTTTCACAGATCCCTGAGCTGGCTAAAAGGATTAAAATGTTT 

exon 06 



28 601 TTTGCCCTGGGTCCTGTGGCTTCCGTCGCCTTCTGTACTAGCCCTATGGCCAAATTAGGACGATTACCAGATCATCTCATTAAGGTACTTGGACCCCTCC 

6i.D+62 
C 

2 87 01 CATCCCTCTCCTCTCCCCGCAGATTTCCTCCTGAGATCTGAAGAAATGGCAAGGGGAGGGATAATCTGTGCCTTCCTCCCCTGCGTTTTGATATCAGTGG 

2 8 801 AGCAGTGGGCTTTTCTTTTTCCGTTTACCCCTCCTTCCAGACCCAGGGGTGGCCGGGGACGCCTGTCGTTTCCTGCACACTGGTGCCACGTGTACTCATG 

2 8 9 01 GTTAGCATGTGTCAGTACAGCTCTGCCCACCTCACAGGGAGAGCAAGGAGAGTCTGGGAGAAAATAATTTAAGCATTTGTGGAGTTGCCCTTTATCCC AT 

29 001 GAGGTGAGCCTGTGCACAGAGGATGTAGGAGATGGGAGATAGGAAATGTTCCCAAAAGCCCATCCCTAGCTACACTGAGGGTGACCTAACAACGCTATCA 
2 9101 TTATTGTATTTTATAATATGGCTCCTAAACACAGCGAGTAGCTTCATCAGGGCTCTGCCCTAAAGCTGTGGCACCCGAACCTCTGTTCAGGGAGGAAATA 
2 9 2 01 GATTTCATG AAAAAGAGTTTT AAGCTAGGTAAG ACCAGATGTTCTATT ATGC ATGC ATTATATGTCTTTTATG AAATATATGTTC ACACACACAC ATATG 
2 9 301 AAATCCTGTATAGAAATATATACATGAAATGAGGTATAACGTCTCTCATGGGCCATTTAGAAGACTTAAATAGGAAAGATGGAATCTCCTAGGCTTAGGC 
29 4 01 AGTCCTTCTGCCTTGGCCTCTCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCTACCATGCCTGGCCAATAAAAAAAATTTTAAAAAACAAAATAAAAAAGCAAG 
29 501 CGATGGGCTGG ATTTGGCCTGCTGGCCAGTAGCATTGAATTAGATGGGCAC ACCTCTGGCAGACATTACTGATCAATCACAGCCTTGACTGTTTCTTAGA 
29 601 AGTAACCACCGATCCATCAGAGTCAGATGAAAATTACTTGGGGATGGCCCTGGGAGGGGTGATCATTAAGGCCCTTTCCCACTGTAGAAGTCCGCTGAAA 
297 01 ACTTATTTGATTTTCTGCCTCCTTCTCTTCATTTGGAGAATTTAAATACACCTCTGTAGTGTGTGATTTTTGCTTTGGTAAACTTGTGCAAAAGCATCCT 
29801 GATTTGATGTCCACTGGTTGCCATTCTCTCCTGAGGCCAT 

6i . A-42 

(rsl556478) exon 07 

A ■ r- 

29901 AGAGTGAAATGCTGAGATGTTCTTGGGTTTCTTTTTATTTTGTAGGACTTATTTGGAGACAAAGAATTTCTTCCCCAGAGTGCGTTTTTGAAGTGGCTGG 

exon 07 



3 0 001 GTACCCACGTTTGCACTCATGTCATACTGAAGGAGCTCTGTGGAAATCTCTGTTTTCTTCTGTGTGGATTTAATGAGAGAAATTTAAATATGGTATGCAT 

3 0101 GTTTATAGTAAGATTTGATTTTTTTTTTTATCTGTGAATGTGCTTATTTGTGTTGAATGATATGGGAGAGGTGGGAATGACCTCATCAGAACTCTAAAGA 

3 02 01 GTCTTTC ATTTGAGAGGCACAAGCATGAACTTTGGCCAATGCCTAGAATACGGTACCACCTGCTGCCATCCTC AGGCTGACTGTGGTCACCTTCTTATGT 

3 03 01 TGTACCTAGATGGAGATTATTGAATGAGGAGATCTGTCACAAATTAAGCTGTAATATTTATAATTACTCTAGTGATTTGTTTCTTTTAGAAATCATTATA 

3 0 4 01 AGTATAAACATAAAGATGGGAACAATAGACAGTGGGGACTCCAAAAGGAAGGAGGGAGAGGGACAAGGGCTGAAGCCTGTTGAGTACTATAGCCAATATT 

3 0 501 GAGTACTGTGGTTATGGGATC AATAGAAGCCCGCATCTCAGC ATC ATGC AATCC ACCCTTGTAAC AAACCTGC ACATGGACCCCCCGAATCTAAAATAC A 

3 0 601 CAAATTTTCAAAAATTACTATAAGTATTTAAATTTGGAACGGCCATTTACATACACATAAGTGTATGCTTGCAGTGTGTGTGTATTTATAAAAGTACATT 

3 0701 TTATAAAATGTAAACCCATTTTATTTTATAAAATATAAACCCTTGGCCAATACTATGCCCGTGTTTCTAAATATGTTTGTTAGTTTGTCATGTGGCATTT 

3 0801 TGAAAAAAAGGGTTAAAATCCTGGAATAAAGGCCCTAAGGAATTTCAGTGCCATTTTTCTTTTGTCTGATAATTAAAGCAAGGTGTGATTGTTATATGAA 

3 0901 ATTTGGGAAATTCAGGAAAGCATGAAGAACAAAATGAAAATGCCCTGTAAACGAAACCCACACAGTCCCGTGCTTACCATGTTGTTGCACCTCCTTCATA 

31001 TGGACTTTGTATGTGGTTGTATGTATTTTTATAGGGCAGATTTTTAGTCAAATAATTTTTTTCTACCTCTCATCTCACATACTTGAGATTATGGCTCTAG 

exon 0 8 



3 i 1 0 1 TTTTTAGTGCTTTGAAGGGC AAAATACAATGTTTATTATC AATGCCACCTTAATGCTGTTTTCATTCTTC ATTTCAATGTATTTATTTTGC AGTCTAG AG 

exon 08 



31201 TGGATGTATATACAACACATTCTCCTGCTGGAACTTCTGTGCAAAACATGTTACACTGGAGCCAGGTAGGCATTCCAGGAGTGCATTTGGGGTTCATGTA 

313 01 AAATCAACATCAGAAAGGTCTGGGCATGCAAACCCTTTCCAAATAGAAAGACAACCTGCTTACAAATCTGATCTGGTTTTCTTCCCCAGAGTCCTGGGTT 

31401 TTTGTCATCGTGCTTGTGTTGCTTTTGATACCTGTGGTGGGGCACACTGTGTTATACGTGGGTTCACAAACAGCTACTGGGGTTGACATTTTTCTTTTCC 

31501 CTCCTCTCCCTTCCTCAAGTCTCAGGTTAATATATTCTCTCCCTTTCCTTCTCCCCCAGCTTTCTTTTCCTCCTCCTGTTTCCTCCCCTCCATCTGCTTC 

31601 TCATTGAGTCCTAGATTTTTTTTATTTCTGTGTTGCTTCATAAAGAGTGATTTTAAGTCCGTTTTGGAGATAG AAACCGCTGTTTCAACACTAACCCCTG 

317 01 ATCACAATATGCTTGGAATAGCAGTGAATAAACTGGAGCTAAACCAATGATAGATGTGAATGGGGGCCCCTGACTTTTGAAATACAGTTTTGATTATTTT 

31801 ATCATGTAAATAAGTCATGTTCATTCTAGAAAATTTAGAAACTACATCTAGAAAAAAATTATCTTAAAATGAAAATAAAATCATTCTATAA 

31901 GAGAGGAAATGC ATATCCATAGATATTGAATGTCTCTGCATTCTATTCTATACCTCTTTTCAAAAAGATGCTGTTAAAGACATGGATAGAAATAGTAGAT 

32 001 GTAGAAATAGATTGATTTTTCTCCTGCTTACTGTTTTACAGCTTGCTTTTCTTTTTTCACCTGACAATATGTCAGGGACTTCTTTCTACCTCAGGACATA 
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32101 ATTTTGTGCCATTTATTTTTCAGCTAACTTCATTTTTAATATGAAACAACTCACCATTTAAGCCCTAAACCAAGACACTGTAGGTGTCTTGAATAGTAAT 

3 2201 TTCCAAACACCTGGCAGTCACTGCTTGCATCAGAATCACCAAATTGCTTTAAAAAGTACACTATTTAATAAATCATTGCATTAAAAAAGTAATGAGAGTT 

32 301 GGAATTATAGTGGAATTCTATAAAACAAATACTCCTGTGTCCCAATCATTTGGACTAGAGAATCTGTACTTTTATTTTTTCGTTTTATTTTATTTTTTTG 

3 2401 AGATGGACTCTCACTCTGTTGCCAGGCTGGAGTGTAGTGGTGCGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAGCTTCATGTGATTCTCCTGCCTCAGC 

32 501 CTCCCGAGTCGTTTTATTATTTTAAAAAAAAATTTTTTATTGAGGTATAAGTG AC ATAGAATATTTAAAGTATAC AATTTG ATATATTTCAGTGTTTGTA 

3 2 601 TAC ACCTGTGAAACCATCACC AT AATCG AC AC AGCAAATAT ATCATC ATCCTAAAAGGTC CCTGCTGCCCCTTTGTGATACCTCCCCCC ATCCCTCCCCT 

32701 CAATCCCACTGATCTGCTTCCTGTCATTGTAGCTTAGTTTGCATTTTCTAGAGCTTGCATGAGAACAGTCATGCAGTTTATACTTGTTTTTGTCTGGCTT 

32 801 CTTCCACTCAGAATACTTGTTTTGAAATTTTCCTATGTTGTGTATGTCAGTAGTTCATTCCTTTTTATTTCTGAGGATCTGCATTTTTAAAAAATCTGCC 
3 2 901 TGGTAGATTCTTTTGCTCCACCAGGTTTGGGAGCAGACCTGTTCGGGACATCCTG ATACTTTCATCTCCTTCTTCAGTTGCCCCAGG AACTCTAACAGTG 
33001 CTATAGTTCTCCTTTCCCTGGGGCTCGTCTCTAAGGAACTAGGAAGAGCCTGGCCTGAGGCTCCTGGTCCTTTATAGTAACTAGAAGGCTGAGAGTTAAA 
33101 TGTC AGTTCCTC AGGGGCAG AGTTTGTTGTGGCCT AAAAGAGGGGC ATCTGG AATGC AAATAGTTCATGACGTGCTG AACAGC AC ATGCTTACC ACTTAA 
332 01 GGAATGCCCCCAAACCTTC AAAAATCCTCAAATTCACAAAGATTGAGGATTTTCGTTCTTGGTTCAGGTCTCTGCTTTTCTCCTTGGTCACATTTATGCT 

33 3 01 ' TATAGTCACTTGTTTTCTTCATATACCCTGTCACTAGAATTCCCCTACATTTTTGAGGATGCCTAGGACCTCTTACCTAATGGACATTTTCCTAAAAGGC 
3 34 01. CCAATGTCTGTCACCTCATCAGTTATTGCACCCCCAGAGATGATGGAGGGTGACTGAGCTGGCTGGAGGCAGATCCTGAGCTTTCCCACCAGCTTAGTGA 
33 501 CTGCCAGCAGCCCAC ACACAGTACACGCCAGGCCTCAGC AAAGTACAAATGGCCACCAGACCTGGGATGTCAGAGGCCCTTGGGAATGTTGAAACC AAGG 
33 601 CTGTCCTAGGCCAACTCTATTTTATATTACAGACCTGTGTTGCTTCACCCTTCTGTGTCTTGGGCCTCCACTGGGCATGGGGTTTGCAGTAGAGACATTG 
3 3701 GATCGGCTATCATCTAGGCTACTGGTCTTGTTCC AGCCCTCTTATCGAGCAGCTTGCCAGGGTCAAAGGCTGCAGGGTGAGGGCCAGAGC ACTGCTCTGT 
3 3 8 01 GCCCCATTTGTGACCTGGTGACTTTAGATTCTAACTACCCTGGAATATACCTCCAGAATATTTGCAAAGCCCAGATTTGCTGTACAAGGCAGCCTGGGCC 
33 901 TTTGCTCTTCTACCCGCTGTACCATCTTTTGTCAGTAAAATGGTTGGTTGCTTTGTGCAGCC ATTGTATCGGATCTTCCCTTTGGCTTTCCCTCCTCTGG 
3 4001 GCTGTTGGCCAGGGGCTGCCACTGGTGCAGGCTGCAGGCTCCAAGAGGCAGTGCAGGAAAAGGCTTCTGTGGAAGCTGGGCAGGCCTGGATGCCGGGCAG 
3 4101 GCTGGGGCTAGAATTCAGGTGTGGCATTAGAGGGCTCTTATGGTATGAGTTTGGGGTTGACCTTAAAGGCCATTTTGTTTACAGTCCATTCAGAAGTTTA 
34201 CTTTTTGTTTAAATAATTAGGATTAACTTGTTAATAAATTCCATACCTTGTTCTTTAGCGGGATTTTAAATATAGC ATACTC ATCTTTCC ATTCTCCTTA 
3 4 3.0 1 TAAACCTGATGAATTTCGGAGCTCCCCAGAGCCAAGACTTGATATTACTTCTCACTTTCTCACTGGCCCTGCCCAGAGCCCAGGTACTCTCACCTGTTTG 
3 4401 AAGAAGGCCATCCCAGTGTAGTTTTCCAGTGTTGTTCTGACCTACCTAAGGTGCTATTAAAAATACTGGTTCTTGGGCCTGTCTGAGACCTGTGGAGACT 
34501 CTGAATTCCTAGGGCTGTGACCCTGGGATCTATGTTTGAGTTAAGTGCCTTAGATGATTACGATGTGCTCTTTTTTTTTTCTTTAAAGGAAAAAAC ATAC 
34601 TTTTGGTAGGCTTTTAAAGAACACTGTAAAAAGGATATTCAGTATAATTTTTGTTAAAC ATGTAATATGTTTTATGAAATTTTAG AAAATACATGAGTGA 
34701 AAGAAAAATGACTTGTATGTCTAGCACCCAGCAATAGCC ACTATTAATATTTTGGTATAATCTTACAGTTTTGTAATATAATCATTTCCATTACAAAAGT 
3 4801 CAGATCATACTACATCTGCTTTTATGTAAATTTTCATTTAAAGAAATGCCATTATATTTGTTAGATACAAGTTAAGCTGTTGTATTAGAGACCCC AAAAT 
34901 ACAGCTGCTAAATAAAGAGTTTATTTCTTTCTCATAATAAAGTTCAGAGAGAGGTGGCCCAGACTGATGATAGAGGGGGTTTTGGCTGTGTTCCATGAGG 
3 5001. CCATGCAGGGACCC AGTTCCCTCCATACTATAGCTCTGCCATCCTCGGGGTGTTGTCCTCTTCTGCCTGGTTGC AGCCCGGTC ACCTCCATGTCTCTTCC 
3 5 10 1 ' AACTCACAGGAAGGCAGGGGAGAGGGAGCTCAGGGCAAGTGACTTTGTGCGAAGGAGATAGCTTAGAAGTGAGCGGTATGGCCATAGCCTGGCTGCTCGC 
3 52 01 AGGAGGATGAGGATGTGGTTTCTATCTTGGCAGCCATGTACTTAGGGAAAGCTTTAGGGATTCTGTTACTGAAAGGAAGAAGGCAAGAATGGGAATGGGT 
3 53 01 GGCAGTCTCTGCCATAATTAAAAATGCCTTTCCGGGTCAGTAACTAAAGTTTTAAAATATTTGTCATAAAGGGCAGT.TTCTGTTGCTTGAATTTTATTAT 
3 5401 C ATTTTGTTTTTTGCAGTGATAGTTGTTTTGCAGTCATAAATCATCTGTCCTTATATGTTAGAGTGTTTTCTTAGGATGATACATTTATAGCAGTAGACT 
3 5501 TAGTAAGGGAGAGGGTAGGCATAGCTTTAAGACTTCTAATACATATTGTACTTTAGAAAAGTTGAACCCGTTTACATTTTTATTACCATTCAAGACCTAA 
3 5601 ATATAATTTTTAAATGTCATTTTAAAACGGTTTATCCTAATACTATAGGCATTTCCTCCTGATCATTATCTACATATACTCTGTGATATGATTATCACAG 
3 5701 AAGTATAACCTTAGTGTATATTTGGTTTCATTTTTTTCCACTTAGTATTATTTATGAGATTATCTGTAAGCCATTTTCTGTTTGTATTTTATTTATATTT 
3 5801 ATGAC AGTGGCATACCCCTTGTGTATATTTATGT AACATATTTACCC AAATATCTATTATTTG AAATGGTAAGTTTTGGCC ACAAGGTGGCGCCCGGTAA 
3 5901 AAAG AAATGCCC AG ACATTCTCTTC AAAACTGCTTTTGGTTTATGTG AAGTCTGTTCTTATC AACTGCATAC AATTCTACTGTTTGATGT AATAAAACAC 
3 6001 AGAGCGAG ATGATATACTACAAGGGATTGTTACTTATTAAAATTGGGCTTTAGCTTATTTCCAGGTTTTTGTTACTGG AAATC ATCTTAATACTTTTCTT 
3 6101 TTGAAATATCCTTTCAAGTGGATAGCTTGAAGTCCTAAGTGACTTAGCACAAAGTCAAATTTAGAACTTCAGTCTGAGCTATAGGCAAGTTTCACCTTTG 
3 6201 TATTCTGTGCTCACGCTGGTGCTTCATATGAATGCTGAAGGACATGTGACAAAGTGATGAACTGCTGTCTGTGTTCAGTGGCAGAATAGTTTGC ATCAAT 
3 6301 ATATTTTCACTGACAAAGATGGGGAACAGATGTACCAACAGGTGCTGTGAATCCAAATTTTGTTTTGCTTGTTAAATATGCCACAGGTATTTAATATCAG. 
3 6401 TCATTTGCAACGGC AAAAACAGATGCCAAATATTTCTCCTGTAAC AATCCCCTATAGTAT ATC ATCTCACTCTGTCTTTTATTAC ATCAAAC AGTAG AAT 
3 6 501 TGTATGCAGTTGATTAGAACAGACTTCAC-ATAAATCAAAAGCAGTTTTGACAAAGAATGTCTGAGCAT-TTCTTTTTACCAGGCGCCACCTTGTGGCCAAA 
3 6601 ACTT ACCATTTCAAATTCATTTGGCTTGCCAATTTTGTGTTTAATTTTTGAC ATAC ATTTAATTTGAGAGTGTAGAGGAAATATGGATTTGC ACTATTTT 

3 6701 GAATTTTAAAAATAAGTGACATTTTGCTAATATTTTATATTATAC " 

3 6801 GTATCCCTAACTAGTTAGAATTGTGCTGGC ATGCAGTACTACTTGGTGATTATACTGATACCAGTACTCAAGAAAAAGTGTTTAATCAATACCATCATTA 

3 6901 AAATTTGACTAATATAACTAGACAAGTAGAATGGGTAAATAGAAAATATACAGTCATCCCTCAAGTATCTTTGGGGACTGGCTGCAGACATCATCCCCAA 

37001 ACC AAAATTC AC AGATACTCAAGTCCCTTATAT AAAATG ATGTAGTATTTGCATATAGCCTATGC AT ATCCTTTCATATGCTTTAAATCATCTCTAGATT 

37101 ACTTATGATGCTTAATACAATGTAAACGCTATGTAAGTAGGTGTTAC ACTGTTTTAAAATTTGTATTTTTTATTGTTTTATTATCTTTTATTGTTTTTTT 

37201 CCAAATATTTTCCATCTGCAAAATATCACTTGGCTGAATCCACAGATACAAAACTGGATATGGAGGGCCAATTGTATATTATAATTATTTTATCTATATA 

37301 TATCCATCTCTCTCTCTCTCTCTCTATTATATATATATATATGTATATATATATGTAGCTACCTATCTGTCTACCTTTATTTCCCAAGTAAAATGACTAA 

37 401 CTCTTTGAAAAAGCTTAGGATGCAAATTTCAGCAGAAAATGTCAGCATAAAGTTCCGCTAGCAGGAGCAACTGTTGATCTAGTATAATTGACAGCATATG 

3 7 501 TGC AT AGCTGCTTTCTTGTGTC AGGTGGTAGCTGCTTAAC AATC ATAC AATGAGAAATTGAGTC ATTCAGTAAAGC AGGAC AAAACCATGCC ATCTC ATT 

37 601 TAAAATAATGCCTTGGAAATGAAGAGTAAATCTGGATATTGGTATAAAGTTG ATTTCCGAGGTTGTGGCTAGCTCC AGC AACCTATGATGTTATCTCTAA 

' exon 09 

377 01 CTTTGGTGTCAGATAACTCTTTTCCAAATTATCTTCTTTTTAGGCTGTTAAATTCCAAAAGTTTCAAGCCTTTGACTGGGGAAGC AGTGCCAAGAATTAT 

exon 09 9i.D+4 6 

_ T 

3 7 801 TTTCATTACAACCAGGTAAAGTTTTTAGTCTTTTCATTAAAGGGGGCCCTGAAAACTCATCAAGAAAGCCAGCCTGGCCTATCAGGATTCTGGCCAGGCT 

37 901 CAGGTGCTGTGGGAAATGTTTGCAGGAGTTGACTAGTGTTTGTTTTCCATCAGTCCATTCAGAACAATCCAAGCTTTGTAGCTGGTGTTGTGGACTGGGC 

3 8001 CTCCTCTCTTTGTCCTTTCCCCAGCTCTAAATAAGAATCATCACTGTTATGCATTACTCAGAGTAATCACGAACATAGCCTGTAGAGTCAGACAGTCCTA 

3 8101 TGTCTGTTATCTGGTAGCTATGGGGCCTTGGCCAGATTACATTGCTTAAGCCTCTTCCCTGC ACTAATAAAATTAGC ATTTTTGAGCATGCTAAATGCAC 

3 8201 TGAAGTGTGAGGCACTTTGCTCTGTTTTTTAAATTTAATTCCCAGAGCATCTCTGTGATGTAAACGT.GATTATCTCTGACT1 AAACATGAGGACAGTGAG 

3 83 01 GCTTAGAGAATTTCTGTGACTTGTCTTACACCCAAAGGGAAGAAGTAGGAGGGCATGACCCCAAACTCTTTCCAGCCACTATTGCCTTGAGTGTACTACC 

3 8401 TATGGAGTACAACACCTTCCTTGCCGGGGATTAAACATTCATTTTGGTGCCCAGCCTACGGCAGCAGCTCCACAGCTAGTGGCGATTATAATTAGCATTC 

3 8501 TCTC ATTTGGGGTTAGATTTCTTTTTTTGTGCCGGTAATGGC AACTTGAAAAG ATACTC AAAG AG ATTTT AAAAATTTAGTCTGTTAGTC AAACTTACTA 

exon 10 



3 8 6 01 GACAATGTTTAATGGAGATTGCGCTTATTGTGATTTTGAAAATTAAAACAACAACAACAACGAGGCTTTCTCTGGTTCCTTTTCATTGTAGAGTTATCCT 

exon . 10 



3 87 01 CCC AC ATACAATGTGAAGGACATGCTTGTGCCGACTGC AGTCTGGAGCGGGGGTC ACG ACTGGCTTGCAGATGTCTACGACGTCAATATCTT ACTGACTC 
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1 



V 



.J 



. exon 10 

■3 8801 AGATCACCAACTTGGTGTTCCATGAGAGCATTCCGGAATGGGAGCATCTTGACTTCATTTGGGGCCTGGATGCCCCTTGGAGGCTTTATAATAAAATTAT 

■ 

exon 10 

3 8901 TAATCTAATGAGGAAATATCAG TGAA AGCTGGACTTGAGCTGTGTACCACCAAGTCAATGATTATGTCATGTGAAAATGTGTTTGCTTCATTTCTGTAAA 

stop codon 

exon 10 

3 9001 ACACTTGTTTTTCTTTCCCAGGTCTTTTGTTTTTTTATATCCAAGAAAATGATAACTTTGAAGATGCCCAGTTCACTCTAGTTTCAATTAGAAACATACT 

exon 10 

3 9101 AGCTATTTTTTCTTTAATTAGGGCTGGAATAGGAAGCCAGTGTCTCAACCATAGTATTGTCTCTTTAAGTCTTTTAAATA'TCACTGATGTGTAAAAAGGT 

exon 10 

3 92 01 . CATTATATCCATTCTGTTTTTAAAATTTAAAATATATTGACTTTTTGCCCTTCATAGGACAAAGTAATATATGTGTTGGAATTTTAAAATTGTGTTGTCA 

exon 10 

3 93 01 TTGGTAAATCTGTCACTGACTTAAGCGAGGTATAAAAGTACGCAGTTTTCATGTCCTTGCCTTAAAGAGCTCTCTAGTCTAACGGTCTTGTAGTTAGAGA 

exon 10 

3 9401 TCTAAATGACATTTTATCATGTTTTCCTGCAGCAGGTGCATAGTCAAATCCAGAAATATCACAGCTGTGCCAGTAATAAGGATGCTAACAATTAATTTTA 

exon 10 

3 9 501 TCAAACCTAACTGTGACAGCTGTGATTTGACACGTTTTAATTGCTCAGGTTAAATGAAATAGTTTTCCGGCGTCTTCAAAAACAAATTGCACTGATAAAA 

exon 10 

3 9 601 CAAAAACAAAAGTATGTTTTAAATGCTTTGAAGACTGATACACTCAACC 

exon 10 

3 9701 TGAGAAGCAAATCCCTGTGGAGACTATACCACTATTTTTTCTGAGATTAATGTACTCTTGGAGCCCGCTACTGTCGTTATTGATC ACATCTGTGTGAAGC 

lOe. 3 'UTR+909 

A exon. 10 

3 9801 CAAAGCCCCGTGGTTGCCCATGAGAAGTGTCCTTGTTCATTTTCACCCAAATGAAGTGTGAACGTGATGTTTTCGGATGCAAACTCAGCTCAGGGATTCA 

exon 10 

3 9901 TTTTGTGTCTTAGTTTTATATGC ATCCTTATTTTTAATACACCTGCTTCACGTCCCTATGTTGGGAAGTCCATATTTGTCTGCTTTTCTTGCAGCATCAT 

10e. 3 'UTIU1093 ' 

T exon 10 

4 0001 TTCCTTACAATACTGTCCGGTGGACAAAATGACAATTGATATGTTTTTCTGATATAATTACTTTAGCTGCACTAACAGTACAATGCTTGTTAATGGTTAA 

exon 10 

40101 TATAGGCAGGGCGAATACTACTTTGTAACTTTTAAAGTCTTAAACTTTTCAATAAAATTGAGTGAGACTTATAGGCCC 
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1 TAGGACAAAATTGATGTAAGGTAAGTCTGTATTTCTAGCATTGTAAATAAGTAGGGTTTTCTAGCATTTTACGAGTTGGC 

81 ATAAAAAACATGTTCAAATTTTATAAAAAGATTAAAACCATGCCTTATATAACCAGCATTTCACTAATAAAAGATGACAT 

161 TGCTTTATCATCTGCCAAATGTAATGTTTTCCACTGATTTACATGAAACCATCAAGTAGAAAGCAAATTTGAGGATCAAT 

241 TTTTAAAAAGTTATTACCTTTCTAAATGTTGTGAAGCCTTCTATGTCAAGCTAGGAGGCTTTTAGAAAAGAGCTAACTTT 

3 21 TAACTTTCTTCGGACAAGTGACTATTTTACAGAATAGGGAAGGAAGATTCTATAGGAATATCATTCATTTTAAGCATTGT 

4 01 TATATTGGGGAAATTTCTCTCAGTAATCAAAAGAAAAATTTTAAAATATTTAAGAGGCATGTATTTAAAAAATATTCTAC 
481 ATCTATAAGATTTTGTAATTTACTTTGGATTTATAATATTTCTACATAATGACATTTGACAATTTTTTGTTTGTTTCTCT 



Exon 26 

561 AATAGTGAATCAGAAACTATTAAAGTGGCCAAGATGATTTTCTTAGGCTCTGGAAGACTCAGGAATGCATCCACTTGCAC 



Exon 26 

641 TTTCCCATGCATGGGGAATCTTCAG AGTTTTGCAGCCATGAAGTTAATATGTGGTTTC AC AAGGGGAAACAGTGGCAGAC 

CDS end 



Exon 2 6 

721 CACGCTTGAATTCGGTCATGTTCTGAATCACTTCAGGCTGCAAAGAAAAAAGTTTCCTTTTAGTGTATTTAACCTAAACA 



Exon 26 

IDE_25i-l 

801 TCAGAATAAGGACATCAACTTTTTTTGGCGGACACTGGGAGCATACCTCAGTTCTACTTAATATACTGTTTTTTTGTTTT 

8 81 GGCTTGAGGCCGCTCTACCTAATAACCCATGTATCTTGATCTGCTGACCTTTCTTCTGGATCAGTATGTCTGGAGGGTCG 

961 TGAATTGGTCTGTACAAACCTATGGTAAGTGTCCTTAGTCCTTTTGGTTTTCCTCTGGGCAAACAAGGGCTGGCTCACCA 

1041 AGGACTTAGAGGCTTCGCATCAAGGCTTCAGCAGAGTAGCAGAGGCTGGTGTGCCCACCCACAAAAAGCCTAGTTACACT 

1121 GCCAGTTTCCTCCTCTTGCAAGCTAATGTCAATCCTTCTAGATGATTAAAATACGCAGGTAACATGGGAG AGACTAAG AA 

1201 GTCTCTCTCCAGTATTCAGTGCTGGGAACAGATGTGGCCAGAAATGATCCATTGCAAAATAACACAACTGTTCAAACAGG 

12 81 AGG C AAAGGC AG AC AAGGGT AG AGG C TG AGTG AC TAG ATGTT C AGG G AAG AAC T AAAG T AG AAGC TC C AAC AC CTGG TG A 

13 61 CCTGAAACTTTTAGTTCATCACTTTTAGTTCCCAATGAACAAGTTTCTTCTGGCCGGGCACAGTGTCTCGTGCCTGTAAT 

1 4 41 CCCAGCACTCTGGGAGGCCGACGCAGGTGGATCACTTGAGGTCAGTAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAAC ATGGTGAAACC 
1521 CCATCTCCACTAAAAATACAAAAACTAGCTGGGCATGGTGGCGTGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCAAGAGGCTGAGGCA 
1601 GGATAATTGCTTGAACCCAAGAAGTGGAGGTTGTAGTGAGCTGAGCTGAGATCGCACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGAC 
1681 TGAGTGAGACTCCATTTCAAAAACAAAAAACAAAAAACAAAAAAAACCAAGCTGCTTCTTCTAAATAGAAAGTCCTCTGT 
17 61 CAGTACAATCTAACATAACGTTATATTTCTTACTTGTGGCAAGGCTGGTGCTTGTGACAAATTTATGTCATTTTGACATG 



Exon 2 5 

1841 GGAACTCTCC AACAACAGGACCTATAAGAAAATAAAAGGTTTAATACTTTGTACTTATTG ATACTATCAC AAAAGAACAA 



Exon 2 5 

1921 AAAAAAAAAACTAAACCAGACTCAGTTAATTAAAAACACCGCACCAGCCCCGTTCATGTACTTCTCAGATCCTCTAAAGG 

2001 TTGCCTGCTACCCAAGGCCTTAAGTACTTGTCCTGCCTTCTATCCAGAGCCACCCAGTGATGGCTCATGATATTCCTGAG 

2 081 GTCATAAAACTTTGGCCACAGCAGTTTTAGGGCCCAGGTCTAATGTGACTTTCTGTCCACCCAGAAGGACCTTGCTAGGT 

2161 TTCTAAACTGTTAGTAAACTTACTAGTTTTACTAAACTGCCCAGAAAGCAAGGGAGTTAATGGCCACAGGACAAACTTTG 

2241 GCCAGTAAAAGCCAGGAAACGAAAGGACTGGGAAGTTAACTTGCTTACCCATACTCCCCACATGCAGTGGTTCATGCAGC 

23 21 CTGTTTGGAGACACCCCAACAGCAAGCAGCTGTGTTTTCCTGTGATGCTGTGGCTAGCTCGGCATTCTATCACCTGGTAT 

2401 TGCCTCTCTCCTTCACTACCTCATTTCTCTTTTCCCCTTATATCTGCAGACCTTATCTCCAGTTTCCGTTCTCTACCTCT 

2 481 TTTACTTTCTGGTGTTCTATAAGGCATGTAGCTATGACAAAGGCCAACCATCAGATGGCTCAACATGAGCCTAAAAAGGC 

2 5 61 AACATTTGATACTTACAAGAATCCATTTCCCTGGCAAGAACATGGACGGATACCTTATGTCTCCTTGGAGCATCTACTGC 



Exon 24 

2 641 CAACATTTCCTAGGCACAAAGAAGAGCAGGGTCACCCTTTTGCTCCACTAAAGAACTTACAATGAGGTGTTCTCTGAAGA 



Exon 24 

2721 CTATGAAGAATC AGCTATC AC AC AGTC AG AT AT AGAAAAGATGCTTCCCTTTCTGGCCGGGTGC AGTGGCTCATGCCTGT 
2801 AATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATAGTGAA 
2881 ACCCTGTCTTTACCAAAAATACAACAATTAGCCAAATGTGGTGGCACATGCTTGTAATCCCAGATACTTGGGAGGCTGAG 
2961 GTGGGAGGATTGCCTGACACGAGGAAGCAAGTTTGCCATGTGCCATGAGCCGAGATCACGCCACTGCACTCCAGCCTGGG 
3 041 TG AC AG AGC AAG AC TC TGTC TC AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG AAAAAG AAAAAG AA C TT 
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J 



3121 TCTTTCCCCTCACTTACATTATTTTATTTAAGCTCTAGAAAGATTTAGCAAGGCACGCAAGAATTATTCTTTTTTTTTGC 

3 201 TTTCCTTTTCTTACTCTAAGGAAAGAATTATCCTTAACCCAATTTTACAGA^GAGAAAACTGAATCCAAGGAGATTAAAA 

3 2 81 AACTGCTCAAACTCCTACAGCTAATAAGTGCCTGAGCTAGGATTAAAAACCTAGCCTAGTACTCACTGGGATGGGCTGTG 

3 3 61 CAGGGCTGCACTTGGTGATCTTTAGTGTCTACAGAGACAATGGTCTGAGCTTAGTCAGGGACAAGCACGAGTGCCTGCTC 

3 441 CTCTAAGAACCTTCTCAGACTCTGCTTGTAAACTGTGGTTCATCTACCAAAAGAGAAAGGAAACTAACAATTACTGAGTC . 

3 521 CTGCGTTATATCAGGC ACTGTCCTATGTCAGCTC ACTTAATTCTCTGTGAACTAAGCATCATGATGATTCTTACTTTAGA 

3 601 GGCATGGACTCTAAGACACAGCAGCTTACATGAATTACATGGGTCACACAGTTCATAGGTGATGGTGTCAGAAGCTAGAG 

3 681 TCTGCTTGCTCTCTCCATTCCACCATGCTGCTTGGAGGGATTCCCCTTAGTTACTACCATGAATGCCAGCAGTGCTAAGT 

3 761 TGGCAGGTGGATCCTGTGGGGAAGTATGTCCCAACCTTTCCCTTAACAGCAGACTTCTAGTGTCTTTTCTAAAGGGGTAC 

3 841 AAAATTGTGACAAAGTTCCTCTTATTCCTTAGCCACAAGCAACGTTTCATATCCTTAGAGGAAAGAAATCATCAGCCAAA 

3 921 CCAAATCCACTCAACAGTTATTTACTAATAACTGTTACTAGTTACTAGTAACTGGGCAGTTAGTAATAAGCCTGGTCCTA 

4 001 TGTGACTGCAAGGAAGCCCTGTTGATGTTGCACAGCAATCCTGCCCGTGGCTCCCCACTCTACTCCCTGCCAGCAGGCAA 
4 081 AACAGCCCAGATTCTCACAGGCCTGCTCTGACCTCTCCAGCCTCTTTCCAGGAACTCAGCCCAGGTCTGCCTCTATTAAC 
4161 ATGTAGTACCTCATCTAAGAACTTCATCTTACTGGAGTAAAAAGTTTGCTTCCAAAGATCTCTTCTCCATCTCTTGTCAC 
4 241 CCAAACCTTCATTACCCCCTTGTCTACCCACATCAGCAGACAGCAGAACACCTTCTCCAGTTTCAGATTGTTCCCGATTT 
4 3 21 TCTGACCAACTCTGGACAATCCTCATTTTTCTAAAAACAAACAACTGCACCTTCTTGCAAACTATTAATATGTTCTAAGG 
4 4 01 AACACTACAGTCCTGGGAGATATTTATAGGTATTGTGTGTAAAAAAGGATGCATGGTGAAATCAGTTTAGAAAATGTTAG 
44 81 TCAAAATTAAATAAATGCAGGCTAAAGTCTTTACTGTGGGACTTCTTATAATTTCTAAAATACCAATACACTCTGATTCT 
4 561 CTAAGAATGCGAATAGTCTTTCCCAAACTTGTATGGTCATGAAACCCTTTTCCTAGGTACCCGTATTAATATCTTGCATA 
4 641 CCATGGAACACAGCTAGGGAAATGCTGTTCCAGACTTAGCTTAGGCCTGGTTATAAATACTCTCTGTGTTTTTTTTTTTT 
47 21 TTTTTTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCTATCTTGGCTCACTGCAA 



4 8 01 CCTCCACCTTCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGTGCACCACCACGCCT 

4881 GGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGATCT 

4 961 GCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAACCACCACGCCCAGCCCCTCTCTCTTTTTTTTGAAACAG 

5041 GGTCTAGCTATGTTTCCAAGGTTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCTAGCGATCTTCCTGTCTCAGCCTCCCCAGCAGCTGGG 

5121 ACTACAGGCTATTATTGC AAAAGAACAAGAGTAATTTAGATGAGACACTTCTTTTCCTCTATACAATGCAAAGGAAGCCA 

5201 TGAGGTAAAGAAAATCACTTGTCCAGCCATCCATTTTTGTAGCCAAAATGGGTCAAATCTCATTGGTGAAAAAGGTGCTT 

52 81 TCAAAATACTGGCTTCTGCTGCTCAGTTCTGAAACTATAGTCTCCTTTTCTTATTGTTAAGGTGATATCAGCTATATTAA 

53 61 TACTTGTTTGCATACAGCCTTAATAATTTTGCAGAAGAGTTGCTGGGAGAGGTGTAAGCAACTCATGGATGATACAAAAT 

54 41 CACCATTTTCCTCAAAGAAACTATCAGCACCTTTGGGTCAAAGACTGTTACTTTTTCCTTACCCTCTCACTCAGCACTAG 
5521 GAGTGGTGAATTAAATAAACATTAGAAACCCTAGTACAGGAGAAAATGTGATCAAGCCTCATTGTACCACTAACTTCAC A ' 
5601 AAGTCATTCTAATGAGAACTGTAAGCACTGACTCCTATGCTGGTAGCTATAGTACATCCCTAGAAAAAAATACTGTAGAG 
5681 T ATC TC TC T AAAAGG ATG TGGGC AC AGGGC AGG AC TG AGTC C C CG TC C AAAC AAC AT AATG AC AG AT AC AAACC AG AAAT 
5761 GGCTAGAACATTAAGGGACAATTCTAAGGTACTATGGTAATC ACAGAGTATAATTTTGCTCCTTATTTTGAAAAATAGGC 
5841 ATATGAGTATTTTACACAAACTAGAGGCCCCAATATATTACAAAAAACATATGTAACACTTTAGGTGCAATTCCATTGCA 



6001 TAGAATTTTTATATAGGGGAAGATTTAGATGGTGTGAACCTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCGC 

6081 ACTGTCGCCCGGGCTGGTGTGC AGTGGTGCGATCTCAGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGTGATTCTTCTG 

6161 CCTC AGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCACCCGCCACCATGCCCAGCTAATTTTTTTATTATTATTATTTTTAGTA 

6241 GAGACAGGGTTTCACTATGTTGGCCAGGCTGATCTTGAACTCCTGACCTCGTGATTCACCCACCTTGGCCTCCCAAAGTG 

6321 CTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCCCAGCCGGTGTGAATCTCTTAAAGCTTGCTGGGAAGACTTTAATGGTGGTGC 

64 01 CTCCCTTTCTTTTTGATAGACTTCCTAAGTGAGCGCAAGCATGTAAAACTTATAATATCTCTGACCACAATTCAAAGGTG 

6481 AGTAATCATTTATTTTAAAAAGCAGCCACAGTGGCACCTAAATGGGTGAAGATAATTTATAGTTGTCAGAGCTTGGAAAA 

6561 TAATCTGATTCTCAAGTTCTTTTGTTTTCTTTGTTCTTCCTTCCCACCAAACAAGCTCAGCAATATTCTTTGCAGAGTAG 

6641 GG TGG AG AAC AG AG AG AAGAAAC TG AAAGGGTGC C T AAAAAGG T AG ATC TGG AAGTC AGG AAGGGCTG TC AC AG TCC TTG 

6721 GTTTAGAGCATGGGTCAATCTTTTGGCTTCCTTGGGCCACACTGGAAGAAGAAGAATTGTCATGGGCCACACATAAAATA 

6801 CACTAACAATAGCTGATAAGCTAAAAGAAAAAAAATTTGCAAAATATCTCATAATGTGGGCTGTACATGGCCCGCAGGCT 

6881 GCAGGTTCAGCAAACTTGGTTTAGAGGGAGAGGAAAACAGTACTTGGTTCAATAAAAACTATCTTTATTCTAAAAGTCAT 

6961 TAAGCGTTTGTGTC AAAAAACTC AAATC C AC AAAAAC AC C TTC ATAAATC C AGC C TG AATGGC TT C AAAG C AGC AAC AC A 



rs568657 



rs489517 



5921 



GCACAAATTTTGAGTTTTTGCATTTAGCATACTTATTACACATTCATATACCTACCTAATGGAAATTTTGCTATCCTTCT 



rs2247348 
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IDE_22i . D+302 
IDE_23i . 1 

IDE_23i.2 rs520711 

7041 CAATATAGCACATACAATAGGTGTTTTGGTTTTTTTGAGGCACAGTTTCGCTCTGTCACCCAGACAGGAGTGCAGTGGCA 
7121 ' TGATCTCCACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCGATTCTCATGCTTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACA 
7201 GGCGTATGCCACTACGeCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTATAAATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTTA 
7281 ACTCCTGACCTCAAGTGATCCTTCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTAGGCCGCCATACCCAGCCCT 
73 61 ATAATACTTTCATATCAGTCAAAATCTAAATATATGAATTTGACTTACCTTGTAGAATTTGATGATATCTTCCTTGGTAA 



Exon 23 

7441 GTGTCTTTAAATATGCAACCTCAGTGTTATCTGAAAAAGTAATCAAACAATATTTTACTAACATTTTCATATGAAGCAGC 



Exon 23 

7521 CCAGAACAGTACACTAAATGACAATATACTTCACTCCAAGACTCTTAAGTATCCATATATATTTTTTTTTGAGACAGAGT 

7 601 TTCACTCTGTCACCCACGCTGGAGTGCAGTGGCTGGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCA AGTGATTC 

7 681 ACCTGCCTTAAGCCTCCTGAGTAGTTGGGATTACAGGCACAAGCCAACACGTCTGGGTAATTTTTATATT'TTCAGCAGAG 

77 61 ATGGGGTTTCGCCATGTTGGCTAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAAGTGATCTGTCCACCTCAGCCTCCC AAAGTGC 

7841 CGGG ATT AT AGGCGTGAGCCATCGCGTCTGGCCAAGTATTCACAATTTTTTTTTTTTTTTG AG ATGG AG TCTTGCTCTCT 

7921 C ACCCAGGCTGTTGTGC AGTGGTGCGATCTCAGCTCACTGTAAGCTCTGCCTCCCGGGTTC ATGCCATTCTCCTGCCTCA 

8001 GTCTCCC AAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCGCCACCATGCCCAGCTAATTTTTTTTTTCTTTTTTATATTCTTAGTAGA 

8081 TACGGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTAACTCGTGATCCGCCCGCCTCGCACTCCCAAAATGTTG 

8161 GGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCCTAGCCAAGCATCCAC ATTTTTACGTGACCATTTGCTTTGATTTCAAATAAAAGT 

8241 AAGTGGATGTTGGCTGGGCACAGTGGCTCATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTAGGTGGATCACTCGAG 

8321 GCCAGAAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATATAAAAATTAGCCAGGCATAGTG 

8401 GAGTATGCCTGTAGACCTAGCTACTCGGGAGAGGCTGAGACATGAGAATCACCTGAACCTGGGAAGCAGAGGTTGCAGTG 

84 81 AGCCAAGATCACATCACTATACTACAGCCTGGGCGACAGAGCAAAACTGTCTCATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGCC 

8561 AGGTGCAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCATTTTGGGAGGCCGAGGCAGGGGGATCACCTAAGGTTGGGAGTTCGAGA 

8641 CCACCCTGACCAACATGGAGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAGTGGTGGCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTTG 

8721 GGAGGCTGAGGCAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGTGGAGGTTGCGGTGAGCCGGAGATCGTGCCATTGCACTCCAGCCTG 

88 01 GGCAACAAGAGCGAAACTCCATCTTAAAAAAAAAATAATAAGTGGATGTAGTGCAATGGGTAAGAGCCTTGGCTCAGGAG 

8881 CCAGGCCAGCCTGGATTCACATCGTGGCTCTCTGGTTATGAGCTTTTGGATCTTGGCCAGTCACCTCAACTTTTCTAAGC 

8961 CTCAGTTTCCTCATCTGGAAATTGGGGATAATAACTACTTAATAAGGGCTGCAGTGAGAATTAGGAAAAAGATACATGAC 

rs551266 

9041 AATAACACTGCTAGGTAC ACGGCAAATGCTCAATAAATGAGAGAC AGTATTATCATTAATAGTGAATCCAACTGCTAGAT 

9121 AAATTATAAGTAGGCTGGACGTGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGCCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGA 

9201 G C C T AGG AATTC AAGG CT AC AG TG AGC T ATG ATG AC AC AC TGT AC TC AAGC CTGGC TG AC AG AG TG AG AT AC TC T C TG AA 

92 81 AGAACAAAACAAAAATAAAAATTATGGGTAAGGAAACTGAGGTCCAAAAAAGGTGTCTTGACCAAGATTTTTAGCTTGTT 

93 61 GGTGTCAGAGTAAGAACACAACCCACATCCTCTGACTTCTAGTACAGCTTAGCACAATCCGTTGTTAATCTATGCTCTAG 
9441 AAGCAAGGTGAAAGGAAGCTGATTCAAGACAAGAGACTTCAAGAATCACAGCTCTCCCAAATCTGAAAGGAGTGAAAAAT 
9521 CTTTGGAGATCCCTACAGGC AAATGTTTGAACTCCTGTGCCTCAAGGGC AGCATTTGCCTC AAAGGGGTTCAATCTGGTA 
9601. TTATCTCATTTTTTTAGTATTATGGGAAATAGATACTTAGGTATCTGTGATCAGAATCTCAGGATACACTGATGAAACAA 

.9681 AAATGTGAAATTGAATTATTAATACTTTATTGTGAGATATGGGTAGATCCAGGTCTAGGTTTGGAGGGAAAAAAAAGAGA 

97 61 TAAGGTTTCTAACAGAAAACTGGGGTTAAATTAAGTAACAGTTCTTTGGAAGTGCCAGCCATCCCCCCACCCCAACTCCC 

9841 CAAATAGGTAACGGAATATCACCTACAAAATGAATACCATTTTGTAGAATGGCCTTAATCAAATGTTACTTGAATGCCAT 

9921 AAATGTTGGAGCCCTAATTTTACCTTACCTCTGTCAAA^TTATATTGCTGGGAGATGATTTCTCCCCAGTATTTAGCACA 



Exon 22 

10001 CTCAGCAG ATAGCTTCTTTGGTTTGTCTAGTCGACGAATTGCTAATGCCTGAATGTGTTTTTGGAAGGCCTCTTCTGTCA 

Exon 2 2 * 

10081 TGTCCTCTATGGACTTTTCCATGGTAATTAAGAAAGCTTCC ACTCTGCTTTCTAGGTAGTGAGGTGGCTTTTCTGACTGG 

Exon 22 

rsl042444 

10161 ATGATGAATCTCAAGCCCTGTATGCCATTAGCTCGACGTGGCCCGCTGAAGACGATATAGCCTGAAACACAGACATCAGC 

Exon 22 

10241 CAGTCATGACCGTGGCATTTGAGACCTGGGTCATTTTTAATCCTTCAAAAACTAACCTGTCTGAGCAAATAAAATCTAGT . 
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10321 TT AAG GTTTT AG AGT ATTC AC CTC TT AAAG AAAT ATG AG C AC TT AAG ATGGTTTC AG T TC C TAAGG AC AG AGC AG AAG AG 
10401 CTCTCTGAAGAATTACAAAGTTGGAGATGACTTTTTCTTCTTCTTAGGAAAAAAATCCTATTCATTATTCAAACTCCCAT 
10481 CTTGTCACTCCTCACTCTCTGTGAGTTAATCCTCTTCAATCTATGCTAAAGTTACTCCCAGAATATAAAATGCTGGACTC 

rsl887922 

1 0 5 6 1 ATTTTCATCCCTTAGTGACAGTCCTAGCTGTGTTTCCTTTAACATCCAAGTTCCGCATATGAACACGGCTCTCCTACTGT 

10641 ATTTCTTGTTAGATAATCCATTCCTGAACCAATTAATTCAGAATGCAACTCTCTAGAGATCAAGCTAACTAAAAGTCATA 

10721 CTTCCATGTTATCTCATGAGGACATGCACTACCTTCCTTCAACACCTTTTCAAAACCAAGCTCTTGGCTTATCTCCTTCA 

10801 GCTGCCCTGCCCTGATCTACCACCTCCAACAGCTGTGGTGCCTCTGGGTCTCACTTCTGAGGAAGTTTCTATCTTCAACA 

10881 TAGCCATTCACAGTTTGATTTTCTTTGAGATGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAAGCTGGAGTCAAGTGGCACGATCTCCGC 

10961 TCACTGCAAACTCTGCCTCCCGGGTTCAAGTGATTCTCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCACCA 

11041 CCACGCCCAGCTAATCTTTGTATTTTTAGTAAAGATGGGGTCTCACCATGTTGGCCAGTCTGGTCTTGAACTCCTGACCT 

11121 C AGGTGATCCACCCGCCGCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGTGCCCGGCC AAT AGTTTGAGCT 

11201 CTTATAATAACATTTACCATGCTGTACTAAAATTATTCCTTTACAGGGCTGCCATCCTGATTTG ACTGTGAGCTCCTCGA 

11281 AAGGAAGGACCATCCAGAGCATCCATTTTCCATGTCCAGCACCTAGC ACAATGGGTATTTAAACAATGATGGGTACTTGG 

113 61 AGAGACTCATCCTTTTTTCACTGGTTCCTTTCTGTCATTACTGGGGCTTCTTTGAGCTTCTTTCCTCATTGATCAAATCT 

11441 GCCAGTACCTCAAGACTTTTAACAGTATCTAAAACTGGGAACACTTGCTGTGCCTTCTGTATGTCCCAGGCTTGGGATAT 

11521 AAAGACGAATGAGAGATAATACCTGCCCTCAAGGAACTCAGGCTTTAGTGAATCTAAGCTCCTCTGGATGGCTCATTTCT 

IDE„20i.D+249 

11601 CATCTTGCTACCCATAAGCTTGTCCTTAGTATCCTTTTCCCCCACCTAAAATGCCCTCTTTATTGACATGTATGTAATAT 

IDE_21i.l 
rs2275218 

11681 GCAGTATCATCTCATAAATAATTGCTTTAATGTCCATAAGATAGTGATTGCTTATCTTTTAGAAGTGGATTCTCTGTAAT 
117 61 AAGGTTTTCTCAAGTCTCTCTAAGTAGACCATGCCTGATATACAGTGTTAGGTGAAAATGTGGAAAATGTTTTACAGGGA 

rs538469 ' - . 

11841 AAATAATTCATCAAAGTCTACAGTACCCTGCTATTTCCCCACTTTCCTCTCACCCAACTGCTCCTTGGTGCGCAGGGTGT 



Exon 21 

11921 TGAAGCAAGGTTCCGAGATAATCTGACAGAAGAGCTCCAGAAACATATTCTCTGAGGTGCTTTGCATGTCTGTTTGGTAG 

Exon 2 1 

12001 TATATCTCGATGCCACAGTTATTGTGAACTTCATTTCTCTGCTGATAAACAAACCATCCTCCTAGGAAGTTTCAAAAAGA 

Exon 21 ■ - 

12 081 CAGCAGCAAGTTCAAAAACTTATTTGGGGTTTAATAAAGTCAATGCTATGTCTGCCCACACTTACAGATGATAATTTAGA 

12161 . C ATTAATAGAAAAGGGAGGTAGAGAAGCCTGGAGTTGTATTTCATTGATTTCACTTTTCTGATC ATGTCCAACTTTGACC 

12241 AACAGTCAAACTTACTAATTATAAATTGGCAGCACTAAGTTCCCTCTCATCAGAAGGAGGGGAGCCAGTGCCATGGCTCA 

12321 CATTTATAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCGGGAGGATCACTTGACCCCAGGAGTTTGAGGCTGCAGTGAGCTGTG 

12401 AG TAT AC C AC TGC AC TCC AG AC C AAG AC AC AG AG TG AG AC CC TGTC TC AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG C AG AG AG AG 

124 81 AGGAACGTGGCCTGTAAGCCTCTCTCCCTCACCCACCTCACATCCTTCTAGCCTTTTTGTACTTTTTTTTTTGAGACAAA 

12561 GTCTTGTTCTGTC ACCCAGGCTGGAGTGAAGTGGTGCCATCTCAGCTCACTGCAACCTCCGCCTACTGGGTTCAAGCAAT 

12 641 TCTCTTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTATAGGCATGTGCCCCCACACCTGGCTAATTTTTCTATTTTTGGTAGA 

12721 TACGGGGTTTTGCCATGTTGGCCACGCTGGTCTTGAATTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCTGCTTTGGCCTCCCAAAATG 

12 801 CTGGGATTACAGATGTAGGCCACCACGCCTGGCCCTTTTCTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTGGCTCTGTCACCCAG 

12 881 GCTGGAGTGCAGTGGTGCAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCATCTCCTGGGTTCAAGCAACTCTCCTACCTCAGCCTCCC 

12 961 AAGTAGCCGGGATTACAGGTGCCTGCCACTATGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTT 

13 041 GGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAG 
13121 CCACTGCACCCGGCTGCCTGGCCCTTTTCATATATATTCTAAAACATCTTCTCGGTTGCAGTGAGCTGATATTGTGCCAC 
13201 TATACTCCAGCCTGGGTGACAG AGTAAGACTCCGTCTC AAAAAAT AAT AACAAAAAT AAAG AT AAAT AAAAC ATCTCCTT 
13 281 TATAATGCTTGAAAATTTTCCTTTTC ACTTGAGACAGTCTGTCACTCTGGCACCCAGACTGGAGTGCAGTGGCACAATCA 
13 3 61 TGGCTCATTGCAGCCTCAACCTCCTGGGCTCAAGCGATCATCCCACCTCAGCCTCCTAAGTAGCTACAGGTGTGCGCCAC 
13441 TATGCCCAGCTAATTTTTTTTATTTTAAATTTTTTGTAGAAACAAGTTCTATTTTACCCAGCCTAATCTCAAATTCCTGG 
13 521 CTTCAAGCAATCTTTTTACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGAATGAGCCACCACCCAGGCCTGAATATTTTA 
13 601' CTTTTAAATACTAAGTGCCTTTCCATGGAGAGTTAAGTGAAGAACTATTTAAAGATTCACATCTGATCAGCTGGCTAATT 
13 681 CAGCATGATTTCCTACCACTTAGCATTTTGAGAATGAGATGTGAACTGGGCTATTTTTGAACATGGAGAAATTTGGGAGG 
137 61 GTACTTAGGAGGC AAAAGAGATTAAGATCCTAGGAAAGGAGACAGAAAGAGGGAAGTAGAGTCAAAAGAAGTAAGAAGGA 
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13 841 TGAATTGCACTTTGAAATATTGTTTCTACACTGGCCTCACTTTGAAGTC AACTGTTATGGCTCTTGCATAGAATATCCTG 

13 921 AGTCTTTCTCTAATTGTAGTGGGATCAGCACATCCTGAGTCTTGTCCTGGTTTTAGTGACTGAGGAATAAACTGGCAAAA 

14 001 GTTGGAAATAAACCACTACCAGATCTGTGATGACTGGTCATGCACAACAGCAGAGCTGGGCTCAACGTATCTCTAAGCAT 
14 0 81 TCAACAAAGGTATCCTGAAGTAATAATATGTTCCAGTTGCTTTAGAAGCTACTCAAATGAACTAGACACAGACTTTGGCT 
14161 TTAAGGAATGTACAGTCTAACAAGAAGATGGAGATGC ACTTCAATCCCAACACAAGAGAAGTGCTAAGTAGCTTGAATAG 
14241 GGAGGTTCAGAAAAATTGTGCTGC AAGTCCAGAGGTAGATGTGATTATTTCTAGCTGGGAGTTTTAGAAAAAGTTTAGTG 
14 3 21 G AAT AAG TAG C TT AT AAAAT AGG C C TGG AAGG AG AAG T AGG ATGT AGG C AC TGGC C C ATG AAG AAG AAG G GGG AAAG GAG 
144 01 AAC ACCATTTTGGGAGGATAAAATAGCTGGGGGGAAAAGGCAGCAC AGATGGTTCATGCATAGGGAACAACCAAACAATC 
144 81 AAGCTTGGCCAAAAAAAGCTTCTCTTCCTTC ATTTAATATACCTTCTATTACACAGTTTTGAGCAATATTGACAATAATG ' 
14 561 CTTAATGAGTTTTTATCAGAAGAAGCCACTGTTAATGTAAAAGTAACCCAACATTGTAAACCCCAATATATAAATTCAAT 
14 641 AAAAGTC TTTG TTAATCC C TT ATAAAAAT AT AC TTG T AATG ATT AC ATG T TAT C TG C ACC TG TGGG TT TC C T AAAAC T AT 
14 721 TTCTGCCAAAGAATCCTATGGGTTTCCAATTAAATATTATAATTCCAGTTTCCATTTTTATAAATGTATTTTATTTCATG 
14 801 ACTCATAGTCAATACCTTTGTGATATTTTTACTTCCTAATTCCCCTTCATTCAAGTACCCGTCAATTCCAGTATCATTCT 

1 4 8.8 1 CTTCAAAATTATTGCCTATCTCC AATTTTACTTATTTGGCCCTCCTACC AAAAATTTTTTTGGC AG AATTACCTATCTCT 
149 61 AATC ATAATTCTGTAAATAGGAGAGGTTCCCAAGTAAATCTTTGGCGTAAAACTATACCAAATTC AGCCCACCTGTAATC 

15 041 ACCCACACTGTTATGTCAAAATAGTCCATTCCCAAAGTTACAACATCTCTACTTACTGTCAGGGAGCTGAACTTCTCTAT 



Exon 2 0 

. 15121 ACCGAACCAGCTGACTTGGAAGGAGAGGTTTGGTATGAGCATGTTCAATGAGGGTGTCTTCAACCATCTGCATAATTCCT 



Exon 20 

.. .. rs544537 

152 01 AATGCAGCCTATGGAAAAAGATATGTCCCAGCATATTACAAAAACATAAACATATCTTGTTTGTGAAATAAACTGGCTTT 



Exon 20 

152 81 GTTTATCATAAAAGTGGATTCTAAAACCTTAAATATATTTGATCCTATTCAAATGGATAAAAATTGAATTTGTCAGTATG 

153 61 GTC ATTTTGCAATAGAGTCAATATGGTAGTGGTGAAAGAAACAGACACCC AAACAATCATCAAC ACTGATGCTGATGCTG 
15441 GAAAAAAGGCACTGCCAAAGATGGTCTCAAGTGAAATGATCCTGACTACAGACACCTGGGGTCACAGAAAAGCAAGGGAG 
15 521 GCAAAC ATAGGCTTTATTGTAGGTAAAATGACCTTGGTAAGAATCTTGCTTCTGCC ACTTATTAGCATCTGACCTTGGGC 
15601 ATATTGTTCTGGAGGGGGTAT AGCAG AGTGGTAGAGACC AAGGGATCTTTTCTTTTTTTTTTTTGAGACAGGGTTTCGTT 
15681 CTGTTACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGGACAATCATAACTCACTGCAGCCTCAACCTCCTAGGCTCAAGAGATCCTCTTGC 
157 61 CTCAGCCTCCTGAGTAGCTAGGACTACAGGCATGCACTACCACACCTGGCTGTTTTTCAATTTTTTGTAGAGTTATGTTG 
15 841 CCCAGGCTGCTCTCGAACTCTTGGGTTCAAGTAATCCTCCTGCCTCAGCCTCCAAAGTACTGAGATGATAGGCGTGAGCC 
15 921 ACTGCACCCGGCCGAGACTGAGGGATCTTGAGACAGACTGCCACGGAAATTTTGTAGTGCTTTCCATGTGCTAAGTACTT 
16001 AGCATGTACTATTTAATCCTTACCACACATGACGTAGGTGCTACTGTAACTCTAATTTTACAGAAAAGAAAACAGATAAG 
160 81 CACAGAGT-TAAGACATTTTCAAAAGATTACAGATCTAGTATATAGCAGAGCCAGGATTTGAATCCAGGCTGTCTAATTCT 
16161 ACAGCACGTGCTCTTATCTACTATACAATTATGCCACCCTATACAGAGTAGGGATAATTACTCCCATTTCCTCCTATGAT 
16241 TGCACAAGGTAGAAAACAGCAGAGGAGGCAGCCATGAAAGTTAGGTCCTCAGTTAATCACCATCATTCTACTTTCCCTGT 

IDE_19i.l 
IDE_18i.D+98 

163 21 GCCCTCTACCTTCCTCCACAGAGCAAGAGGGTTGAGTAAACTCTAATGTGTTCCTTATCACACCATGCTGGTTAACAATC 

164 01 TTGAGAAAGACTAGAGGGAAAAAATATCTTGCAATGATCCACAAAAGATTGCTAAAACCTCAACCACCCACCTGCTTTGT 



Exon 19 . 

164 81 TATGTTTCCATGGAGAAGGGCTTCAATGTGCAGCCGTGACAGGAGCTGAGGTATGAAGGCCTTAAGGCGAGGAAGGGTTA 



Exon 19 

16561 CATCTGCAAAGGTGTAAGAAGACATAGTGAGCGCTACCTATGAGGGATTTTTTGTTTGAGATAATTTGAGACTTACAGAA 
Exon 19 

GACTTGCAAAAATAGTACACAGAGCTCCTGTAAACACTTCACCTAGTTTTCCCTAATGTTAACATCTTTCATAACCATCA 
AAACTAAGAAATTAACATTGGTATAATACTATTAACTAAAGTACAGACTTTATTTGGATTTTTCCCATTTTTATCTTTTT 
TTTTATTCCAGGATTTGATCCACAACCCTCCATTACATTTAGCTGTCATATGTCTTTAGTTCCCTCTAATCTCTGACAGT 
TTCTCAGTCCTTCCATATATTTCATGATCTTAAGACTTTTGAAGAGTACTGTTCAGTTATTTTATAGA/.GTCCCACATTT 
GGGTTTGTCTGGTGTTTTCTCACAATTAGATTTCATGTCTGTATTACCACAAAGAATACCACAAAGGTAATGCGCCTTTC 
TCACTGCATTCTATCAGGGGACTCATGAAGTTGATATGTTGTAGTACTAGTGATGTTAAAACTGATCACTTGGTTAAGGT 
GGTGTCTGCCAGATGTCCTCACTGTAAATGTATTATTTTATTCTTTTATTTATAATTTAATAACTCATATGTGCTCTATA 
TGCAATTTGGAAAAGCCCACTTGCCCATCTACACCTATTTTTCCCTTTGTAATTACTAAATATTTATTTTGGGAAAAGTA * 
AATGAGATTATACAAATATTTTCTTTTTCTTTAAATTTGACCCACTAATTTTAGCATCCATTGGTAGTTATTGCCTGTAG 
CAATTATTACTATGGAGTTCTAATGGCAATTTTTCTATTTCCCTCTTTCTTTTTACATATATTAATTTAATCCTTCTGTA 
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J 



17441 AGGAAGAGCTGTCCCTTCTCCATTAGGACACCATAGTAATAACTGCTACATGCAAGATCTACCAATGGATGCTAAAATCA 

17 521 GTG ATAGACATTTAAGG AGAAAGATGGGAATGCAAATAACAAGTGCTTACCACAGATCAGGAATTTTAC AGATGTTATCT 

17601 TTC AC ACT AT AAAGT AG.CT ACT ATT ATCCCC ACTTT AAAG AT AGG AAAATG AAGTT AAG AAAATTT AAGTTTGTTGTTC A 

17 681 AAGTCATTAAGCTAGTAAATTGCAGAGCTGGGATTTGATCCTTGGTCAATTCCAAAGTGGATGTTCATTCTATTCCACTG 

17761 TACTGCCTTAGGGGTCCTCTTCACTAGGCTCCCTCGGCACTCTCTGCAGGTTTCCACCACAATACTTACCCCCTTGTCTC 

17841 TCTCTATTAAAATGATCTACTTAC ATTTATGGTTCACCACCAGACTGGAGCTCCTTGATCAAAGAAACCCCATCTAATTG 

17 921 ATCATTTTAAATTTTTATTTATTTATTTTTGAGACAGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGAAGTGCAGTGGTGCAACCT 

18001 CCGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTGGTGCCTTAGCCTCTTGAGTAGCTAGGAATGCAGGCATGCACCACCACGCCTGGC 

18081 TAATTTTTGTATTTTTTGTAGAGATGGGGTTTTGCCATGTTTAATTGATCATTTTTTAATCTCAAGCACCTGCAGTCTTG 

18161 GGCTGGGTGCATGGCAGGC AGTCAGTAAATGCTGCTGGACCACACTGAACCCTGAAGTTCTTGCTACCCTGGCACCTGGA 



18241 TAGCTGAATGATTTAGAGTCACTGAAGAGGCAGCCTCTCACACTGAGTTGTTTCCAAATTAAGCCATTCTGGCATTTTGG 

18321 ATT ATTG T AGG AGT AT ATAT ATC AAAATGG AAT AATTATTT AC TTG AG C AG AAAAT TT AAATAAAAAAAG AACTG AC T AT 

18401 TCT CTT T A C AAAAT CC ATTTT AGG AAGC C TTC AT AT CC C TC TG AG AT AC T AT AG AGC TT ATT C TGC TT AAAATT AAC ATG 

184 81 CCATCTGACCTAGATTCTAACGAAGGGTGAATAAAACCCTCAAACCTTTGCTTTTTGATCATTATAAAAGTAGGCTTCGT 

18 561 TTTGGAi^AACATTTAAAATTAATTGTGTGGTATTTTTAAAAGGTATAATTCTTGCTATTAATTGCATATGACCATAATCA 



18 641 TTTTGCAAAGAAAAGCATATTAACTGTCCTGATAAAAAAATGTACCTGTTCTAGTAAGTGATTTTTATAATCTAGTCTCC 

18721 TATCCAATGCCTGAGGCAATCAACAAAATAATGACTTTCAGTACTTTGCTCGATTTGTGTCACTGATGACATCAAAAGCA 

18 801 TAGTGTTACGTAAGTATAAGAACTTGTCACAAAAGGTTATTAAAACATTCAACAGAATTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTG 

18881 AGATGGAATCTCTGTTGCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCG 

18 961 ATTCTCCTGCCTCAGCCTACCAAGTAGCTGGGACTACAGGTGAACGCCACCATGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTTGTA 
19041 GACGTGGGTTTCACCATGTTGGCCAGAATGGTCTCGATCTCTTGACCTTGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTTG 
19121 CTGAGATTACAGGCGTGAGCCACCATGCCCAGCCCAGAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGACAAGAGTCTCACTCTGTCG 
19201 CCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATTATCTCGGCTCACTGTAAGCTCCGCCTCCCAGGT.TCACGACATTCTCCTGCCTCAGC 
192 81 CTCCCGAGTAGCTGGGAGTACAGGCACCCGCCACCACGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAC AGACGGGGATTCAC 

19 3 61 CATGGTCTCCATCTCCTG ACCTCGTG ATCCGCCTGCCTCGGCCTCCT AAAGTGCTGGG ATT AC AGGTGTG AGCC ACGGC A 
194 41 CCCGGCCCAAAATTCTTTTTATTGCATTTTAATGCTTATGGCTGAGCACATAGGAAGAAAGATTAATTGGCGAGGTAATG 



19521 TTGAGAAGTAAAAAATCTAAAACAATAATAAAGGGTGATACCAATCTACATTTTTTTCCAGTAAAGAAATCCTGAAAGTA 

19601 ATTTCTTTACATTCAATAGGCATTCATTAGATACACACTGAGGGCATAATATTATACTAGATACTAAGTAAAGGGGTATG 

19681 GAAGGCAGGTATAATCACTGCTCTTAAGGAATTTTGGATTTTCAAGCCAAACTCCTGAAAATTAGACTTAAGATTCTAGG 

19761 GAAAAAAACAACAAAAGATGACTCTTTAGGCTTTCACATTTTCCAATTTTTAACTGAACTGATCTAAGGATGCTAAAGCA 

19841 GGAAAAAAAAAAAAACCTGAACATTGTGTGTTAAGACTTTGAAGTTCAGCTAACTTTTTCTTAAAACTTCAATATTGGCC 

19921 GGTCGCGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCATGCTGGGAGGCCAAGGCAGGCGGATCACCGGAGGTCAGGAGTTCAAGA 

20001 CCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCCCTACTAAAAATACAAAAAGTTTGCCAGGTGTGGTGGTATACACCTGTAA 

20081 T C C C AG C T AC TC GGG AGG C TG AGG C AGG AAAAC TGC TTG AAC C TGGG AG GTGG AGGTTG C AATG AGC TG AG ATTGC ACC A 

'20161 CTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAGACTCCGTCTTTAAAAAAAAAAACACCAAATAAAAATCCTTCAATATTAACAA 

20241 GGTTAGTACTTGGGTCAGAGCATTTAGTCTGCAGAAAAAAAAATTTTTTTTTGGAGGCAGAGACAGAGTCTTGCTCTGTC 

20321 ATCCAAGCTGGAGCACAGTGGCGTAATCATGGCTCACTGCAGCCTCAACTTCCCGGGCTCAAGCAATCCTCTCAACCACA 

20401 GCCTCTTGAGTAAGTGGGACCACAGGTGTAAGCCACCATATCCAGCTAATAGTTTTATTATTTTTTGTAGAGACAGAGTC 

20481 TCACT ATATTGCCCAGGGTGGTCTCAAACTCCTGGGATC AAGCGATCCTCCTTTCTCCGCCTCCCAAAAGTACTAGGATT 

20 561 ACAGGTATGTGCAACCCAGCCCTTCTGCAGAAATCTAAAAGTAGTAATAATTAACTGGTGTAGGTCCAGATTGAAAACAG 

20641 TAAATGTGGCTAACCTGCCTGAATGCAAAAACCACTTCAAAGCCACCACTGTTTTTTTAC ATTTTATTTTTAATTGACAA 

20721 ATAATAATTGTAGATATTCATAGAGTATATAATGTTATTATATATACATATAATGTATAGTGATCACATCAGGGTACTAA 

20801 GCATATCCATCATCTCAAGTTTATTTATCATTTGTTTGGGTTGGGAATGTTCAATATCTTCCTTCTACCTATTTAAAAGT 

2 0881 ATATGTTACTGTTAACTATAGCCATCCTGCCCACCACTGTTTTTATAAAACATATACACAGCCAGCTTTAATAGAACTAC 

209 61 AAGTT ATTTAAAAGTATAAACAGTC AATATCAGAATAAACCAAAATGAATTTAGGAAAAAAATGAAGAAAGCATTAAGCT 

21041 TTAAGTAGAAAGTCTCACCATCCAGAGCTTCTTTTAACTCATCTTTAGTCCAGGCCACTTCAGTCATCAGCAAGCGGAGG 



Exon 18 

21121 TAGTACATGGCATGCTGGTGAGGCTGTTCAGCCCGGAAATTGTTAAGAGATCGCATATACTAGTGAAAGAGACATGCGTT 



21201 C ATTAATTTTATAAATCTTTTAAAAATCATTTCAAAAGTCCAGTTATAATCAAATTTCAATTCTCTATAAACTGTATTAC 
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212 81 TAGGATATTCCCTTCTTTCGGCTTTCTGAAGTTATATAATTAAGAATGGGGTTTATTCCTCTCCGATCTTTACATAAAAG 

213 61 TGCATGCTTTTTCTTTGTCCAAGCTACATTTGTTCAGCATCTGACATGGACTATAAGTGCCTTCACTATGGGATATCTTT 

214 4 1 AGTCCCTCAGAAAGTTATCCCTAGTTTTCAGGGAAGTCTTTTGGAATCTTTAGGTTCTACGCTATAAAGCCATCCCCAAA 
21521 GTCTCCATAAGCAAGCAACATAAATAGGTAGCCATATAAAATATGGAATCTTTATTTGAAAACTGATGGTAGTTTCTTCT 
21601 AGTATACAAGGAAAGGTCATAGTTTAGCTTCAGAAGCAGCTGTTCATCCCATACTTCCATTACTGGGCCAAACATGAATT 
21681 GAATGTAAGTGGAAGATATGTCAAACCCAAATAGTGTGCTCTAATGTGACAAGGTCTTGAGGTAAAGCAGACCTCAGTCT 
217 61 -GCTGAATTGCGTGTTCTTCTGAACTAGAGGTTGGGATGGAACATTCAAGGAGGCCCTGACAGCCACTAAGTGCTTCTCTT 
21841 TGAAATTCAGAGCTGCAACTCTGAATTGCAGTGAGCTCTTGGCACCCACAGAGAAGAGGCCAGGTGTCCACCAGAGTCTA 
21921 CTAGGATTTCTTTCTGGATGGAGTATAGGATTTTGCAATGACAAGGTGAGATGAATGCCACAGGGTTATGAATTCTTCTT 
22 001 TTCCTCCTTGCTTCTTTTATATTATAAAAACTATTATGAAAACTTTTTATAATATAGCAATATTATCTTATGAATAAAAA 
22081 AGCAGGGTTCAGAAAACTTACTGCTTCTTTGATAATTTCAAATCTTTTTTCATCAATCTCAAAGGTAGCCATTTTCTCAA 

Exon 17 

IDE_16i.l 

22161 TAATCTTCTTTAGTAAAATTGGCTGCTTGTCATTGTAACCTTTCACTGAAAGCTACAGAAAGAATTCAGGGTATTAAAAG 



Exon 17 

22241 TCTAAAAATATCACAAAACAACTTCCAAATAAACGACTTGATTTTTAAACATGTAGAAAATCCCAAAACAGACATGTAAA 

22321 AAATGAAACAAATTC AATTTAATGTGTC ATAAATAT AT AT AGTGTAACACTTAGGAAGATAAC ATTAACCATCTTTTTTT 

224 01 TTTTTTTTGAGACAGAGTTTCGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAACGGCACGATTTCAGTTCACTGCAACCTCAGCC 

22481 TCCCAGGTTCAGGCAATTCTCCTGTCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGGATTACAGACGTGCCCCACTACGGCTGGTTAATA 

.22561 TTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGCGTTTCACCATGTTAGTCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCATCCG 

22 641 CCTCGGGCTTCCAAAATGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGCCCAGCCTTAACCATCTTTTTTAAAAAATATATTT 

22721 ATTTATTCGAGACAGGGTCTTGCTAGGGTACCCAGGCTAGACTCAAACTCCTGAGCTCAAGTGAACCTCCTGCCTCAGTC 

22 801 TCCCAAGTAGCTGGAACTATATGTGTGAGCCACAGTGCCTGGCCATTAACAATCTCTATACCCAAAAGCATAATTTTACT 
22881 TTTCTGAAACAAAACCAACAGTAAGTAAACTCACCTGACACCGAACTATGGTGGCATATACTATATCATCAAAACTCAAA 
22961 TTCTTTTTATAAAATTAATTGTAGAATGTGGCTAAGTTTTTTCTTCAAAAAGAATATCTAATGAAAGGCAGACTTAAGGT 

23 041 TTCTACAGGTGAGGTAAGAAGATAAAAATCACAGGGCATAGTGGCACGTACAAGTCGTCCCAGCTACTTGGAAAGCTGAG 
23121 ATGGAAGGCTTGCTTTAGCCCAAGAGTTTAAGACCAACCTGGGCAACATAGTTAGACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCT 
23201 GCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGGCACCGTGCCAGGCAGGATCCACAATTCTAACCACTTGCTTA 

232 81 TTTGGTAAGTTCTGTTGGTGTTCC AAAAGCTAATGGCAAAACAAATGTGTAAAAAGGATACACTGTATGTATCATCAGGA 

233 61 GCTTGGCTTAGCACATTTTTTTTTTTCTGAGACAGGGTCTGGCTCTGCCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTACAATCTCG 
23441 GCTGACTGCAACTTCTGCTCCGCAGGCTCAAGCGATCCTCCCACCTCAGCCTCTGGAGTAGCTGGACTACAGGTACACAC 
23 521 C ACC ATGTCTGGCTAATTTTTTGTATTTTTTGTAGAGACAGGGTCTTGCCATGTTGCCCAGGAGGCTGGTCTCGAACTCC 
23601 TGAGCTCAAAGCAATCTGCCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGTGCCCAGCCAACTTA 
23 681 GCAAAATTTACTTTGTCTCTAAATGCCTAACATTTTGAAAAGTGGGGAATGGAGAATTTCTATCATGATATTTCCACATG 
237 61 GTGGCACGCAAAGCAGTAGGGGATATCACTGCAGCTAGAATATCATGAAAGTCTGTACGCTGTACAGGATGATAGGCAAG 

23 841 AACCTCAGCAGGAGGGAAGGCCACTGGCCACGGCAAGCACATCATTTTTCCTACTGTAGGAACTAGACTGACAATTAGCA 
2 3 92 1 GAAAACCCATTTTGTCATAAATAAAAATTATGTGTTTTGATGGTAATATGCTACTAAAAATCAACAGAAAAAAGAGAAAA 
24001 CAGATGATTACTTTTCTATTTGGAGCTAATTTTGATCTCTGAGCTTCAAACTTCTGTGGACTCTGGGAATGGTTAGATTA 
24081 ATAAACATTCTTATACATTAAACAAAAGCTACCAGAGAATTTATTTATGTGAAGAAAAAAAAGTCACTGGAAAATAAATA 
24161 AAATTTAAAATTCCTACAATCTTTTGTGTAAGAATTTAAACAACGAGTACCCCAAAATGCTCTTGTTTTCATTTTTACTA 
24241 AAATATGCAATATATTTTCAAGAAAAGTGAAGATGAATGTGTGCCATAAAAGGGATGTTAACTCGGAATTGAGATATAAG 

243 21 CAAGCTTGGAAAC ACATTCCAAAGAAAGGATCTAGTTATTTCTTAGATGGATTTAATAAATGCTTATTTTAAAACACAG A 
24401 TAAAGTAGGTAATGGTGCATGCTACAAAATAAGTTTTAAATTAAAATGTCAGATGTATCTGAACATAGAAACTTTATACT 

244 81 ACTGTCTGCAGAAATAAAGGGTGCCTATTTATAAGTAAAATTCAATCACCACAACAACTATGGATATCTTCTACTTACGG 
24561 ATGTTAATATACTCAATTATATAGAAAGAACAATATGCTTTCAGGATTAATATGTTAAACATCTCAGGCAGAAGAGCATG 

24 641 C AAATAAACGTAGCAC ACATACATGTTCACAAGATGCACTAAACTTTATTAAATCATTCATTAGTGGAACTAACACTAAT 
24721 TTGAGTTCTTTGATCATCAAAAAGATGCAAGGAAAAAAACCATTAACTTTCTTGTTTAAAAATGCGAAGTTAATAGTTTT 
24 801 CCCAAGCTCAACATAATGCTTAAACGGGGTGGTGCCTTTTCTTTGGTTTTCATTTTACTTACAAGTATTGCATTCATTCC 
24881, TGATGCAATGCCATAGCTCAAACCTGAGAGGCGTGCTGCATATGTATACTCTTTTAAATCATCCTTCAATAACCTGATAA 
24 961 AC AGGTATGTCATGTTGCAATGGAGAGGATCAGCATAAATGTAGCGACTAACAAAAAGAAAAACAAAAGAAATGCTTTGA 
2 5041 TACCTC AAGC AGTGGCATGGTAATG AAGAAAC ATGACCGAAGAGT ATGG ATATGCAGCCTC ATG ATCTGG ATTTCT AGGG 
25121 AAATAGTATATGCCAACCTTAGGTTTTACAAAAGGAAGACTTCATTTTCCTTTGCCAAAGACCAAGATTTCAAATACAGA 
25201 ATGGGTAAGAGCTAAACCTAAATCAGGGTCCAATTTTGTTTGAGTAGAAAAATATGACATTCTGATGAAAG AOGTTTAAA 
252 81 AAAAAAGAAATC AAGG AAAATTTGC ATAATATGAATGGT ATGTAGTTG AAC ACTTAG AATAAAAGCTAACTTAAAAATTA 
25361 AATGAGAAAATATGATTAGCCATAAAGATTAAAAAAAAAAGAAATTAAACTCACACCCTCAATCAAAAAATGCTTCCATC 
25441 AAATCAATATAAAAAATGTTGATGAGTGGAAGGCTCTAAGGCGTGGGTACTTACATACATCCCATAG ATGGTATTTTGGA 
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2 5521 GATCATAGCTCAAGCCTGCTAGCTCTGCTGCATATGC ATACTCGTTGAGTGAGTCTTTGAGGAGCTCAAGGTACAAATAG 
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"Exon 16 

25 601 GCCATGTTAC AGTGCAAGGGGTCCACATAAGCAAATGGGCTGGAAGAAAATGTTGACAGTAAAATAGCTGATTTTATTAC 



Exon 1 6 

2 5681 TTCTCAATGTGATATGGCCTTTTGAGATGGATCAAGATATTGAACACCGGTTAATATGATTTCCTGAGGATATGGTTGAA 

25761 TTCTTGAGGCTATTTCTTATGAGGAAAAAAAAGAAG ATGTCTGAAAAAGAAGCCTGAAGTGTGTGTGAGTGTGTGTGTGT 

25841 GTGTGTGCATGCGTGCGTGTGTGCGTGCGCACTGGTAGTAGTGAAGAAGGAGAAGGAACTGCCTACCCCAGATGGTGTGG 

25921 CAGAACTGACAAGTTAGAAATGCAGGGTATGTGAGCAGTGGGAACGGGCCAAAATGCATGGCTGTGCTTAGGCTAATGGG 

26001 AGGAGCACGGCCGACAGAACAGATACAGCATTTGCATGTCTTCCCTCTCTCTCCAATAAAGTCACATCCTTGGTGGACAG 

2 60 81 G AAT AAAGG AC TGGG AAATGTGTCTG TGGT AATT AC ATG AACTTAG AAAAATTG AG AC C TGTG AAAATG TT AG C TT ATC C 

26161 CTGAGTTTTCCCC AAAACAGTAAAGCTAGAGAACTGTCAGTAAAATAATTGATAATTTCTATCATATAACAGCAGCCAAA 

26241 ACTAGGGAAAAATAAAATAGAAAAATATTTTAATGAGAAAGAACAAA.GAAGAAAGAATTATAGAGTACAAGAACTAAACC 

263 21 ACC AC AGTG ATC AACTAAACTTC ATTTCCC AGATAAGAAACATAATTTTCTTCAGGTCCCCTGAGTTCGTGGC AGC AGAG 

264 01 CTGGGATTCAAATGCAAGTTAAATGACCTGCTCCTTTGACTATACAACCTTGCTTACCTTTTATCAGAAGAAAGTAAAGG 
2 64 81 TCTCACTCATTCAACAAATATGTATTATATGCTTACTACAGTGCCAGGCTCTTCTCTAGGCACTGGAAATAAAGAGTGAA 
2 6561 C AAATCAGGCAAATTCCCTGACCTCAGAGTTGATAATCTAGCTAGAGGGGACACATAATAATAAATTTAAATTTGACATA 
26641' TTAGTTGGTG ACAGTGCTATGGGGTAAAATTAAGCAGGGTAAGGGGAATAGGGAATGATGGGGTGATGGCAGCAGGGAAG 
267 21 AAAG AC TG CTGC TTT AC AT AAG ATGG CC AG TC AAGG CC ACTC TT AC AATGTG AC ATC TGG AC TC AG AC CTG AAGG AGGC A 
2 68 01 AGGGAGTGAGCCCTGGGGATATCTAAGGGGTGGAGTGGAGAACTTCCCAGGCTGAAGAAATAGCTACTGCTAAAGGCCTG 
2 68 81 AGGCAGGTGCCTGCTTGGCTTGTTTGGCAGCAAATTAAAAGTTTCACTCTACTTGTAGCACAGTAAATATAACTAATGTA 
2 6961 CTGATAACAAAGTCAACATTTTGTTTTTTAAAGTTGAGTCAAGGTCTCACTGTGTTGTCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTA 
27041 GGCTCAAGCGATCTTCCTGCCTCGGCTTCCCAAAATGTTAGGATTACAGGTGTGAGCTATCGCACCCAGCCAAAAGCCAA 
27121 C AATTTTATCAAAGCTGATAAAAAAGCAAAAATAGGGATAAAATGTGTAGTCACTTAGAGAATTAAAATCAAAGACAAAG' 

272 01 TTCTACAGCTATCCAAATATTCTCCAACTGGAAAATCTGAATAAATGTTCTGCCATTAAATTTTTTAAGGTATGATACAT 
27281 GATGACAGATTTCCTTCTTTTGGCAAATAGCAGCTCAAAAACTTAAGGCACAATTCACAAAAACAAAATCATCAAAACAA 

273 61 AAGAGAGGATATCACAGAGGTCGGCCCCACAGGCAACTATGCACCTTTCTCAGGTGGAAGTGAAAAGCCAGAAAATCCAA 
27441 GTTTTGGGTCTCAAAGCACTATGGCTCAGGCTC AGAAAATAATTCCAAGGAGTGTCCTAAAATGCTACATCCAGCCTGGC 
27521 AAGGTGGCATACGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGTGGGAGGATCACTTGAGCCCAAGAATTTGAGGCTGC 
27601 AGTAACTGCACTCCAGCCTTGGGTGACAGAGGAAGACTCTGTCTCCTAAAAAAAGAGAACAACAAAAACAGCTGTATCCA 
27681 CAGCAGCTGTGCTGGTGAAGTGGAGAAGACCCTAAACTAACTTTTAAAAGAGAATAGGATTCAACTGGGATACCTAAATT 
277 61 CTGGTTCATGTGTTAATTTTAAAAATACGTTATTTTGTAACCAGATACTATATGCTTAAATATGGATCACAGGGTTTTAA 
27841 AAACCATAGCTAACTACACATAATATAATCTTATTTCTGAAAAGATGGAAAGGATATAGACACACACATGAAAATTTC AA 
27921 TTAAAATGTAC AAGAAACAG AACAGTGGTTACCTCTAGGAAGACAGACCAGAGGGAGGGATTTGTGTGGGAGGCAGAC AT 
28001 TTTCAGTTCTAGGAAATGCGCTAGGCAGTTTAGAGAACACAAAAATGTAAAATGGTCTCTCAAAGGGTAGTCTAAAGAAA 
2 80 81 TTCATCATCATAGAGGCC AAATGGAAAAGTGGTGACAAGCTGCTTAGAGTGTTAAAAATATCACTCTCAAATATCAAAAA 
28161 ATAAAAAGCAGCTTTGTAATGCCCTTTACCAATAATAAGCCACAACCTGACAGCCCATCTTTGGTGTAAACAATAAAAAA 
28241 TCTCTGCACAGTTCTAGATAATCTGTGAATCTCATGC AATAAAACCACAATATTTATAATCACTATAATCTCAACATATT 
283 21 TGTTGATGGAAAATCAAATTCCTTTCCCTCTTTCCAAAGCATTTAAACCTTATCTACCTCTAATTTCATGTCAAGCCAAC 
28401 TGAATAAAAATTAATGAAAAAGCTGATTATCATATTGAACATTACTGAACAAATAAACCATGATAGGCTTATCTTACAAA 
2 84 81 CCACTGAATTTTAGAAATATAAAATTATGAAGTATAAACTCACAAAGTAAAATCTGAAACAGGTGATTAACACACAAATA 
2 8 561 AG T AAAGG AAG AC AAAG ATGAATTG AAGG TG C AC TG AG AAATT AC TG C AAT AG C ATT ATTC AT AAATTTT AC T AAAC ATC 
28641 TTCTCCCTTTTTATTAGTAATGTTTAAGTAATCAAGCCAGAAATAGAGGAAGCAGTATCTAAGGGTTCCAGACAAAGGAC 
2 8721 AAAACAAGACTCAGGATCATTTAGTAACTAGTACCTCCTCTTCTAGACAAGTTCCAGGAATACAAAGCCAAAGCAATAAA 
28 801 AACACCCCAAATTATTTATTCTTTCTTCAATGAGTCTTCTTCTGGGTAAATCTACGGCCTCCTCAGAATCCAAAACCCTG 
2 8881 AAGG CT AAG AAGGTCATCCTAACAATAGCTAACATAAATCATTTCAGCTAAAGGGCATACTCATTAATGGGGAAAGAAAA 
2 8961 AAAAAAAGAATTAACAACACTGGTTTTTAAAATACCTCTTAACAGCAACAGCTCTCCTTTTTTTTCTTTTCTTTTTTTTT 
29041 TGAGACAGAGTCTGGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGCGGTGCGATCTCAGCTGACTGCATCCTCCTGCCTCAGCCT 
29121 CCTGAGTAGCTGGGACTAC AGGC ACCCACCACCATGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAG AGACGGGGTTTCACCG 
2 92 01 TGTTAGCCAGGATGGTCTCACTCTCCTGACCTCATGATCCGCCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTG 

IDE15L1 ■ 

29281 AGCCACCGTGCCCGGCCAACCTCTCCTTTTCTTTACTTTTATTTATTTATTTTTTTCAGCCTCTCCTTTTCTAGGTGAAA 

293 61 TAACTCTAATTCCTTTTATTTCTAGACATGGATGTTTAAGAAGAACAGACAACTCCTGGAAACGTAATTGTTGATTTTTA 

29441 TAAGCTTTATAAGCTAGATTCATCTTACATACCTGAAAAATTCAAAGTTGAGACAAGCCTTCGGCAAAAAAAACTTATCA 



Exon 15 Exon 14 

29521 TCTTGTTTGAACCAAAGTTTGCTCATAGCTGTATCCTGTGATGGAGAAACAATTTGGTTAGGGAAATAGAGGCGCATTCA 



Exon 14 

29601 GCAAAAATGTTCAATCAAATCACTCTTCAAGAGGAGGAGGACAGAAGCAATAGTTAGAGTTTTGTTCTGGAGTTGCTGTC 
29681 CCATGGGCCTTGAAGCATACTCAAGAGTCAGCAGGTAGGAAGCTGGAGACAAAGACTGCAGACTCCTGTAGCAGAGTGAA 
297 61 ATC TGC C TTC T ATTTC CC CTGTATT AGGG AG ATGG GGGTAC AGTG AAGG AAG AG AC AG ATC AG AG AAGC C AAT AC CAAC T 
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29841 GTCCTGTCTTCGTCTTTCTGGACACTAGGAGGAAGGCAGAGGCAGAAGTCCCTTGCAAGCGTATGGCAGCCAGCTTCCAG 

29 921 GGTGGCCCACAACAATCCTTGCCTGCTGAGATTCACAGCCTTGGGTGGTCCCCTCCCACACTACACCAGGGTTGGTCTGC 

rs2421940 

30001 CTTACTAACAAAATATGACAGAATTAATGGTATACCTCTGAGACTGCATTATAAAAGACACCGCGGCTTGCATCCTGATC 

30 081 ACTCACTTTCCCTCCTGGATCACTCACTTTGGGGGAAGCCTGCTGCCATGTCAAGCAACTCTACAGAGAGGTCCATGTGG 
30161 TG AAAAATT AAGGC TGGC C AAC AAC C AC ATAAC TG AAC T TGG AAG AG AATTC TC C AGC C CTGG C TG AACCTTC AG ATG AC 
30241 TGAAACCTTGGCCAACAGCTTGACTATAACCTCACGACAAGCCCTGAGCCAGAACTACCCAACTAAGTCACTGCTGGATT 
3 0321 CCTGACCCTCCTCAGAAACTGTGTGAGGGCCAGGCGCGGTGGCTTCACTCCTATAATCCCAGCACTTTGGGATGCCGAGG 
3 0401 TGGGTGGATCATGAGGCCGGGAGTTCGAGACCATCCTGGCGAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAATCATACAAAAAT 
304 81 GAGCAGGGTGTGGTGGCTCGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGACTGAGGCAGGAGAATAGTTTGAACCAGGACTCG 
30561 GGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACTCCATCTCAAAAAA 
3 0641 CAAAACAAAACAAAGAAACTGTGTGTGAGATACGGTGCAGCAGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGG 
3 0721 CAGGCAGATGACTTGAGGCCAGGAGTTCGAGATCAGCCTGGCGAAAACAGCAAAACCCTGTCTCTATTAAAAATACAAAA 
3 0801 ATTAGTTGGGCATGGTGGCACATGCCTATAATCCCAGTTACTTAGGAGGCTGAGGCATGAGAATAGCTTGAACCTGGGAG 
30881 GC AG AGGTTGC AG TG AG C TG AG ATTGC AC C AC TGC ATTC C AG C C T AGG C AACGG AG AG AG AC TCTG TC TC AAAAAAAAAA 
30 961 AGAAAGAAAGAAAAAAAGAAACTGTGTGTGAGAAACCAGGCATGATGGTTCATGCCTATAATCCCAGAAATTTGGAAGGC 
31041 TGAGGCAGGATCGCTTGAGCCTAGGAGTTTGAGATCGGCCTGGGCAACATAGTGAGATCCCACCTCTACAAAAATATTGA 
31121 AC AATT AGCTGGGCGTGGTGGTGGGTGCTTGTAGTCCT ACGT AC ACAAGAGGCTG AGGTGGGTGG ATC ACTTT AGCCC AG 
31201 GAGGCCAAGGCTACAGTGAGCCATGACTGCACCACTTCACCCCAGCCTGGGCAATGGAATGCGAGTCTTTTAAAAAAAGG 
31281 AAAAAAAACTGTGTGAGATAATAATTGTTGTGGGTTGTTTCTTTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTT 
313 61 TTGTGACAGAGTTTCGCTCTTGTTACCCAGGCTGGAGTGCAATGGCGTGATCTCGGCTCACCACAATCTCCACCTCCTGG 
31441 GTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATAAGGCACGCGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTTTTAG 
31521 TAGAGACGGGGCTTCACCATTTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCATGATCCACTCGCCTCAGCCTCCCAAAG 
31601 TGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCATCTGGCCTAACTTAAATGTTGTGGTTTTAAGCTGCTAAATTTTGGAATAAT 
31681 TT AAT ATGC AAC C ATGG AT AAC C AAC ATGGC C AAGG ATG AAC AAAT AAG C T ACTT ATC TTG C C TC T CC AC TTC AC TC ATG 
317 61 CTATGCTAAGAATGGCTTTAGTCACTTGAAACTACCTTGAAACTCTGGGAAGAGATATAAATGGTTTAATGTTCTCGTTA 
31841 GTTTGCTCTGGGAAGGCCTATTTAAAACAAACAGCAAAAGTCGGATATGGTAGCTCACACCTATAATTCCAGCTACTTGA 
31921 GAGGCTGAAGGGGGAGGATCACTTGAGGCCAGGAGTTCTAGACCAGCCCAGGCAACATAGCAAGATCCCATCTCTACAAA 
32001 AAATTAAAAACAAACTAGCTGGGTGTGGTGTGCGTCTGTAATCCAGCTACTTAGGAGGCTGAGGCCAGAAGATGGTTTGA 
32081 ACCCAGGAGTTTGAGGCTGCAGTGAGCTATGATCCCACCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGAGACCCTGTCTCCAT 
32161 AAATAAATAAATAAATAAGATAAGATAAGATAAACAATACATAAAAAACAGCTGAGGTAAATGAACTTTCTCTTTGCATA 
32241 AGCTAATATAAAACTCTTTAAAATGTCATTTTTAAAGAAAAACGGGTCCGGCGTGGTGGCTCATGCCTCTAATCCCAGCA 
323 21 CTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGCTCCCCTGAGGTCAAGAGTTCGAGGCCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTC 
32401 TACTAAAAATACAAAAAATCAGCTGGATGTGGTGGCGGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTAAGGCAGGAGAA 
32481 TCACTTGAACTTGGGAGGCGGAAGTTAC AGTGAGCCGAGATCATGCCATTATACTCCA 

32561 TCTGTCTCAAAAAAAGAAAAGAAAATAAAGAAAAATGGTTG 

32641 TTCCTAAACACTAATTGTTATCTCATTGAACTCATCTAAATTCTTCCAAATGTTAGGTCATCTGAAGAAGATAAAAAGAA 

32721 ACATCTGTGTGTGTGTGCCTACAGTCATGAGTTTAGAAACAGTTTAGAAGGGAGAAGAAATACGTTTAGAAGGGAGAAGA 

32 801 AATACGTTTAGAAGGGAGAATGTGCTGTAATAATTTGATACAATTTTTTACATACTTTACTCAAGTTCTGAAATAATAGC 
32881 ATGAAAAGGACATTCTGAAAAAGATGGGGAGGGAACCCTACTTCTCAACAGCCCTTTGCACTAGTTTATC ATTCCATTAA 
32961 TTTGAGATAGTCACTATGTCATAATGAATGTTTTTAAGGGCAGGAAATCCAACAGCTCCCCCTGGACTTGCTCTCTTTCA 

33 041 GGCTTTAGAGATCCTTTCTTATCTTTAATGTCCATGATGCAGCATAAACCTACTTCCTTATTGGGTCTTC AGCAGACATG 
33121 GAAAAGAGGAACAGACCTTTCCACAGACTTGTGGTTACAGCTCAGACTTACTTTTTTCTCCTACAAAGAAAGTGATTCCC 
33201 TAGATTCTACACTGTTTAGTTTTGTTTGCTTGCTTTAATATTTTTAACCTTCTAATATTTTTTGTAGTTATTCTTTCTGC 
33281 AGCTTTTTTGTCACCTATTAGGATGTGAGCCTCCCCAAATCAACATAGTACCAAATGTAAGAAATCATTTACCCAGTCCC 
333 61 CCATGTATTAGGTCTGTCCCCCAAATTTAAAATCACTGATTCAAACACATTACCTTAATAAG AGC AGGGTATGGTGTCGC 



Expn 13 
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33441 CTCTTTTTCTAACGGTAAAATCTCAAAATTCGTAGGAATAAATTCATTCTTTGTAGGAAGTTTAAATTTCCCATTCAGGT 
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33521 CAGCATTTTGCCATTTCTGGATGAATAATGAAACACACAAATGCAGTAAGAGTCTGATTTAAGAGTTTAAAATAGTATCT 
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33 601 CTGCTCAATATATGGGCAAATATTAAGTGCACAAATGTCACACAGCATTGTTTTCCATCATATATAAAAGAGGTACTACC 
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33681 AAATC TATC G ATGGGTTTTCCTG AAACC TG AG TT AGTC TTTCTAG TACT AGC AAAG ATTTTGC AC TC AT AT ATC T AC TC T 
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3 3761 TC C TC TC C AC ATCT C C AAAATG ACC AG C TG AGG AAC AATTG AG AC T ATGG AAC AC AG AAAAG CTG AC TGGTC C AT ATG C A 

33841 G ATC ATG TTT ATTC TAGCTCTTT AAAG AATGG AG AAT AAT C TGC TC AGG AAT AT ATTC C C AC AAC TGC T AG AC AAT AGG T 

33921 C ATTT AT AT AAG AGC C AT ACTTT C AGCT AT AC T AAGTT AT ATCC ATG AATGGCC TG AAAG C C AGG C T AAAGG AGG TG TC T 

34001 TTCACTTTAGTACTTCTCTCTTTTTTTTCTTCCTGAGACAGTCTTGCTCTGCCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGAT 

34081 CTCAACTCACTGCAACCTCCACCTCCTGCGTTCAAGTGATTCTTGTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGTG 

34161 TGTGCCACCACACCCGACTAATTTTCGTATTTTTAGTAGAGATTGGGTTTCACTGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCT 

34241 GGCCTCAACTGATCCACCCACTTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGCCCGGCCTCACTTCA 

34321 GTACTTCTTTTTTTCTTTTTCAGACAGAATCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAATGCAGCAGCGTGATCTCCACTCACTG 

34401 CATCCTCTACCTCCCAGGTTCAAACGATTCTTGTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGTGTACCACCACA 

34481 CTCAGCTAATTTCTGTATTTTATTAGAGATGGGGTTTCACTGTATTGCCCACGCTGGTGTCAAACTCCCCTCAATCTGCC 

34561 CACCTCAGCCTCCTAAAGTGCTAGGATTACAGACATCAGCCACCACGCTCGGCTTTCAGTACTTCTTAAGAACTGGCCCA 

34641 CACCTCTCCCAGATGATCATGTGAACTTTTAAGTGAACCAGTAGTTCAAGCACAAGGTTAAGAACAAAGTTGAGGCCAGG 

34721 CGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGATGTGCAGATCACGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGT 

34 801 CTGGCCAACATTGTGAAACCTCATATCTATTAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGTATGGTGGTGTGCACCTGTAATCTCA 

34881 GCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCATGTGAACCTGGAAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATGGCGCCATTGCA 

34961 CTCCAGCCC AGGCAACAGTACGAGACTCTGTCTAAAAAAAAAAAAAGAAAAAACAAAGTTGAGATTTAGGTTGGGATTCA 

35041 CACAACCTGTAGTAGACTGGATCTGTTTCCTGTTCTAGTTCCAAAAGCTAAGTGGGACAGATCACAGGCCACTGATTGTT 

3 5121. GAACCTAATTTATAAGGCTTTTCATTATTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCAACTGGCCAGGAGTAAAAAGCAACC 

3 5201 AGCCTGGACAACAGAGCAAGGCCCTGTCTATTTAAAAAAAAAAACCAATTGTCAATAATTCTGGATTTCTGGATTCAGTA 

3 5281 ATTTGATCTCTAGCTGGTGTGGCACAGCCTTGCAGATTTTACGGTTCTTAGTTCCTGCATTTGTGACTTTCGGCACTGGG 

3 53 61 GACGTTGGCCATATTTCTTAAGTGGTATCTTAGGTTTCCAGAAC AGCTGAATACTAGGGACTAGGAAACACTTAGTAAGT 

3 5441 AATTTCACTACTGAGTTCCCAGATAGATGTGTTCTTAAAAAATTCCCAGCCGGGTGTGGTGGCTCACAGCTGTAATCCCA 

35521 GCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGGATCACAAGGTCAAGAGATCAAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCT 

3 5601 CTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCATGCGCCTATAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGCTAGGTGGA 

3 5681 GGTTGCAGTGAGCCAAGATTATGCC ACTGTACTCCAGCATGGTGACAC AGCGAGATTCCATCTCAAAAAAAAAAATAAAA 

357 61 TTCCCATTCAGGGCAGGTTGGTTATGGTCAGAGTCCAGTGAACAGGGGGATTCTTTCTTCTTTTAGGACTATTTC AGACC 

35841 CAGCACTAATTCATGGAAGATCAGCTTTCCTCTCAGTTTAGAGAGATGGACATTTTCACACACTGGAGGGCTTCAATGAT 

3 5921 CTTCTGTATCATGAATATGTCAGAGATCTGTGAAGTACCAGTGATGATCTTCTTTCTTAAACTAATTCCTTTTTTTGTAT 

3 6001 GTCATTACACAGGTACATTTTTAAAATGTCCATTACTTGAGTTTAACTAGAATCTAGCCTGAGTAAAGTTTTCTGGTCTT 

3 6081 T TC C C AGG AAT AAGGG ACG C AGTC TC AAAGG C AC AT AG C CAATG AG AAC C AAAAG AG AAAG AAAG AAAAAGT AC TAG AT A 

3 6161 AGTAGGTAACATTCACAAGCAAAATCCTGACTACTGATGAATGGGACAAAATATTGTTTTAACATACCTTTTCTGAAAAT 

3 6241 CATAATTCTCCTATGTTGACAAAAAGAACGGTGCTATAACATGAGGCATAAAACATAGCACCTCCTGAAGTGAAGATGGT 

36321 ATGAATCCTAGAGCCTGCTCTCAGCCTGTGTTCACAGCAAGACTGTGAGCTCTTTGGAGCCCTTGCATTGGTTTCTCATG 

36401 CTTCCTACTTCCATCGCTTCTTGCCTTTCTGGTGCCTGTGCCCATGTACTCTGCACTTTAGTTACATTTTATGGCATGAG 

3 6481 GC AC AACCCTGGTGGTTTGATAGACACATGAGAAGGTGGCTAGAGTACCATGTCTTCATGAAAAGGCTAAACTCCAGCTC 

3 6561 CCTATCTACTTGTTGATTTCTCTTAGGATGGTACAGATAACACTAGGTCATCAGTCTTCCACACTCTGGGGCCTTAGTTG 

3 6641 GTGGATCTAGGGAGCAATGTTCTTGTGATTCCTCACATGTCAGGCTTATTCATAGATGAGTTAACCCTACCTTGATGACT 



Exon 12 

36721 T C ATC CG GT AT AGCTTC TTGTTTGT ACTGGGTTCC AT ACC ACTCTTCTG TG CG ATC AG TTTTTCCTTC AAAAG ATTT AG A 
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3 6801 AAC T ATGG C AAC C C T AG AG AT AG AAAAAAC AAAC AAAAAAAC CC TG T AAAC TC AT AC TGTATAT ATG AATTT AAAG AAC C 
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3 6881 TGACTCAGGACAATATAAACAATATCCAAGAATGTGCTGGGCCTCTTAAGACCCAGCAAATCCTGTAAGGCTTAGTCCAA 



369 61 ACAAGCAATACATGAATAGAGGTTTCTGATCATAGTCCCTGTTATCCTTTAGTTACAGTCCATTATTTTTAGTATGAAAA 

37041 AGTGCTCGCAGGAGAGATTCCTCTAGGTTGCTACTGACTAAAATTTAAAAAGAAGAGTAGCTAGGGGAAAAAAATGTAAC 

37121 AAGGTCAGTTAAAAACAGTCAGTTAAAAAACAGTCCTAAAAAAAGCAAAGAAGTTGCGGATGTAGTGGCTTATGCCTGAA 

37201 ATCCCAGCACTTTAGGAGGCTGAGGCAGGATGCTCACTTGAGCCCAGGAGTTCAAGAGCAATCTGGGCAAAATAGTGGGA 

3 7281 CCCGTCTCTACAAAAAATTGTAATAATTAACCAGGTGGGGTGGC ACGCAGCTATAGTTCCAGCTACTTGGAAAACTGAGG 

373 61 TGGGAGGATTGCTTGAGCCCAGGAGTTTGAGGCTGCAGTAGGCTAGAATCACACCACTGCACTCTAGCATGGGTGACAAA 

37441 TCAAAACCTTGTCTCTTTAAAAAAAAAAAAACCAAAAAGGCAAAAAAAGTACTCCTTCCTAGGAGTATCTCAGGTGCAGA 

37 521 ATT AAC AGG AATG AC T AAT AAAAC C TGC TGGC TC ATC C AG AG ATTTT AAAAAC GTG AC AC AC AT AC C C AAG AAACTTTT A 

37601 TTATTGCTTGCTACATTTGTGCTCTATGTTTTTTTCCCTGCCAGAGACTAGCATCAAATATGTCTACTACAAATACACAG 

37681 GCCTTCCTGCTACTAGGGGAGAAAGGGACAAGACCAAAAAATGTCTACCACTGTAACCTCTGCCTCCCGGGTTCAAGAAC 

377 61 TCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACCCGCCACCACGCCTGGCTAATTTTTGTTTTTGTTTTTTT 

37841 TTTTTGAGTTGGAGTTTTGCTCTTGCCACCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCGATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCC 

37921 TGGGTTCAAGC AATTCTCCGGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGTGCCTACCACCTTGCCCAGCTAATTTTT 

380 01 GTATTGTTAGTAGAG AC AGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCTGCCTC 
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3 8081 AGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTCAGCCACTGTGCCCAGCCTAAAAGCTTTTTTTGATGCGACAGTAGAAACA 

3 8161 GCCCAGAAGAGAAGTCAGATGGAAAAAAGTGTTCAAGGATGGGCATGGTGACTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGA 

3 8241 GG C CAAGGCGGG AAG ATC AC G AGGTC AAG AG ATC G AG ATC ATCCTGGC T AAC ATGG TG AAATC CCG TC TCT ACT AAAAAT 

3 8321 ACAAAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGCGGGTGCCTATAGTACCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAAC 

3 8401 CCGGAAGGCGGAGCATGCAGTGAGCCGAGACTGCACCACTACACTCCAGCCTGGGAGACAGAGCAAGACTCTGTCTCAAA 

3 8481 AAAAAAAAGAAAAGAAAAAAGTGTTCAAGGAGGGAAGGCAGAAGTAAAGTGATGTCAAAAGATAAGTGAACAA 

3 8561 CAAGACTAGAGGAGCAAAAGAAGTTCTGAACAAGTGGAACTCTAAGCCATCCCTGTGTAGCACTATCAGGGACACTCCGC 

3 8641 CTCTACTGCCTTTTAATCATTGAAGTTGG AATCACTACACCCTCACCAGTGGACTCAACCACAGGCTGGGACCAATCCTA 

387 21 TTTTGAATCTTGTGGGTCAAGGAATTCTAGCCAATTAGCTTGGGCAACTTGGTGTAAAGTC AGTCCTGCTATTGGTTCCA 

38801 CTTCTCCCTTAAGTCCCAATTCCCAATTCAAATAATTAGGTCCCAATTCAAATAATATCTGTTCCTGCTTGTTCTCACCT 

3 8881 ACCCCCAGAGGTTTGATTCTAGCCTCTGAATGTTGGCCTCACAGCTGAAAGCCTAGTACTTGCAATCAAAACTCCCCTCT 

3 8961 GATGATACTCATTCATTTTGAGAATCCCAATCTCTGTTCCAAATACCTGCCCCTTGTTGAACCTCCCCAACTTCAACGCT 

3 9041 AGTAGTCTGAACTACTGTCTATTTTTTATTCATTGTAGACAAAATACTCTACCTGGCTGACTGGACTTGGTCTTGTCATC 

3 9121 TGCTTTTCGGTAGATATCCTAAAGCAAGATGACTCACCTGTCAGTATGACCGACTAATCTTCCAGCTGTAGGTGTTCCTG 

3 9201 ATCTGGCCTATCTGTCACTAACCACTACCAGTTCTAGAAAACATGCTAAATAAGAAATACGTTCCAGAGAAAGATACAGA ' 

3 9281 GGAATCAGAGGATTTGACAGATAAAAGAGTTCTATTATTGCGTCAGAAGGAAGTGATGCATGTTGGTAGTTCAAGAATCe 

3 93 61 CGTTTGAGGTGTATGTGTAGAGAGTTCACAGAAATCATATAGCTATATGAAGGGTGTATGGTATCTCTTAAGGGCATTCA 

3 9441 ATACATGATAGAGCCTATGAAGACTCAGGCCTAGGAACTCGGGCTTCCACTTTTGTTGATTTCTCAGAAAATGAATGGAT 

3 9521 TGATTCTCAAGGAGACTTCTAAAAAATATACTAAGTAGAAGAATCTGGCAGATGGTCTTCCC ATCTACTCTTCCATGAAA 

3 9601 CGCTTGATTTCTTTTTTTTTTTTTTTAGAGACAGGGTCTCACTCTGACACCCAAGCTGGAGTGGAGTGGACTTGCCCTCT 

39681 G AAAC AAG AAAAC C TTAAAC TC AGTTC TG AG AG AG AAAGT AAAC AAGC TGC C AAG C C AG ATG C TC TGG AAG ATG AC T ATC 

3 97 61 TGACACAGAAAGCAGACACTCAGGCTGTGCAGTAATGCTCAGGTTAAAAAAAAAAAAGGAGGGGAAAAAGGCAGACTCAT 

3 9841 CAAGTACAGTCCTTAGGGATTTGGATAGCTATATACCAAAGTGAGGTGTATGGGTAACATTTGAAATGTTATTATAAGGA 

3 9921 AAC AG AC AAGC AC AGTTCC TC AG AC TAGGC AC AG ATC AAATAC C AG AC T AAC AAAAAG AG AT AC C TTTG C AGAC C AAG AG 

4 0001 TT AGT AT ATC ATT AAGG AATTCC AG ATTG AAAT AT AC AATG AAAGG GT ATG T ATG AGGTAAT AAAT AAAG AC AGG G AAG A 
40081 AAGTAACGGTACAGACAGAGTATAC ACACATCAAACCCATATAGATACCTATGAACCAGAGTGTGAAAGTAC AGGGAAGA 
4 0161 G C ACTTG AATTAGG AG AAAAGGTC AC AAT AATTG AAG T AC AG AC AC C TAT AGT AT AC AC AAC C GC AG AC AG TTG AG AAAA 
40241 ACTAGTACAAATATTGTAGCATTTTAGACCATCTGCCGAAAATCTAATTATACCAAAAAATAAGGTTTCCTTTTTTCGAG 
4 0321 ACAGGGTCTTGTACAGTGGTGTGATCATACCTTACTGCAGCCTTGAACTCCTGAGCTCAAGTGATCCTCCTGCCTCAGTC 
404 01 TCTCAAGTAGCTGGGACTACAGGCATATACCACCATACCCAGCCAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTAGAAATGAGGTC 
404 81 TCACCACGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGAGCTCAAACAATCCTCCCACCTTGGCCTCCCAGAGTGCTAGGATTA 
40561 CAGGCATGAGCTACCATGCCCAGCCCAGTTTTTTTTTTTTTTTTAATGTGGCTAGAGTGTGGGGGAAGAAAAGGCTGCCA 



40 641 ATATGGTAATGATGTGATCCTTAGAAATGAGAGAACAGGCCAGGCACAGTGGCTCAAGCCTGTAATCCCAACACTTTGGG 



40721 AGGCCAAGGCGAGTGGGTCACTTAAGCCCTTGAGTTCAAGGCAAGCCTGGGCAATACAGTGAGATCCTGTCTCTATTTAA 

4 0801 AGAAAAAGAAAGAAATTAAAAAATGAAACATGAGAAAACACAACCTTTTCATACTAAAACTTACAACAGCAAGAAA^ 

40881 AACAGCGGGCTAGAATGAATGCTGTTGACTTCAAGTACATTTAAAAATGTTTGGAGCGAATGCAGCTGTCGAAGCTGGAT 

4 0961 GG AAC TC ATC TGG AAAC AAAAGGTCTC C TG ACT AC AG AC ATG AAAAGGC AAT ATGG TTCCC AAAG AAT AAAC TCTCCTG A 

41041 GATTTTTAC AAATGATGCCTAACACAGAATAGGGAAAAGATGTCCAAAGAATGAGAAG AGGCTTC ATAGGTAATTGTGAT 

41121 TAATTCAAACAATTAGTGGAAAGGGCACAGACCTGGCAATAAGAAACTGAGATTCTGGCAGATACTCTGAATCACTTTCT 

41201 TTGAAATCTTGCCAAAATCACAGATCTAAGTTAGGCACAAGCCATTTAGCCTCTCTAAACTTCAGTTTCATTAATTTTTA 

41281 ATTTTTCTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTTGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTATGATCTCGGCTCCCTGG 

413 61 AACCTCCACCTCCTGAGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCGGCTTCCATAGTAGCTAGGATTACATCACACTCGGCTTTTTT 

41441 TTTTTTTTTTTTTTTTAAGATGGCGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTTGGCTCACCACAAC 

41521 CTCCGCCTCCTGGATTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCACACGCCACCATGCCTG 

41601 GCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACTATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCCGACCTTGTGATCCG 

41681 CCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAGAGGCATGAGCCACTGCACCCAGTCTTTTGTATTTTTAATAGAGACGGG 

41761 GTTTCGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCCAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCTAAAGTGCTGGGA 

41841 CT AC AGGCGTG AG C C ACC AC AC C C GGC C TC AAT AATTTTT AAAT AGGGATTCAAATTAG ATG AAC CCTCTCCT T CC AC T A 

41921 GTAAAATTCTACACTATCATGATATCAAATTAGAGTTTTAAAGGATACACACAAAAGACAGAAAGTTGAAAAAAAAATCT 

42 001 ATTGATGAGATTCAAAAATCATACTTAAATAGTGATAGGAAAGCTAAAGTGCTAAAGGAATTGAGGCTCATGAAAAATGC 

42081 TAAAAACCATTTTTTAAGTGTTTTTTTTTTTTGAGACAGGGTTGCTCTATCCCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCT 

42161 TGGCTCACTGCAACCTCCGCCCCCTGGGTTCAAGCGATTTCCATGCCTCAGCCTTCTGAGTAGCTGGG.ATTACAGGTGCC 

4 2241 TGCCACCATGCCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGTCAGGCTGGTCTTGAACACCC 

42321 AACCTCAGGTGATCCACCTGCCTCAGCCTCTCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCCTGGCCTAAAGTGT 

4 24 01 TTCTTAAAGTAAGAAAAAAGTCAAGAAAGATTAGGCTTAAAGTTTAGAAAATTCAGTCAACTTTTACTGAGTTCTTACCA 

4 2481 GGTCAAATTCTGGGAAAGACAAAATATAGTTCCTATTTGGAAAAACTCATAATTTAATAGGACACATGACCTATAGCAAA 

42 561 ATGTAATCAGTTAATCTCATGTTAACAGATGGCAGGACTACTCCTCTCTTATTTACCTGGTCTTTGAAATAAACATGGCT 
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42641 CTTTAAACTGTAAAGGTGGACCAAACACAGAAAAAAGGAGTTGAAGATAGGTGAATGAGCCAAGTATGAAACCACCTCTC 

42721 TAGCCAGGTGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCTCAACAATTTGGGAGGCTGAGGCCGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGTT 

42 801 CAAGACCAGCCTGGCCAATATGGTGAAACCCTATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGTGTGGTAGTGGGCACCT 

42881 GTAATGCCAGCCACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCCTTTGAACCCAGGAGGCCGAGGCTGCAGTGAGCCGAGATTGT 

42 9 61 GCCATTGCACTCC AGCCTGGGCAACAGAGCAAGACTCTGTCTCAAAAAATATAAAAATAAAAAAGGAGAAATCACATCTC 

43 041 CAAACACAGATAAGTCACAATTTCTAATGCTTAGGCAACTACCAAATCCTAACAGAATCATTGTCCATCATCTTTTAGAA 
43121 ATGCTGGAGAACACGAGATGAGGCAGAAAACTGGAGATGGAGATGGGCAAATGCTGTAACTTTC AAAAAGAAAAAAGGAG 
43201 TGAAGCCTGAACACCATAAGCCAGTAAATTAGGAATTGATCCCTGACAAAATTCTACAGTTAACTGTCAGACTGTCAGAC 
43 2 81 ATTTAGACAAGAAAACCGTCGTTATCACTAGGACTTTCATGGACTAATTAAGAATAACTTCTCCCAAATAAATGGAATTA 
433 61 TTT ATG AC T AAAGG AAGGC AC ATG AC AAAG AC TC TAT AG C TGTCTT TGT AG ATTT AAT ATGGT AAAAC AGG C AC C AAATG 
43441 ATAGGATCAGGGGAGGTGGGTGACAATGATCATTGAGTAATAATAGGTAAACACCTTTGAACAGGTAATCAAGTCTCAAA 
43 521 ATTCAAAATAATTGTCTAACAATTAGGACTGGC AAAAATGAAACTGGCTACCTTGGTATTTAATGAGTTCCCCATCCTTG 
43 601 GAAGAAGTTAAACTGAAGCTGGTAACTACTTAGCTGGGATACTGCAGAACAGATACACAGTACCATACTAC ACCATTTAA 
43 681 TATAAGGGACTTGAGCACCTTGGATTTTGATATCCATGGGGGTCTTGGAACCAATCCCCTGCGGATATGGAGGGCCAAGT 
43761 GTATACCTAACAGGAGTTGGATTAAATGGCCTCTAAGGTTCCTTTCATTCTTAAGAGTTTCCTGTTTATTTCCCTACCTG 
43 841 GTTGC AATGTTAAACTTGTCTCAGCGGGTATTAAAG AAGGTAATCTTACCCTTGAGCCACCCTAGTCTGGTCTGGCAGCT 

43 921 GGCAATATTATCCCAGGCTGTTTTGCACCATGTATCACTGACCTACTACAGTTACAACTGTTAACAGTCACAGAGACCAA 
44001 TCC TGT AG AGG AAAAG TGC TTTC TC TTT AAATGTG AG AG T AAAAAG AGGT ATTT AATTG C AT AAG AT ATC AAATTT AG AA 

44 081 ATATGCAATTTCAAAAGTAAAACATATGCTCCAGCAAATGCACTCCTACGAAGTGTTGCTGGGTCAATTACTGGCTCTAG 
44161 AGCAGCAAGAATTATAATTTAAATCATGGTTTTTTCTTACAAAAATGAAAAAGCACATCCTTATTATATGGTATAACTTT 
44241 AATATAGC ATTACCTTGTGTTTGTACAACACTTTTTGACTTTGCTAAATCATTTTACATCATACAGATAAAGCACTATCC 
44 321 CCACTTTGCAGATGAGCAGGGTTCAAGGAAATTAAATGACAGCCAGTATTCATGACATTATATAAAGTTAACTTTTCACA 
44401 AGTCCCCCTTTCAGGACTGTCAACTCTGAGGTTTCACGTAAGTGATTCAATAAACATTGAAAGAAAAAAATGATGTATCC 
44 4 81 AAGATCTCATGACTAGTAGTAGGTGACAAAACCACACAAAATTAGTAACTGGAAGGAATCTTAAAGATTGTCTAGTGAGG 
44 561 CCGGGTATGGGGGCTCACACCTATAATCCCAGCACTTTGAGAGGACGGGGTGGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTTGA 
44 641 GACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAATCTTGTCTCTACTAAAAAAAAATACAGGCCGGGCATGGTGGCTCACACCTGTAAT 
44 721 CCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCTTGGCCAACATAGCAAAACC 
44 801 CCATCTCTACTAAAAATAC AAAAAGTTAGCTGGGCGTGGTGGCAGGCACCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGC 
44881 AGGAGAATTGTCTGAACCCGGGAGGCGGAGGTGCAGTGAGCCAAGATCGTGCCATTGCACTCCAGCCTAGGCAACAAGAG 
44 961 CGAAACTCCATCTCAAAGAACAAAAAACAAAAATTAGTCAGGCATGGTGGCGGGTGCATGTTATCCCAGCTACTGGGAGG 
45041 CTGAGGCAAGAAAATTGCTTGAACCTGGAAAACAGATTGTCTAACAAGTTCTATTAGTAAATCTATAGCTCTTTCTCCTC 
45121 ATGTTGGTAAGAGGTTTTATTTGTAGAAGGTATATGATAAAATTCAACCGGATTTAGGCTGATTTTTCCCCCCTGGAAAT 
4 5201 ATAGGTACACTGAGGAAAATACAAATATTTAAACTGTTTTACTTGCCTAAATGAGGCAAGTAAATTAAAACCAGTGTGGC 
4 5281 AAG T AAAG T AAAAATT AGTGTGTGTTCTGGGTATTTTTCTTCAATGTATTTTAATGATGTAAGT AAATG C ATG T ATC ACT 
4 53 61 TAAGAGCGGTTTTTAATATTGATGAAGTCCATTTTATTGGTGGTTTTTCTTTTTTTTTTGAGATGGAGTTTTGCTCTTTT 
45441 GCCCAGGGTGGAGTCAAGTGGCATGATCTTGGCTCACTGC AACCTCCGGCCCCC AGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAG 
45521 GCTCCCAAGTAGCTGGAATTACCGTAGAGATGAGGTTTTGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGT 
4 5601 GATCCACCCACTTTGGTCTCCCAAAGTGCTAGGATTATAGGCATGAGCCACCGCACCCAGCCTTCTTTAAGACAGGGTCT 
4 5681 CACCCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGC AGTGGTATGATCATGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCTGGGCTCAAGTGATCCTT 
45761 CTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCACGTACCACCACACCCTGCTAATTTGCATACTTTTTTAGAGATGG 
45841 GGTTTCATCATGTTGCCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGAGCTCAAGCAATCCTCCCTCTATGCCTCCCAAAGTGCTGGCA 
4 5921 TTATGGGTGTGAACCACTGTGCACGGTCAATGTGTTTTCGTTAGTGGTTACTGCTTTTCATGTTCTATCTGAGAAATCTT 
4 6001 TGCCTATCGCAAGGTTTTGAAGATATTTTTCTATTTTTTCTGGAAGTTTTATAGATTTAGTGTTTATATTTAGGTCTATG 
4 6081 ATCTATCTCAAATTTTATAAATAGTATGAGGCAAAGGTCAAGTTTCATCATTTTTCATATAGATACGCAGCTAGTAGAAC 
4 6161 AGCACCATTTGTTGAAAAGATTTTCCATTCTCAATTATGTTGATGCTCTTCTCAAAAATAAAATCAACTGACTGGCCGGG 
46241 TGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGAACGGTGGATCACCTGAGGTCATGAGTTCGAGACCA 
46321 GCCTGACCAACATGGAGAAACCCCGTCTCTATTAAAAATACAAAATTAGCCAGACATGGTGGTGCGTGCCTGTAATCCCA 
46401 GCTACTCGGGAGGCTGAGGCAAGAGAATCGCTTAAACTCGGGAGATGGAGGTTTCAGTGAGCTGAGATCGCACCATGGCA 
4 64 81 TTC C AG C C TGGGC AAC AAG AGTG AAAC TC C ATC T C AAAAAAAAAAAAAC C C C AAC TG ACTG AT AG ATG AATGC AT AAAG A 
4 6561 AAATATGGTATATACATATAATGGAAGACTATTTAGCCTTAAAAAGAAAGGGAATCCTGTCATATGCTACAACATGGATG 
46641 AACCTTGAAGACATTATAGTAAGTGAAATGAACCAGGCACAGAAAGGTATGTTGTATGATTCTACTTACATTAGGTATCG 
4 67 21 AAAGTAGTTAAACCCATAGAAACAG AATGTAGAATAGTGATTATCAGAAGGCAGAGAGAAAAGGGAAGTTGTTTTTTAAT 
4 68 01 CACAAC AAAAAAATCAACTGACCATGTATGTGTGGAACTATATCTGGACTCTGTTCTCTTCCAATGATTTCTTTGTCTAT 
4 6881 CCATATGATGTCAATACTACCGTGTCTTAATTACTGAAGCTTTATACTAATGTCCTCAAATCTAGTGGTTTAATTCCTCC 
46961 CACATTTGGTGATTTTTTTTTTTTTCCGGAGTGTTCTGACTTATCTAGGTCCTTTGTATGTCCATATAAATTTTGGAACC 
47 041 AATTTCTGAAAAAAGGAAAAACAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTGAAAACACAAAAATTAGCTGGGCG 
47121 TGGTGGCATACACCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAAGAGAACCGCTTGAACCTGGGAGGCAGAGGTTGCA 
47201 GTG AGCTGAGATCGCACCACTGCACTCCAGCCTGGGCGAC AGAGTGAGATCCTGTCTCAGAAAAAAAAAAAAGAAAAAGA 
47281 AAAAAAGAAAAAAAAGGCCAGGTGCAGTGGCACATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGAGGATCATT 
473 61 TGAGCTCAGGAGTTCGAGACTAATCTGGGCAACATAGTGAGACTCTCTCTCTACAAAAAAATTAAAAAATTAGCTGGGCA 
47441 TTGGTGGCACATGCCTGTAATCCCACCTACTTGGGAGGCTGAGGCATGAGAATTGCTTAAACCCAGGAGGAGGAGGTTGC 
47 521 AGTG AGC C AAG ATG AC AC T AGTGC AC TCC AGC CCGGGC AAC AG AG C AAG AC TC TGTC ATT AAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
47 601 AAAAAAAAAGCCGGTGCATTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAGCCAAGGTAGGCAGATCACAAAGTCAAG 
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4 7681 AGATCGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCGCGT ' 

47761 GCCTGTGGTTACAGCTACTGGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATAGCTTGATCCTGGGATGTGG AGGTTGCAGTGAGCCGAGA 

4 7841 TTGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGTGACACAGCGAGACTCCGTCTAAAAAAAAAAAGAAAAAAGAAAAAAGGCCGGGAAC 

47 921 GGTGACTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCGG ATCACCTGAGGTCAGGAGTTCG AGACCAGCC 

48001 TGGTCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATAAAAAAATTAGCCAGGTGTGGTGGCGGGTGCCTGTAATCCCAGC 

48081 TACTCAGGAGGCTGAGGTAAGAGAATTGCTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCAGTAAGCCGAGATTGCACCATTGCACT 

48161 TCC AG C C TGGG TG AC AAG AATG AAAC TC CATC TAAAAAAAAAT AAT AAT AAAC AAAC AGGTAT AGTGG C T TGC ACC C AT A 

4 8241 ATCCCAGCTACTCAGGAAGCTGACGCAGGAGATCACTTAAGCCCAAGAGGTCAAGGCTGCAGTGAGCTATGATCCCGCCA 

4832 1 - CTACAGTCCAGCCTGGGTGACAATGCAAGACCCTGTCTCTAAATAAATGAATAAAAAGAAAAAGAAAAACAGCCTACCAG 

4 84 01 GATTTTGGTTATGATTACATTGAGTCTATGAATCAGATTGGAGAGAACTAACATATTAATAATATCAAGTCTCCTAATGT 

48481 ATGACTATAGTATGCTTCTCCATTTATTTAGGTCTTCTTTCATTTTTCTCGGCTAATATTTGCTCTCTTCTACTGTTTTT 

48561 AGTTTTTTATGTAGAAGTCTTGCTTATCTTTGGTTAAACTCATTCCTAGTAATATTATGCTTTTGTTGCTATTATAAATA 

48641 CTTCTTTTAATTTTGTATTTTTTTGTTGCTATATATAGATATGCAGTTGATTTTTGTATGTTGACCTTGCAACCTGTGAC 

48721 TGTGCTGAATTCAGTTATTGGTTCCAGATTTTTGAAGGGGAAAGTAGATTCCTTAGGATTTTCTACATATGCAATTATGT 

4 8801 GTATCAGTGCATATATCACTTTAAACCATTTAAATTATGTGAACTATATCTCGCCATCCCCCACTAAACTACGTCAGGCA 

48881 TGAATAACTTAACATATTACGTTATACAAATATTTAATCTACAACTTTCTCTGTTGTTCACTGAATGGAAAAGGAAAGAT 

48961 TTCTTCGTTTTTCAATTCCTCAGTAAATTATCTAGAGTTGAAAAAGAGCATTTGCTGTTAAAGGCAGAATGATCAACTCA 

49041 GCAATCTCTAATGAATTCACAGCTGTCAGTAACTTTGTCTAGTTTTTC AGTAAGATTTTCTGTATCATAATCAATTCTTG 

49121 AGTAATTAAGGATTAGGCAATAAATGGGGACTTAAAATATTGGCAAGAAACTGCGTAGGAAACATTGTAACCTACTGGGT 

49201 ACCTCAAACCAGAAATTTAATTTCTAAATAATTTCACATGTTATTTTCATTGAAAAAGACTTCTAAATTTTGACCCTTAA 

49281 TATATTTTTTAAACCTCAAAACCATGGTATCTTATTCCAATTTAAAAATTCTAGGCTCAGTAAGAAAAAAGAAAAGAAAA ■ 

493 61 TTCTAGACTGGGCACAGTGGCTCACGACGGCTGTAATCCCAGCACTTTGTGGGGCTAAGCCGGACTGCTTGAGGCCAGGA 

49441 GTTTGAGATCCACCTGGGCAACACAGTGAGACCCTATCTCTATAAAAAATTGTTCTTGAAGCTAGATAATTATCTGTACT 

4 9521 CATCC AAACACTGTATCATAATATAAAAAAATC ATTAAAACTTTTTAAATACAGATAGGGTGTC ACTATGCTGCTCAGGC 

"49601 TGGTCTTAAACTCCTAGTCTCAAGTGATCCTCCTCTGCCTTGGCTTCCCAAAAAATAGAATATTTAGCTGAATCCTAGCA 

rsl970244 

4 9681 TGAGGTCAGGTAAAATCTGGCTAATAGTATTTCCTAGAAGAAAGTCACCCGAGTCCACCAACC ACCTAGGAGTGACAATA 

49761 GATAGGCCAAGCCCACCTGAACATTAGAAGACATTAATTATTGTTCTCAACCTAAACAGTATAGTGCAAGTCATATATAT 

49841 GCAATTATCGCTAATGAAGCTTTGATAATATGTCTGGAAAAGTTCAAACAATGGTAACTAGGAAAAGATTCTGATAGGAT 

rsl970245 

49921 AGTTCTGTCAAAAAGACTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTTTCACTCTTGTTGCCTAGGCTGGAGTGCAATGCCATG 

50001 ATCTCGGCTCACAGCAACCTCCACCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCTGTTGCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGA 

50081 TGCATGCCACCATGCCTGGCTAATTTTGTATTTTTATTAGAGACGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACT 

50161 CCCGACCTCAGCTGATCCGCCCGCCCTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCAGGAGCCACCGCGCCCAGCCCAAAA 

50241 AGATTTTTTTTTTTTTACAAAAAGTTCTATCACATTGTTGATCTTATTCATAAAACAACTGTTCCAAAAAACTTACTC AA 

50321 TAACCAAATTGCCAGTAGAATTTCAAAAATACTTCCCTAACAGAGGAGAAAAATTAAAAATGTAAAACATGTCATTCAAT 

50401 TATATTCCCTCTATCATTTGACTTTAGAAAACATAGATG AAATTCAGTTTTATGGGAGGAATATCATGTGGTGGCTCACA 

50481 AGCACTTTAAGGACTACTTTCCTCTAGCAAGAATACCTCTGCTACTATAAGAGTTTGGACTTTTGATTTCCAGGTTAACC 

50561 AC TGGTC AATC AGG AGG ATTC TGAG ATTG T AATC TTT ACTGTGGC TT AAG AAAAAG AGGGTGCC TTC ATTTG CTT AT ATG 

50641 AGTCAGATAGGTGGGCTGATACTTTGGGCGTTTGAGTTAGAATAAAGCCAGGTTAAGACAGGTTATTATTCTATTTTATT 

50721 TATGATAATAAAATTATATTTGTTTTTAAAAATGTCCTCATCTTTTAGAGATATTGCCTCAAAATAATTTAGGGTGGAAG 

50801 G GGG ATG AC TG AAG AG GG ATGGG T AT AG ATTAAAAAAG AC TGGC C ATGT ATC AATGG TTG AAGC TTGG TGTTGC TTC ATT 

50881 ATACTATTCTCTACTTTTGTAATGCTTGATAAAATGTTTAAAAGCATTTTATTCACAATTTCAAATTTTTTCAGATTCTA 

50961 ATCATTATTGAAAATTTAGTGTATAATAGTAAAATCTGTATGGTGACTCACCGGACATTTTCTGGTCTGAGTTTATCGAG 



Exon 1 1 

51041 AACCATCTCTATTAAGTCAGGTCTAAATTCTTCCAGTAAATATTCCGCTGTGAGCACCTCTTCTAGGGGATAATACTTTT 



Exon 11 

51121 AAAAAGGAAAATATAAATAAATAAAATATACAAAGCTACTACATAGTTTATTAAAGCAGATCTGTAACACATTAAATTCA 

51201 TTACTGTACACCCTTTCTCTCTTCAGTTAAATTTTACTCCATTGGAAAAATTTTCTGTAGCCCTAAATCGTTGTCTCTTT 

51281 CCTACCACATTGTTAAGCAGTTTCATATTGTTTGATGATTCTGCCAAATATACTGTTAATCCCCAAAC ATACTTCCATTG 

513 61 TAGAG AGCAAAATC AC ATTTCTTTCGGGGAAAACC ACGAATGTTTCTGGTTAAAAACTG AGTACTTGTTAATGAAG AAAA 

51441 TTCG AT ATT AAAATG C TG AC AC C T AC AGG ATTTTT AAAAT AT AAAG T AC AC AC ATTTTT ATG AAC AG AATTTC C TC C T AA 

51521 ATTTC T ATG AAAC AAATT AG AC AAAC ATTT AGG AAG CGG C TGTGG AAAAAAAAATGGC TT AT ATTT TTGG C C AG TG TAG A 

51601 AAAACAATGCAGAAGATGCTTTTTGGTAAGAGCAACTTCCAATATACTGAGACACACTGACTGATTCATTCATCTAATAA 

51681 AT ATTT AATG AAC ATC T AC TATG TGC C AG AC ACTGTTC C AC AC ACT ATGG AT AC AAAAG T AGGT AAG AC AC ATG AAATC C 

517 61 TTTGTCCTCCAAGAAGCACACAGACATTGTAATTGGGAGGGAGGCAGACAACAAACAAATATTGTAATGTTAGTGAGAGA 

51841 TGCTATGAAAACAATAAAAAAAGGGGCAGGGGCATTATTTTAGATTGGGAGGTCAGAGAAGGTCTGAGGAGAAGAACTCT 
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51921 GAGTGG AGACTGAAATGATAAGAACCTAGCCAGGCAAAGATCAGATAGAACAGTGTTTCATGTAGAGAAAATAGCAATGG 

52 001 GGGAGGAATAAACTTAATGCTTGAAAATTAGAGAGCCAGTACAGTTGGAGTGG AATGCAAATGGGAGAGGTGGGCTGGAC 

52 081 AGTGGTATAGAAG ATGGCGAGATAGGCTGGGGCCACATCACCTTGTAGGCCAAGGAAAATTTTGCATTTTATGCCAACTC 

52161 TGTTGGGAAACCACTGAAGGAATTTAAACAGAGGAGTGAAACATTC AGATTTTAGTTTTCAAAAGATCACGAGCCTGGAA 

52241 AAATAAACTACAATGGGGACC AAGAGGAAAATAGGGATCGCAGGTAAAAGACTATCATGGTAGCCC AAGCAAGAAATGAT 

52321 GATAGCTCAGACTAGGATGGTAGCAATGGAAATTTTAAAAAAGTAAATGATCAATAGCTTTCATATAAGTAACACCTGAT 

52401 ATGCTGTAGAACTGAAATATATTTAAAGCCAATAAGCAAAATGCATATTTAATAAAAATATTACATAAAATAAATTTCAC 

52 4 81 GATGATGAAAATTAAGATTTTAAACATCTCCTGACATCAACATTTGCCCTGTTGCTACAAAGTTGAAAGCTTTATACCTC 

52 561 AGCTTCAATTGTAATCATTCACTTATTACTGAAAATATATGC AAGATTGCTGAAATACTCCAC AC AGCAATGTATACAGT 

52641 AAAATAACAACAAACTTACATGCAATATTCCTGCAATCTTAGATGTATAGCCCCGTGGCCTCTCTTTGTGTTTAAACCTA 

Exon 10 

52721 AAAGCAACAGCATTCAAGTCCTAAAATAGAAAGTTAATCCAATTAGATACGGCCACCCTTATTTAGAAACCTTTTTTTTT 



Exon 10 

52 801 TTTTTTAAGTGTTTGGCTTGCACTATAAGCTTTCTACTCCATATTTAACTTTATCACACTTTCTGAAAAAATGGCTATGC 

52 881 . TTGATTTAGAAATGTATAGAATATTTTAAAAATTTCTTAATGTGTATAAAATTTAATCCATCAATCTAGGCTTAAAACCA 

52 961 AAAGCAAAATAGGTAAACAACTTTCAATGAAAATAACAAATACAGGATATGGCTCGATAGCCTAAGTTGTTGAAACTAAT 

53 041 AGCC AAAGAATTTAGAAAAACTGTGTGAAAGAACCTTGTGAGATCCAACAATTCCACCATAGATGATTTTGGTGACTCAT 
53121 TCAGAGAACAGCACCCAGATTAGGAGTTATTGTCATAATTTTCAGAAGCAGAGATTATACCTTTAAACTTTTATCTAGTT 
53201 AAAAAGGATGTTTCTCATACTAAAATACATTTGAGAATCTCGATAGGCTTTAAAGCACGTATTTTTAAAAACCCTTTTTT 
53 281 AAAAGGCTTTTAAAAATTTGAAAGACAAACACCATTTGTTTTACGCAAAAAAAAAAGCCAGCCTCTTCCCATACATACAA 
533 61 TAATAAAATCACTTTTAATAACACAATCATACATAAAGCAATTCATTACTTCTTTGAGAGTTTGCTACAGATTTAAAGAT 
53 4 41 CTGAAAACGACAGAGCTCATGCAGCTTCAGGCAGGGAGTAACATAATCCCTGACATATTCCAGCTCAAGAAACTGCTGAT 
53 521 TTTCTTCTGAGTGATGGAAAAGCATTTGATTTCTTCCCTTTTCC ATCCTAAAAAGGGCTACACGATGCCTTTCCCCTTAG 
53 601 TTGTGCCCCAAGTAGCAAATCAGACTAGTAC AACTAAGCCTTAACTAATACTATTATACATTGCAAAATTTTAGACTTCA 
53 681 GTTAGGAAAAAAACTTTAAAAGTTTAACTGGGCCTTAAATTTAAATTAATTCACATGTATTTGCTCTTGAAAAACAGATT 
53 7 61 CCTTAAGAAAAATTTTGGTG AAAC AAAAGTACCTTGCACTCTTGGAAAACCCATTCTTGAGGTCCTTCTGC ACGTAACTT ' 



Exon 9 

53 841 CTGAATGTATTGAAACATGTGC AAAATTATATCTTCAACATGTACTGGAAAAAAGGGGCACACTTAAAAACCATTCAGTC 



Exon 9 

53 921 CTTGAATCCTTCAAAGCAGTGAGCTCACTCCTAAGGTAAAGTCAGATAAGTGGAAGATGGTCCCTCTTAGAAAATGCAGT 
540 01 CCTCACCTCCCTGAGACTGGCTTTACGTGTCCCACATACATGGCCCTCTGGGCTCAGAGATATGTGACAGAAAGGGTGTT 
54081 GGGGCAGTAAATGAGCAAATAAAAAGCCAAGTCCACATTTAACAAGTGC AACATAATGATCAGTTGTTAAGGGGGGAAGA 

IDE_8i.D+149 

54161 ATCATCCATGAAACAAAGGCCAAGTTACATATGAAAAATACAATGGATAAGTTGTATGAATTAAAGTGTTGTAGCTTTCA 
54241 AC ATAAAAC AGATCCACAGCATGAAGAAGTTAAAAAACATC ATAGAAAGTAAATTTTCATTCAAAAGTAAAAAGGTGAAT 
543 21- CAATACTTACATAATCCTTCCTCGGTCAAGTCCACATTAATGATAAAAAACATAAAACCTCGQGCTCCTTCCTTCTGCCC 

Exon 8 

54 4 01 ACCAACAAGAGTATTAACCCAGCCTGCAACATTCAAAGGAAATCAATACGATTGATTGCATATGTGGCTTGCTTGAAGAT 



Exon 8 

54 4 81 AAGAAAAATTTTAAAAATTCATACTGTATGTTCCTAAGATATCAGAATGAACCTCTTGCGAAAAGATTGGGAAAAAAAAA 
54 5 61 TC AG TTC AG AAAAG C AGTTT AAG ATGG TGC AG AAGTG GGGG CTTTC CTG AAG ATTC CTC AAATC AATTCCC AGTC AAG AG 
54641 TAGACTACTGGCTGGGCGCGGTGGCTCATGCCTCTAATCCCAGCACTTTAGGAGGCCAAGATGGGCGGATCGCTTGAGAC 

rsl832196 

54721 C AGG AG TTTG AG AC T AGCC TAGG C AAAATGG C G AAAC C C C ATC TC T ATC T AAAAAAG AAAAAAAAAAAAAAAAGGC AAC A 

IDE_7i.l 
rsl832195 

54 801 GCGTGCCAACAACCACCATCTCACTCACTAACCCAAAATGGTCACATCTAACAATGTTCCTTCATAGGACACTATTCAGG 
54 8 81 AGAAAATGAGAGCCAGAGTGAAAAGATGTGGTGGACACTCAGAAG ATGCTGCCCAGGAG ACTTACCCTTTGACTTAAGTT 



Exon 7 

54 961 CTG AT AAC AGACTTCCAGGACCTTCATGCCCAATGAGATGACCAAGATAATGACCAGGATTTGATTTGTAGTATTTCTGA 
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Exon 7 

55041 AGGTCAGGTATGGGAAATGTC ACATAGAGATTCCTAATATCTTTAATGGGTACTATTTTGTAAAGTTGCTGGAGAAAACA 

Exon 7 

55121 AATCACAGAGATTAGCTATATACGACTCCTACTGAAGAAAATATTTCTAAACTATGAAGAATGATTTTCATGGGAGAATC 

552 01 CCAAATTTAAGAGCAAATCAATTGCCACAGAAAATGATACACTGACCACAAAGAAATAAATGACTCAGCACTCTCCTAGT 

552 81 GGAATTTCATTACAGTCGGTATATAGTCCATGTTTGACCCCCTGAACCATGCAGCTAAATATTAATGGTTTTGAATGCTT 

553 61 ATCTTCAGGTACAGGTTAACAGCTTCAACAGTCTATTAAGACTACAGCTACCAAAACTACTTTTAGCATGTAAAGACCAG 
55441 AACATATTGATATGTTTTTGGTGATTC ATGATCCTAATAAATGTGAGATTGATTTTATTATCCCGACAAATATTTAAAAC 
55521 CACATGGGGGCCGGGTGCGGTGGCTCACACCTATAATCCTCGCACTTTGGGAGGCTGAGGGAGACAGATCACCTGAGGTC 
5 56 01 AGGAGTTCGACCTCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATTTCTATTAAAAATACAAAAATTAGGCAGGCACAGTGGCA 
55681 TGCACCTATAGTTCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGAAGAATTGCTTGAACCTGGGAAGCAGAGGTTGCAGGGAGCCA 
55761 CGATCGCGCCGCTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCCATGTCAAAAAAACCAAAAACAGAAACAAACAAACA 
55841 AAAAACACTACATAGGGGCTGGGTGCAGTGGCTC ACGCCTGTAATCCCAGCATTTTGGGAGGCTGAGACAGGTGGGCCAC 
55921 TTGAGATCAGGAGTTCGAGATCAGTCAAGGCAACATGGTGAAACCCTGTGTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGTG 
56001 TGGTAGTGTGTACTTGTAGTCCCAACTACTCAGAAGGCTGAGGTGGGAGGATCAATTCAGCCAGGGAAGTTGAGGCTTCA 
56081 GTGAGCCATGATCGC ACCACTGCATTCCAGCCTGGGTGACAATGCAAGACTCTGTTTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAACAC 
56161 AACATAAATAATGAAACCTCCAAAAATTTTCACCTGTTCTATGGTAAACTAGGTATATATTATGTCCATAAATTAAGAAG 
56241 ACAAAATACCAAAATTTATGCACTTACTTTAAGATGTTCTTCTTGGAAAGGGTGTTCAGGAAATTCTGGC AATGGAACAT 



Exon 6 

563 21 TTTTGTTCTCTACTTCAGAAAATAACTTTACCACCAGATTAGTCAAGTCATCTAAAGATTCTACAAG AAAAC AGACAAGG 

Exon 6 

56401 AAAACAGAACTTAAGCGAATCATAACATCCAACAGGGAGTGCTTAAAATCTTAGGATCTCCTGAAAAGTCTCAGTACTAC 

56481 TGAAAGGAAAATGTGAAAATGATTACACCTCACACCTATCTGTTTCTACTTTAAAAAATTATTCACAAATATTATTCAAA 

56561 ATATTATTTCAC AAGTATTATAATAAAATTAAAACAAATATTAG AAACAATAATAATTGCATTTGGAAAAATGACTATGA 

56641 TTCCCAAC AGGCATATATACTGAACTACTAGCAGATAGAGTATAATGTTCACCTTATAC ATAGACAGAGAATTGCCTTCT 

56721 ATGGTATAAAATTATCTTTTGTGCCTTTAAATGTATTTGCATTTTATTTATAAAAGACGCCTATTTTTACTTTAGTTTTT 

56801 TG ACACGTATGAAGGACTCCAAAATGCACATTTTATATGTGTGTGTGTATATATATATCACATATATGATATATATCACA 

56881 TAC ATCTCACATATATGATATATATCACATACATCTCACATATATGATATATATCACATACATCTCACATGTATG AAATA 

56961 TAGCACATACATCTCACATATATGATATATAGCACATACATCTCACATGATATATAGCACATAGATATCACATATATGAT 

57041 ATATAGC ACATAC ATATC AC ACATATGATATATATC AC AT AT AT ATC ACATAC ATG ATATATC AC AT AT ATC ATATAT AT 

57121 GATATTAGCAAAATTCTACTTTTGGAAGTATAACAAGAAATGAGTTAGATCTTTGAGAAGAGGGCACAGCAGTCATAGGA 

572 01 TGGAATAAAGAACAGCTTGCTTTTTATTTTATACCTTTCTGTGTGGAATTAAATTTTTTCCATTTGTACAAATTACTATT 

572 81 ATCCTAAAAAGAAAGCAGTGTTAAAAAAAAAAAAAAAAACTTTTTTTTTTTTTTTTTGAAGCAAGGTATTGCTCTGTTGC 

57361 ACAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATCCCAGCTAACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCATGTCTCAGCC 

57441 TCCCCAGTAGCTGGGATTACAGGCGTGTGCCACCACAC 

57521 ATGTTGCCC AGGCTGGTCTCAAACTCCTGAGCTCAAGTGATCTGCCTACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGAATTACAGAT 

57601 GTGAGCCACCATGCCTGGCCAAAACCTGTCTTTTTATAAACAAGATAACCTCTCATCTTGATTCTGTCTCCTCAAAAATA 

57681 GGTTATTTATAAATGGTATAAACATTCATAACCTGTTACTGTCAGTAAGCATTTGAATCAAATAAGATTCTTGCCTTGAT 

57761 ATTCTATGACCCATTTGGAACTTTTCCATGAATTCTCGAGAGTACTAAATGACTATTTGAGAGCTGCCTTTATATGGTGT 

57841 AAAATTCTCTTTTGTGCCTTTAAGTGTAGGCATTTGCATTTTATTTATAAAATATACCTACTTTTGCCTCAATTTTTTTG 

57921 ACATGTATGAAGGACTCCAAAATGTCCAGAGCCAAATAAAAGGCAGATCAGTGGCTGCCTATTATATGACAAGTGAATTT 

58001 AGGAATGGAGAAGGAATATTGTAGCAAGAGATGTCAGAGACATCTTTTTGCAGATGGGACATATG ACTTGAAAC AAGGTG 

580 81 AGCAGTCAATAAAGGTTTGTGGGCCTGCAGTACTGGTGACAGCAACACCCTGAGCAAGGTTCTACCAGGTGTATCTTTCC 

58161 TCTTGCGTATTTCTACCCTAAAAGC ATAAATTC ACAGTGTC ACTTTTT AAAGGTAAGGGAGCTAAAC ACTATTGC AC AGT 

58241 CTGTCTACCCCACTAAACTGTGAGCTCCCCAGACATCAGGGAACTGAGTCCCACTCACCTTCATATCATCAAGGTTTGGC 

58321 AACCTCAGTGTCTGTACTTGATGATTACCTATGTGGCAAGTGTTCAGATAATTAGTGCTTCCACAACTAGGGAGACAGCT 

58401 CCAGGCAAGAACAGAAAAACTTTTTGTTCCCTTGTGACAGAGATCCTTCCACATGGTTACTCTTCCTCTCTCCTCCCGTC 

584 81 AAAAGAAGGAGTGGATTATCTTTTAATCCTCCAAGAGATCCAGTTTCCTCCTCATACCTCTATACTGTAAAGACATCTCT 

58561 CTCTGGTTCAGCACAGGAAGTCAGTCACAATGGGAGAGTGATGTGTATGGATCAGAGAATTGAGACACTTTATTTTTTAG 

58641 ATTCTTATTCTGTCATTTCCACTAAACCAAGAACATTCTG AGG ACAGGGATCAGGTTTGATTCATCTATTGCCATTGTTA 

587 21 CTTGCCTATTAAATGTTTACTGAAATCATGTGTTTAATCTCAAATACAACATAGATTAAAAAAAAAAAAAAACACCCAGC 

58801 TTTGGCACCTAATCCCAGGACTGGGTTCTAAACAGCAAGTGATATTTTAACATTCTAAACCCACCTACCTGAAGCAAGCA 

58881 CATAGCATTACAGAGTATGCTTTTTTTTTACTGTCCTCACTCCCTGAATCCATTTTACACCCTGGTTCTTGCTACCAACT 

58961 TAAAAAATAGTTTATTTTCTAACTATAAAAGTAACATTTGCCAATAGCAGAAAACTTAGAAACAAAAGCTAAATTATGGT 

59041 AACAAAAGTTACCATAATTTCATGATTATAAAGGTGCTAGAGTGGCTACTACTGTTTATGGAGCATTTGCTATGTGCCAT 

59121 GC ACCTTGCTAAAC ACTTTGTATTATCTCAATTAAACCTCACAACAGGTACAATGTACCACCC ACCACTTTACAAATGTG 

592 01 AAAACTGAAGTTTGAAAAACCTAAGTAAGTTTGTTAGCTCATAGCCACACAGCTAAGTAAGTGGTATATTTGGAATGAAA 
59281 AGCC AGGTTGTTGGACTGTAGAATGTGAGTTCTTAATTACTATACAACATTATTAAATTTCTAGTACATGCTTTTCCATT 

593 61 TTGTCTTTTACCTACACCATATATGGTATATTAGAGTTTTTGGTGTTTTTTGTTGTCGTTTGTTTTTTGAGATGGAGTCT 
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Neurodegenerative Diseases 



59441 
59521 
59601 
59681 
59761 
59841 
59921 
60001 
60081 
60161 
60241 
60321 
60401 
60481 
60561 
60641 
60721 
60801 
60881 
60961 
61041 
61121 



61201 



61281 
61361 
61441 
61521 
61601 
61681 
61761 
61841 
61921 
- 62001 
62081 
62161 
62241 
62321 
62401 
62481 
62561 
62641 
62721 
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CACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATCTTGGCTCACTGCAGCCTCCACCCCCCAGGTTCAAGTGATTCTC 
CTGCCTCAGCCTCCCAACTAGCTGGGATTACAGGTGCCCGCCACCATGCCCGGTTAATTTTTATATTTTTAGTAGAGATG 
GGGTTTCGCCATGTTGGCTGGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCACAAGTGATCCACCTGCCTCGGCCTTCCGAAGTGCTGG 
AATTACAGGTGTGAGCCACTGTGCCTGGACCCTATTAGAGTTTTTAAAAATTTTGTGGGGGGGATATGTCTTGGAATTTT 
TAATAAATCCCAAAATGGGACCATATAGCACATGTTTTTGTAAACAGCTTTTGTTTTCTCTTTAATATATTAAGAACATT 
T T AAAAATT AT ATTC TTAT AT AT AAT AT AC ATAT ATT AATT AAAAATGTT T AG TT AT AT ATG C AC AT AT AAG AAC ATAT A 
TTCATATATATGAGAATATATTAAGAATATCTTCCCATGGTATTAAAATGCTGTCATAAAACTGTTTATTCATTCAATAT 
ATATTTACCTATGATGTGCCAAGCACGAGCCCAGGTACTGAGGATAAAGCAGTGAACAAAACAAAGTTTCTATTCTCAAG 
TAATTTACACTTTGGTAGGGTGGACAACAAAAACACACAAATATTTAATACCTGAGGTATTAATACTATAAAGAAAAAGC 
AGGTAAGATGGAAAGTAGAATAGGAAATGTTATTTTTCTATAAGATATTCTATTTGCAATTATAAAATCAGTATTTAGCC 
AATCTCCTATTAACATTTAGATTTCTAAATTTTCGCTAATATGTACTATACTGACAGAAACATCCTTTTATATCTCCTAT 
TTGAACTCTGATTATTTCCTGAGATTGCATTTTTAAAAGTAAAAATGCATCTTTACTTTTAAGACTGATACTGTTAAACT 
GCCCTCCAGAAAGACTAGAGCAATTGATACCATCATTACCAATATAAAAAAGCAACACCATCGGCAGTGGGTATTACTTC 
AAAACAAAACTGTGATAATTTAACAGCAGGAAACAATGTTAGTAGTTAATCTGCATTTTAAAAATCAAACCATTGTTTAC 
ATTGCAAATGGTTTCCCAAGTTTATCATCATCTGCTTTTTTTTTTTCCAGTTTTTTGAATTGTTATAAGGTCAAATCTGC 
CAATCTTTGTCCTTTTTGTGTGTTTTTTTTTAATATGAGATCTCTCTCTGCCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGGTG 
ATCACAGCCTTTAACTGCAGCCTTTAACTCCTGGGCTCAAGCGATCTTCAGCCTCCCTAGCAGCTAGGACTACAGGTGCA 
GACTACCACATCCCACTAATTTAAAAAAATTTTTTTTGGTAGAGACAGGATCTTACTATGTTGCCCAGGCTGGGCTTGCC 
TTGCTTTTATATGCTTAGAGCACCTATTACTGTAGTAATTTGTATTTTTTTTCAGATCTCCACTTAAACTTCTTTTGGGA 
ACACAATGATTTAAACATAAAAATCCCCACCTATGTATTCTCTAACAAGTAGATCATTTTCAAAAGATGCTGAGCAAATA 
AGCAGCTCTATCTTATATCCATCTTCTAACACTGTGAAAAAGCCAACATTAAAAACTTATATTATCCAATTCTATAAAAA 
ATTGTAAGGGTTCTTACCTCGACCTAAAACACAAACAGCCATTAAGTTGGATGAATAGTAAGCAGAATGGAATTTCAGTA 



GCTCTTGTCTTACATCAATGCCTTCTTGGTTTGGTCTAGTCTCCAGAGTATATTTGTTACCTGGAAGGGAAGAAAAGGGA 



TTTCTTAGAAAAAGCAAAATATGTGGACTTTTAAAGTTTTGTAATTATCACTGATATTGCTTAAGATGAACTTTAAAAAT 
AAAGTTCTAATACACAGAATAACTCAAATTTATTTGAATGTTAAGTGAATAAACAGGATAATAGAGTACAAACCAGCAAC 
ATTTTAAACTATAGTCGTCTCTACGGAATTAAAAGTGTCTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTTGCTCTGTTGCCC 
AGGCTGGAGTGCGGTGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTC 
CCAAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCACCACGACACCTGGCTAAT.TTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACTGT 
GTTAGCCAGGCTGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGA 
GCAACCGCGCACCCGGCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAATTTCGCTTTTATTGCTCAGGCTGGAGTGGAATGGC 
GTGATCTCGGCTCACCCCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCTGCCTCTCTAGTAGCTGGATTACA 
GGCATGCGCCACCACGGCCGGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTTGAA 
CTCCCGACCTCAGGTGATCTGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAATGCTGGGATTACAGGCCTGAGCCACCAAGCCCGGCCTAA 
AAGTGTCTTATAAAAATTATACTTTTGGCCGGGTGCATGGCTCACGCCTATAATCCAAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAG 
GCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGACAAACATGGAGAAACACCGTCTCTACTAAAAATACAAAATTA 
GCCAGGCGTGGTGGCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGTTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCAGGAGGCAG 
AAGTTGCGGTGAGCCGAAATCACGCCGAGTCAAGATTGTGCCATTGCACTCTAGCCTGGGCAACAAGACGGAAACTCCGT 
CTCAAAAAAAAAAAAAAATTATACTTCTTGGCTGGGCTCAGTGGCTCACATCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAG 
ATGGGTGGATCACCTGAGGTGAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACGTGGTGAAAACCCCTCTCTATTAAAAATACAAA 
AATTAGCCAGGCATGGTGGTGGGCACCTGTAGTCTCGGCTACTCGGGAGGCTGAGGGATGAGAATCACTTGAACCCAGGA 
GGCAGAGGTTGCATTGAGCCAAGATTGTACCACTGCACTCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCTGTCTCAAAAAAATATGTC 

T AT ATC TG T ATC T AT ATCTC C AC TTC TT AAAATC C C T ATG AG AT AGTAGGT ATT ATG AG TGC TTAAAAG AC AAAAT AAG A 
TCCACATGGCCTCCATTCATGCTTATTTTAATTTTCAATTCCCTATGTACTCCATAATTAATTGAACAGAGTCACTGAGG 
GATTTTTTTAGAACTTGCCAAGTTACTTGTGGAAAGAAATTTACTATTTTGGGCCAAACCATTAAATTTGTGATGTGAAT 

TCT C AT AG ATGTG AT C TAG AC TGG TT AAAAAAAGG ATG C AATG C TAT TTTTAT AAC TCTC C AG C G ATG T ATG TAG TGT AC 
CACTAACAGCTCTCATGAAATCTTAATAACTAATTCAAGTAGGGTAAAATATGTAAGTCAAAAACAAATAGTCAAATTCT 
CTAAATAATACCTTGCAAATTAGGGACTGGGAGATGAAATTCCAATGATCGGTGTCTCTCCAAAATGGCATCTTGACTGG 
AAATATCCTAAGATCCTGGCATAATAACTTTTATTATTGGTTCTACTTACACTACTAAGTGAGATCCTGTCTTTCTTCTG 
CAGAGATAAAACTATGGTAGAGTATGTTCTTGAAGTGGTTTAATTTTTTTTTCTTGTGTTTTTATAATATCTGATATAGG 
GGCACTGGGAAAGTCCCTCTTTCATGAAATTGGATGTCTACAGAAAGCCACCAGATGGCGCTCTCAAACTCAGTCTTTAG 
CTCAGTAGTGCTGCACAGTACTAAGATTCCTGTCCCAGAATGCTTAACAGATCCAGTGAAGACAGAATGTGCAAGAAACA 
GCCTAGCAAGTAACCTTAACCTTAACTCATTAACCTTTTCCTAGTCACAAAGTAATCATATGCATTCATACTCACTAGAA 
GTAGCCTATCACCCAAGTTTCCAGGTTGTTCTTGTTTTTGTTTAAGATAGGGTCTTACTCTGTTGCCCAGGCTAGACTGC 
AGTGGTGTAATCACAGCTCACTGCAGCCTCGATCTCCTGGGCTCAAGCAGTCCTTCTACCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGG 
GACCACAAGCATTTACCATCACGTCCAGCTATTT'TTTTAATTATTTTTATTTTTTTTGGTAGAACCAGGGTCTATGTTAC 
CCAGGTTGGTTCCAGGTTCTTAATTAGTTCTCTCATTTTCTCACTAATGACCAGTTCAAGCTGGGCACAGTGGATCATGC 
CTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGTGCATCACTTGAGGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCAAGCATGG 
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64001 TGGCATGCCTATCATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCATGAGAATCACTTGAAACCAGGAGGCAGAGACTGCAGTGAG 

64081 CC AAGATC ACACCACTGC ACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGACTCTGTCTGATTGATTGATAGATAAATAAAATAATA 

64161 T AAAT AAAT AAAT AAG AC CT AG TTC TG CTTT ACTGC C C AG AG AGGTC C TG AG AC AT T CTC T ATT C TC TC ACTC T AC C TG A 

64 2 41 GGGGTCCAGATGCTCTTAGGTGCATACCCATAGTCCTAACTCCTTAGGG AAAAAAAAAGGCCTTTTGCTGGAGAATGTTT 

64321 GAAGTTCTCTCGTATCAAGGTGAAATTTGAGTATTGATGAAGCCTTTCTTTTCTACTAAATGAAGATTCTAAAAGCCACA 

644 01 GTTCTAGAGGGAGTTTTGCTTAAGCTCCTTAGTGCTTTACACTGCCATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCC AAGATT 

64481 CAATTGATTCTCCTGGGGCCAGATATCTTCTGACTGCATGGCCTTGAACAAGTTACTTTACTTCTCTGTGGCTCAATCTC 

64 561 C T C AAC TG AC ATT AGTGG AC T T AC AGT AC AT AATG AG AAAAAT AC ACG T AAAAAAAG T AT AAG AC T ATT AC TT AAC AAAA 

64641 ATGTTAAAGTCTTACGACACCAACTGTTGTTTAGTATGCAG AGAATGAGAACTCAGACACTGCCTGATGGAGTGCATCTT 

64721 GAATCAACCGCTACAGGAAACAACCTAGTCAATCTGAAGATGTCCATATCCTACTACATAGTAATTCCACTCCTGGATAT 

64801 ATGTATCCAGAGAAGTCTGTGTACAAGGAGACATGTACAACAATTCCATAGTAACACTGTTTCATTAACAGGAAAATGAA 

64 881 TAAATAGTGGTACAGTCATTCAATGAATTTTTCAAAGAGCAATAAAATACAAAAATTATCAGAGGAATACTCATC AATAT 

64961 GGAC AACTCTTACAAAACAAAATGTTGAATGAAAAAATACAAGCGGCAGAGATTACACACAATAAAATACTATTTCCATG 

65041 AAACCTAAAAACATATAAAACTATAAACACGGAAATGATAATCATTAAAGAAGATAGTGGTTATCTCTC AGG AGC AGGAA 

65121 GGAAAATGCAACTGAAGTGTACACCGGATGCTCAAAGTGCATTTGTAACGTTCTCTTTCTTTAAGCAGTGTGACAGAGAA 

65201 TGATCTGGCAAATGTCTGTGTACCTACCTCTTTGTATGACAACTACATCATAAATCT'GTAAAAATACTGAAGTATTTAAC 

652 81 ATAATACTTAATAAATAAACAACGGAAAATAAACAACAAACAGTAGCTACTGCTGTTACAATTTGAATTGTAGGAAGGAC 

65361 TCTTGGCTTCTGAGTGAATCATTATACAAAAAGATGTACTCCCC AGAGAAAAAAATAGAAATTGTGGCTAGAAGCTGAGT 

65441 AAATGGTCCAGATGACTGCCCCCCAACACCTAAGAAACCATGTATGGAGAACAACGTGAATAAGGCTGGGATAATAAATA 

65521 CCAATTCAGTCTCTAGACACATACTGTCCTAATTTTGTGCTCATTCAGCTGGGTCATTTATGTCAAATTAAAATGCTGCT 

65601 ACTTGTACTAAAATCTTGAATCCTACCTTTCTGGCTCTGTTGCATCC AGGTGAGCTCC AGCAGTGAATGGAGGAGC AGGG 

65681 TTGCTCACCTACTGTGACCCTTCCACTCTACGCCTGCTAGGAGAGAACACTGCCTTGGCATTTAGGAATTCAGGGATTCT 

65761 TGTCCTGACTCCATCATGTGCTAATTAAGCAACCTTGGAAAAGTCTCCAAATATCTCCAAGGGGTCATTTATTTCATCTG 
65841- TAAAATAGGGATAATATGGATATATGTCCAGGTGCTAAAAGCAAGGAAAGGCTCAATCCCTGACTCTCCTTCATTTCCTA 

65921 GCTGTGAGACACAGGCAGGTTTCTTAACCTCTCTTACGCCTCAGTTTACTTATTCATAAATGGGCATAATAAGAGGACCA 

66001 ACCTCACAGGATTGCTGTGAGAATTAAAATATAAATAATCTGCCAGGCGCGGTGGCTGACACCTGTAATCACAACACTTT 

66081 AGGAGGCTGAGGCAGGCGGATCACCTGAGGTCAGGAGCTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGCAAAACCCCGTCCTACTA 

66161 AAAATACAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGTGGTCACCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGGAGGCCGAGGCAGGAGAATCGCT 

66241 TGAACCTGGGAGGTGGAGGTTGCAGTAAGCCGAAATCAAGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAAGACTCCATC 

66321 TCATAAATAAATAAATAATCCATGTTAAGGCTCAGC ATAGCATCTATCAGACAATAATTACTGAATATTAACATGGGGTT 

664 01 TTGTG AAGC C T AAG AAATG T AAT AATGG ATG CG AAG AGGGGTTGG T AAATTGT AAAATC C AG T AAG TG C T AC TTT AT ATT 

664 81 TTCATTTTAACAACTATTTTAAATTCTGTTTAGAAC AAAT AAAGCTT AC AAACTCAGC ACTAATGTATATGAATACTGAT 

66561 TTTCAAGGGAATAAAATTTATTTTCCTGGAAAATTCTGAAGCCAGCAATATATTTCTTATACTGGGAAGGAATGAGTTT.T 

66641 AAGTTTTAGAAACGTCTTAGAAACC ACAGGTTTCTCCAATAGTATGTTCTCAGGGAAAGGTCAACTTGATAGTTATAACC 

66721 CATTATAATTTTATATGTTCTCTGAAAACCCAAGATCCTGAAAGTTAGGCTAACATACCTATAGCTAGTTACTTGGAATT 

66801 ATTATAAACTTTTTAAAAAGCCCTTTCTTCTTGCTATAGCAATCTTCTAAAAATCCTGGAAGTGAGAGACTAAAGCCTTT 

66881 TGATATATGTGAATTTTCCCACAAAATTTAAACCGACAATTCCTCTGCAGCTGAGTAAGTATATGCAAGTACAAGATATG 

66961 AGTTATAAAAGGGGACTTTAAGTGAAAACCTCTTAAATGCCATCAGAAAAC ACTCCTACACTTGATTGGTCCAGCTCTTG 

67 041 TTTTCAGTAAATTTCTAGTTTTCCACAGACACATATCCCAGTAACGAGAAAAAAGATAGTAACAAAATCCATGGAAAAGC 

67121 ■ TAAGGGAAC AATAAATGATTACATGGACTAAAATATATGAAATGTTTTTACATCCATGAGTCTATGTGATACTCAAAAAA 

67201 CAAATTAGTCACCCTGAAGGATGCTGACGAACCAATTCATTATTTTGAAAATTGGTAAATAAATGGAATGGAATAAAAGC 

672 81 ATTTATCCTGCCTTTCCCACAGTAACTGTACCACTGACTAGCC AAATAGTAGAAAAGGAGATTTTACAGCAGTACTCAAG 

673 61 TTAATCAAAAGAGATGGAATAATAGAATTAGC ATTAGAAAAACCAAAATTAGGGAGGTGATGCACTGAGAATCAATATTT 

674 41 GCAACATCATAAATGACCAGACATTGTATGCCGAATGGAAAAATAC ATCACCACCTATGAAGATGTCTTGTCAAAAAGTC 
67521 AAACACAAATTTGATCAAGCCTCTATATCCAACTGCCAATTTGTAGAAATACAGAAGACAGAGGAACTTGTTAAACTACA 
67 601 TTGTTAGGGGTGCAGTAAAAAAAAAAAAATCTAGGCTATGAGAAGTTCGATAAAACAAACAACCTGATTATTCAATAAAT 
67 681 AAATTCCAAGAGGGGAGTGAGGGGAAGGAGTAGAGGAAGAGATGAAGGATGAACTCTTAAACTAAAAAGAGACTTAAAAG 
67.7 6 1 ACATATCAGACTGGAGTGGTGGCTCACTTTGGGTGACTCACTTTGGGGTCCTAGCACTTTGGGTGGTCAAGGTGGGAGAA 
6 7 84' 1 -TCGCTTGAAACT AGG ATTTCAAGACAAGCCTGGAC AACAT AGTGAGATCCTGTCTCTACAAAAATTAAAAT AAT AAT AAT 
67 921 AATAATAATGAAAGACATATCAAACAATCACTAATATGTAATACTTATTTGGACTCTGATTCAAATAAACTTTAAAAATA 
68001 ATGATTTTTATAAGAACACTAGAAATTTGAACACTAACTGGATATTTGATAATAATGGTAACAATAATGGTATTTTTATG 
68081 TTTTTAAAAATGAATTGCTATGTTTTAGAGATATATACTGAAATATTTATGAGCAAAATGATATCTAGAATCTCTTC AAA 
68161 AT AAT AC AAAAGGGTG AATGG AAATG TGG ATTGT AC AG AATTGGC C AG GGGC AGGG TG ATGC AC AC ATAGGGTC ATT AT A 
68241 GTATTTTGTGTTCTTTTGTGTATGTTTTAAATTCTTCACAAAAAAAAAATGGTGAAGGGAAGAAAAGAGGAAATAAGGGT 
68321 GGGAGGGAAGAGAGAAAAAAGTAATTGAACTTGTATTAGAGTCTGATTTGGTGTGTTATTATGTTTACC ACAGGATCAGG 
68401 AGTCACTGAACTACCCTCTGGTTCATATTCCACAATTTTATTGGGTTCTCTTTTTCTATTCTATTCCTTCCTACTTCTCT 
684 81 ATGCAAAAGCATCCTTTGTTATACTCAAACTATCCTAACTCATGTTCTCCAAAAGAAACCAGGCTCACTCCTTGGTCTTT 
68561 TCTTCATGTCATGGTTTTGGGGGTCAACTTAATTACTATCATGAAGAACATAGGCTTTGAGTTCAGACTGACTTGATAAT 
6 8641 TGAATTCCATAACCTATACAGATAGTTCCACTACCACCCTATCTCTCTCCTCTCTGTACTCCCTGCAAGACTAAAACATT 
68721 AGTC AAAT AC AACAAATATTAGTTCCTTTTCTTTTTCCCCTTGAATGGCTCTTCCTTCTGCTTAAGG AAATCTTATCTAT 
68801 ACTTCAGGAGAAGTGAAACTGCATCTCCGCTAAGATCCTGGAGAAATAAATTCTGGGCAACACTAAAACATGC AAAA TAG 
68881 AATAGTGTTTAAAAGCTCCAAATCTGGGCACAGATCCTGACTCCAGCACTTAAAAGCTGAGGGACCCAAGGCAATTTAAT 
68961 TATCTTAAGTCTTAATCTACTCATGTAAGATGGAAATATGAGCATCTACCTACTGGGGTTACTGTGAGAATTATTAGAAA 
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69041 TTAAATAATCC ACGTAAAGTGCTTAGCATAGCACTCAATAAAAATTAGCAAGAAAAAGGAGGAAGAAAATGGAGAGATGA 

69121 TGATCCTGGAAAATCAAAGCTAAAATTACACTCAGTGAAATCCTGGGTTTGCCTTGCTTCCCCAACTAAACTTTCAGCAC 

69201 CTTGAGTGCAATGACACTAGTTACACTTCTTTGCATTTTCTAATGCACTTTACATGTAGGGGGACTAAAAAAATTACTTA 

69281 TTAACTGAGAGAGAGAAAATTTGGGCTCATTTATATTTATAATCCTATGAACTTGGAATAAGCATACTAGAGTAAATAGC 

693 61 AGCGGAGTCAGGCAGATGACCTGAGCTCAGAAGTTCGAGACTAGCCTGGGCGACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAA 

69441 ATACAAAAACTAGCCAGGTGTGATGGCACCTGCCTTTAATCCCAGCTACTTCAGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGTTTGAA 

69521 CCC AGGAGATGGAAGCTGTAGTGAGCCGAGATCATGCGACCGCACTCCAGTCTGAATG ACAGAAGG AAACCCTGTCTCAA 

6 9.6 0 1 AGAAAGAAAAGAAAAGAAAGAAATTTTCTTTCTTTTCACTTGCTGGGCACAGTGGCTCACAGCATAATCCTAGCACTCTG 
•69681 GGAGGCCAAGGCAGGCAAATGACCTGAGGTCAGGAATTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTCTCTACTTAAAAAAAAAA 
69761 AAAAAAAAATTAGTTAGGCATTGTGGTATGTGCCTATAATCCCAGCAACTTGGGTGGCTGAGAGATGATAACCACTTAAA 
69841 CCTAGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCATGCCATGTCACTTCAGCATGGGCGACAAGAGTAAGACTCAGTCTTA 
69921 AAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCACGCACACCTAAAATACAGCTCCACCCTCTATATTCTTGTCTTCAACTGTGCCTTTCA 
700 01 TTCTACCTATACATGAAGGAGTACCTGTTTTGTTGTTCCCACTCACTCTTTGACCTCCTTCTTTTATTTCCCTCCCAGCT 
70081 G AATAAACCCAGTTGCTCCCACAGTGTCGGTAGAGTTATGTTTGGAG AAACAGATC AGTAAGGAAT AACCAGAACTAAGT 

7 0161 TTTTCCTTTTACTATTCTAAACCTGCTTGTAAACATTCAACTGCTCCTACTTTAATTCCATTGAGAGGCAAACAAAAAAA 
70241 CAAAATAGGGCAGAAAAATGGTTTCTAGTTTATCAGGAACTATGAAACTAAAGGCATATGTGAATAATGAAGAGAAAAAG 
70321 TGAAAGTGGATACCAACTAAATTCAATAACATATT7AAAAATATCATTCAATTCACAAATTAGCTGGGCATGGTGGCAGGC 
7 0 4 0 1 ATGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGAACTGCTTG AACCCGGGAAGTGGAGGTTACGGTAAGCTGAGATTGTG 
704 81 CG AC TGC ACTCC AGC C TTGGTG AC AG AGTG AG AC TC T ATC T C AAAAAAAT AT AT AT AAT AT ATT ATT AT AT AT ATT AT AT 
7 0561 TATATATAATATATTTTATATTATAATATATATTATATATAATATATTTTATATAATATATAATATATATTATATTATAT 
70641 ATAATATATTTTATATAATATATTTTATATATTATATATTTTATATAATATATAATATATATTATATTATAATATATTTT 
70721 ATATAATATATAATATATATTATATTATAATATATTTTATATTATATATATATTTTATATATAATAATATATATCATTCA. 
70801 ACATG ATCAAGTGGGATTCATCTCAGGGATGCAAAGATGGTTCAAC ATAAACAAATCAGGCTGGGCACAGTGGCTCACGC 
70881 CTGTAATCCCAGCACTTTGAGAGGCCGAGGTGGGTGGATCACCTGAGGTCAGAAGTTTGAGATCAGCCTGGCCAATATAG 
709 61 CAAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAACCAG ATGTGGTAATGGGCGCTGC AATCCC AGCTTCTTG AAAGGCT 
71041 GAGGCAGGAGAATTGCTTGAACACGGAAGTTGCAGTGAGCCGAGATGGCACCACTGTACTCCAGCCTGGGCGAAAGAGTG 
71121 AGACTCCATCTCAAACAAACAAACAAACAAAAATATATACAAATATATACAAATCAATAAACATGATACATCACAGGGTC 
71201 AGGTGTAATGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCQAGGTGGGTGGATCACTTGAGATCAGGAGTTCAAGA 
71281 CCAGCCTTGCC AACATGGCAAAACAC AGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCGTGTGCCTGTAATCCCAGCTA 
713 61 CTGGGGAGGCTGAGGCAAGAGAATCACTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGCAGTAAGCCGAGATTGCACCATTGCCCTCC 
71441' AGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTGTCTCAAAACAAAATAAAACAAAAACATGATACATCACAGTAACAGAATCAAGGACA 
71521 AACACCATAAGCTGAAAAAGGCATTCAATAAAATTCAACATCACTTCATGATAAACGTTCTCAACACACTGGGTAGAGAA 
71601 GGAACATATGTCAAAACAATAAAGGCTGTATATGACAAACTCAGAGCTAACATCATATGGAACAGCGAAAAAGTGAAAGC 
71681 CTTTGCTCTAAGATCTGAAGAAGACAAGCATCCCCACTTTTACCACTTTATACAGCATAGCACTGGAAGTCCTAGCCAGA 
71761 GCC ATTAG ACAAGACATAAAGGGCATCCAAAATGGAAAGAAGTCAAACTGTCATTGTTCGTAGACAACATAATCTTATAT 
71841 TTAGAAAAACCTGAAGACTCTATCAAAAACACCTGTTAGAACTGATAAATGAATTCAGTAAAGTTGCAGGATACAAAAGT 
71921 CAGCATATCAAAATCAGTAGCATTTCTATATGCCAACAGTGAACAATCTGAAAAAAAAAA 

720 01 TCCCATTTATAATAGCTACAAAAAACAAAAAACAAACACACAACAAAAAAGCCCTCTAAGAACAAACTG AACCAAAAAAG. 

72081 TAAAAGATCTCAGGCTGGGCGCAGTGGCTCACACCTCTAATCCCAGAACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGCAGATCACTCGA 

72161 GCTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGCGAAACTTCATCTCCACTAAAAATACAAAAATCAGCTGGGCGTTGTG 

722 41 GTGCAAGCCTGTAATCCCATCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGAATTACTTGAACCTAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCTG 

723 21 AGATGGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGAGAAAGAGCGGGACTCCGTCTC AAAAAAAAAAAAAAAGTAAAGT AAAAGATC 

724 01 TC T AC AATG AAAACT AT AAAAT AC T AAT AAG AG AAAT T AAGG AGGG C AT AC AC AAAAAGG AAAG AC ATC C TGTG TTC ATG 
724 81 GACTGGAAGAACTAATATTGTTAAAATGTCCATACTATCCAAAGCTATCTACAGATTCAATGCAACCCCTATCAAAATAC 

72 561 CAATGATATTCTTCACAGAAATAGAAAAAAAAATCCTAAAATCTATATGGAATCAAGACAAGGACTTTTTCAGAATCCTA 
•72641 CTGTCCTTTCACAGCTACCAATCAGGTATTATACTATTAATATGATTTATTTAACATTATTATGGGCTTCATATGC ACAA 
72721 TCTCATTTAATATTGGCATCAACCTGATGTGGAAAGGAACTGGGGCTTAGAGAAGTTAAGAGGCTGGGCATGATGGTTCA 
72801 TGCCTGTAACCCTAGCACTTTGGGAAGCTGAGGCAGGAGGATCACTTGAGCCTAGGAGTTTGAGACCAGCTTGGGCAACA 
72881 TAGGGAGACCCTATCTCTACAAAAGATTAAATAATTAGCTGAGTGTGGTAGTGTGTGCGTGTAGTCTCAGCTACTTGGGA 
72961 GGCTGGGGTAGGAGGATCATTTGAGCCCAGGAGGAGGAGGTTAC AGAGTGCCAAGATTGCACC ACTGCATTCCAGCCTGG 
73041 GCAACAGGGTGAGGCCCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

73121 TTGAACTTCTGGGTGCAAACCATCCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGAAGCTGCGATTACAGGTGCATACCACCACATCTAG 

7 3201 CTTTTTGTGTCTCTTTTGAACAAGGATTTTAAATTTCAATGAGGTCAAGTTTATCTCTAAACCTATGGTTCATCTCTATC 

73281 TTCATGGGTTTTTCTGTGTGTTTAAGAACATTTCCTCTATCTGAAGATAAAAAAAATTCTCATATATTTTCTTTTAAAAG 

73361 TTGTAGCGAACCAGACTCAGTGGCACATGTCTGTAGTCTATAGAAAGTCTACATAAAGTCCTAAGAAAGAACTATATTTT 

734 41 TTTCATTTGTAATGTACCTCTGCCTTATATCAAGTTTCCATATGTTTGTGGATGTTTCCAGGGCCTATAATCTGTTCTAC 

73 521 TTGTATCTTCATGC ACCCCTGCTTCAATTCTACTACTGTAACAACTAGAACTTTATAATAAGTCTTGGTACCTGGTAGAA 
73 601 GTAGCTTTCCTTGTTCCTCAAAATTATCTTAGCTATTCTTGGCCTTTTACTCTCTTATTAATTTTATAATGAGATTATAC 
73 681 AATTCCTAAAAAAAAACTTACAGGACTTTCAACTGGCACTGCATTGAATTTAGAGAAATTTGGGGC ATATTTAC ATTT AT 
7 37 61 GTTATATAGAGTTTAACCATCCATGTGCATGATATACCTCCCCATTTAGGCATTCTTTTATATCCATTACATATTTCTTG 
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73841 CAACTCTTTCATTGGATTTATTTCTGAATATTTTACAGCTTTGTTAAATATTGCAAATGAAATAATTTTTACCCCAGCAT 

73 921 TTTCCTGTAATTGATTATTGATACAAGAACATGGCCGGGCACGGTGGCTAATGCCTGTAATCCTAACACTTTGAGAGGCC 

74001 AAGGCGGGTGGATCACGAGGCTGGGAGATCGAGACCATGCTGACTAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAA 

7 4081 AAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCACGTGCCTGTAATCCCAACTACTTGGGGAGCTGAGACAGGGGAATCGTTTGAACCTGG 

7 4161 GAGGCGGAGGTGGCAGTGAGCCAAGGTCACGCCACTGTACTCCAAAGAACGCAATTTTAGTGTGTTTGTCTTCTTTCTGG 

74241 CAACCTTGCTGAATTATTTTTAATGACTGATCTGAAGATTTTCTTCAGTATTTTTATGGAGGCAATCCTATCATATGGAA 

74321 ATAAGGAAATAGGTTTTGTTGTGCTTCCTTTCCATCTCTTATAATCACATTTTCCCCCTTGATTTATTGTAATGATTAAT 

74401 ACCTGTAAGTATAGCCAAACAAAAGTGATAGTGGGCATCCTTATTTTTTCAACAGAAATCCTTTGAAACCTCCATTAATC 

74481 ATGAAGTTTG ACAATAGCTTTTAATCAGCTTGAAAGTTTTTTATTGTTGTGGTTTATTTTTGTTCATGGATGAGTGCTGT 

7 4561 GTTTTATCCAATGCTCAGAGTCTACTGTCTATCACTTTGGACTACTAAAACTGTGGGTCAGGACCCATTATATTGTAATT 

74641 AAATGCATTTAAAGTATTAGCAGATCAGAGTTTCTCTAGAAAAAAAAAAAAACAGAATATAAGGGAAAGTGCC AGACTAC 

74721 ATC CC ATG ATG T AAG AT AG TG TTTG AC AAAATTTTG TTTC AG C TGC T T AC AC AAAC AC AT ATATGT AC TC TG AATTGC TA 

7 4801 AATAAAATGTGCTTCTTACTATGAGTTGTATACAAAAAAGAGTTTGAAAGCCACTAATCTATACTATTTCTGAGCATGAA 

7 48 8 1 AACCGACTGTTAGGGACAAACATCTTACTGTAAAGTTTTCTTAAAACAGATAATACAATGTGTGGTTTTTATTCATTCAA 

74961 AAATACACACCTTTTTCTGGTATTATTATTTTAAATCAAAATCCCTTGATGAGACCAGGCGTGATGGCTCATGCCTGTAA 

7 5041 TCCCAGCACTTTGGAAGGCTGAGGCGGGCAGATG ACTTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAAC 

75121 CCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTGGGTGCCCGTAATCCCAGCTACTCAGAAGGCTGAGGC 

7 5201 AGGAGAATCGCTTGAACCTGAGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCACCATACTGCACTCCAGCCTGGACGACAGAG 

75281 CAAGACTGTCTCAAAAAAAACAAAACAAAAAAACAAAACAAAACAAAAAATCCCCTGATGAACAAAGTGGCCCACACTCA 

7 5361 C AAAAAC ATCTG AGGCCAAAGC AATCTACATAAATTAGC ATG AATTTCTG ACAAGGAACCTACTGC AACGATCACTTTTG 

7 5441 C AAAGTTTTC AAT ATGC ATAAT ATCTG AG ATAAGGGC ATAC AACTGTC ATC AAATTTTC AAATGT ACCTGTG ACCTT AAA 

75521 AAT AC AC AG AAC TTC T AC TC C AAAAAAT TC AACG T AAG TTT AT AATTC T AAAATC AG AAGG T AAC T TG AC ATTTGC ATT A 

7 5601 CTTATATCACATTTTCTGTACTGTGTATTG AGTCTGGCTCACTTGTTTCTCAGCTGTTTATATTAGCTTGTACTTTGCTA 

7 5681 ACTGCCTAGCTTTTCAGGCTATAAAAAGAAATATGCCCTGAAAC TTC ACCCATATGGATATGCC ATGC AATGTATCTCTT 

75761 TGCCCATCATTCCTGAAACCCTTCTATAGAATATTTTAAGATTGTTCTTGTGGCCAGGCATGGTGGCTC ATGCCTGTAAT 

7 5841 CTCAGCACTTTGGGAGGCGAGGCAGGAAGAATACTTGAGGCCAGGCGTTCAAGACC AGCCTGGTCAAC ATAGTGAG ACCC 

7 5921 . CACCTCTACAGGAAAAAAAAATGTTCCTTGTTTGTGACCAGAAGTAACACTACTCACCTTATTCACTGGATTTATTTCTG 

76001 GAAAATGTGTAACTGCTTTCTGATTATGCTGATTATAATTTGTCACCAGTGAAGCTATTTAAAAAAAGGC AACTCCCAAA 

7 6081 G AGG AGC TC C AAC AT ATTC TGC AAAAT AGC AG C ATTGTTTG TGT AAG TAT C T AAC AT AC C AAAAGG AC T AC TTT AAAT AA 

76161 TCGCCAGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGAAGGCCGAGGCAGGCGGATCACCTGAGATCAGGATTT 

7 6241 TGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCGCCTCTACTAAAAGTACACAAATTAGCCGGGCATGGTGGCGGGCGCCT 

76321 GTAATCCC AGGTACTC AGG AGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTGG AACCTAGG AGGC AG AGGTTGTAGCGAGCTG AAATC AG 

76401 GCCACTGCATTCCAGCCTGGGTGATAAGAGCCAGACTCCGTCTCAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAACC A 

7 64 81 TTTGAATGTAATGCTTTTGAAAAAAC AAAAAAAAAGTTGTTGTTTTTTTTTTG AG AC AGGGTCTTACTATC ACCC AGGCT 

7 6561 GGAGTGCAGTGACTCAATTGTGGCTCACTGCAGTTGAACTCACTGGCTCAAGCCATCCTCAGCCTCCCAGGTAGCTTGGA 

7 6641 CTACAGGCACACACCACCATGCCTGGCTAATTATTTTATTTTCTTGTAAAGATAGTGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGG 

76721 TCTCAAACTCCTGAACTCAAGAAATCCTCCCACCTTGGTCTTCTAAAGTGTTGCAGTTACAGGCATGAGCCACCATGCCT 

76801 GGCCTGATATTTGTTTTTTAAAACTCAC ATTCC ATTCTTGAC ATACCATGTATACTGATGTTCTCCACAAAAATC ACTTT 

7 6881 TTAAAAAATTCAGCATTATGTAGACATTCTAAGAACCACACTATTCATCTTGGCAATTATGTTAATATTGAGTGCCAAGT 

7 6961 ACCACGGTTCTAAAGAATATAATATCACTGCTTCAAAGTATAATTTTTGAAAACTCCTAATTCTGTAAAGCTATGCTAAT 

77041 TTCTCTGACTGCTGTTGGATACATTAGGATGATATCCAAACTTAAAGAAAGTTGTCTTTATGGTTTTAAAAAGTTCCCAA 

77121 AACTAATTTATAAAATAAGCATGTTCTCATAATAGAGAAGTGAATTTTTAAGCATAAATTTCTAAGTAC ATT AAAT AAT A 

772 01 TATTATCATTATTCTTATGTACTTTTATAATACCCAAAACAGTATTTTAAAAGTATAGCAATCTGTTAACAATGATTACC 
77281 TCTGGTGAGCATGACTGGCAGGAATAGATAAAGAATAGACAGACTTTGTGTTTCTGCTTTTATTTTTACTCTAAATGCTT 

773 61 TTGTACTGTTTAAATATTTAAACAAGTACTTTTTTAATGAAAAATTGAAGAAAAAGGTACAATTATAAAGTCAAGAGTCT 
77441 CC ACGTTTATCTTATTCTACTTCCTGTT ATCCCC ATTTCTTATCTCCCTCT AGGAG ATTGT AGC ACTTTAAG AGCTGGG A 
77521 TCTTGTGTGTCTTCTACAGTGTCCTATCTCCCACAGAGCTAACCCCATAGCAGACGCTATGCATCTGGATTAGCAGAAGT 
77601 AGAGGCAATGAGGACAAGTGGATTCAACAATACTACAGTGAGCCTTTACAAAAAAAAGTACTTTGGAAGGTAGGCTTTGG 
77681 AAT AAAAGAATCTATTATCTTCTCCATATGGAATGCTGGTTAATATCTATTCACAACTCTAACTGCTCTGCTCCTT AAAC 

IDE_4i.l 

777 61 GTTTAGAACCCTATTTGAACAGGATGTAAGTAGAAATGTGGAATTTTGAAATCTATCCTGAATTGTAAAATATGCC ATGA 
77841 ACTGTATATGCCATGGGTTATATACATAAATATATACATAAATATATTTTATATATACATAAAATATAATAC'l'ATGCAGT 
77 921 GG C C ATGGGTTT AAATG AGGTC AAGG AAAGC AGC TGTTG AC AAAC CTGTCCCAAATTT AC TGAAGGGGTGTTT AGG ATTC 



Exon 4 

7 8001 CCTGTAGCTTTTTCCAATTGAAAGAGTCTC C AGGC ATC ATTC ATC AC ATTC TTCTCATGTTCTGAATCAACTGC ATTC AC 



Exon 4 

7 8081 CTCTCTGTCTTTGCAACTTTCATCGAACAAGGGGCACAGAAAAAACTGTGCAAACCTAAGGGTACGAAACATAATTAAAA 
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■ Exon 4 

78161 CTTGAAAGATGTCATTTTAAAACAATAGCCTTTTAGAAAGATTTTTGGAACTTATTAGATAGGAAATGTAAATTTTGCAG 

7 8241 AATC AG AAAC AAAAC T AC C ATTGC T AC T AAG AAAAAAGG AGT AT AAAAT AAGTGC T ATGT AAC AG AAG AAAAATC T AATG 

7 83 21 TTGAACAGAGGTAAATGCAGAGGAGTTGATCTACCCCAGAGATGATAAACAGTGAAAATTTAAAAAATTAACACCAAAAA 

7 8401 AGGCAGATTATGGACAATAGCAGTCTATTTAAGATTTTTAATTTGGTACGTCTATAAAAACTTTGTTACATGTGGCTAAT 

78481 GCTCCAAAAAAAAAAAAAAAGAGAAAGAAAGAAAAAGGCAGGTCATAGTTTTTAGGCCAATCTTAAATTTACAGTTTTAG 

7 8561 GTGCAATTTCACTTAGACTCAGGCACCTTAGGACAAACAAGTGACCTACTTTTAACAGGCTCAATTTGAATATTTCTTTC 

rs868057 

7 8641 TTCTTATGTAGAAAAACAAACTTGAATTAGTAGGAAAAAACATAATGCAGTAAAAAACCTGAGGTATGACATAGTTTGAC 

78721 TAAGCCATGATTATGGGCGTTTATGAAATCATAAGAGAAAAAGTCCATAAAATTTTAATAAGCAGTGATTCAATAAATAA 

7 8801 CATGGTATGTAACTTTAACATAAGTAACCAATATGCCTTTCTTGAGGCTATTCCTTAATAATAATACCTAACTTTAAGAT 

7 8 881 ACCTACAGCTAATAAATTAACTCTTCTATATCAGGTTGAATTTAACTCATGATTCCTGTAGTAATTCTTAAGAAACTTTA 

78961 CATCCCATTTTATAGAATAAGACTTGATTCAGATGAAGCTAAGAGCAGAGGCTCTGAATAGGACTACTTTATTCAGTGGG 

79041 CCTAAGGAACTCTTGGGTCC AT AAAC ATCTCAGTTACTACGCCTCACAGTCCAGCTGTCACAGAAGCCATTATCATTACT 

7 9121 TGTTATTTACTTTAAGTGCATAAGAAAATATGATACTATGCTAAGTACTTTACATATACC ACAAGGGGAAACTCTATCTA 

7 9-201 TCTGGAGTCTATAATCAAAGATGTATGAAAACAGATGATTTCTGGTCACATAACATCTTTTACCCACCTCAATACTTCCA 

7 9281 GGC TGG G AAAAATGTCTAAT AG CT AC AT ACC AAAG C TGG AT AGG C C C AG AT AAAG G ATC ATG TT ATG AC AC AGT AT AAT A 

7 93 61 AAG TTTTTT AAATG ATC CTC TT AT AC AAGTGG ATTTT T AGT TTG AGC C AAGT AAC AG AC ATCCC C C ATC ATAC AG AG ATC 

79441 TATTATATGAACATCTGCTGCAGCATTTGTAAAGCAAGAGATGAAATTCAGTGTATGATCCC AGGGAACTAATTAATGGA ■ 

7 9521 AGTC TTC TGGG AAT AC AT AT T AGCG ATG ATT AC AC C TC AAAGC TGC TGCC T AAAG AC TG AAAC AT AAAAT AAAAT AAG T A 

7 9601 GG AAACAGACTACTTTGGCCCAGCACATCTCATAAACCCATAACCTTGCCTTGATAATGTTTTTTCAATAATATAATAAC 

7 9681 TATTATTAAAAGTAAGCAAATAAAGCCGACAGTGACTAAAACTGCCAAATTTCATTATAGATCCAAAAAGTTGCAGAATT 

7 97 61 ACACCTTGGCATCACAGAAAACTATAAATATTCACCAAGGATAAACAAATAACTACTGCCTACCATAATGCTTTGGACTA 

7 9841 CCAGAGTGTAGTCCATTATTTGAGTCAAATAATGAATCAAATCACTGATGCAACAAAAAAATTAGAAATTGTTAGCTGTA 

7 9921 TAAAAAATTGACCAAAAAAAAAAAAAAAAAGCTGACCAAGGCTGGGCGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTCTG 

8 0001 GGAGGCTGAGGTGGGTGGATCAACTGAAGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTA 
8 0081 AAAATACAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCACATGCCTGTAATCCCAATTACTCGGGAGGCTGAGGCAGAAGAATTGCTTG 
8 0161 AACCCGGAAGGCGAAGGTTGCAGTGAGCCAAGACTGCACCATTGCATTCCAGCCTGGGAAACAAGTGCGAAACTCCGTCT 

rsl855915 . 

80241 GAAAAAAAAAAAAAAATTGACCAAGAAATTAAATCATCCTAATGGAGCTTGCTCCAGAAAACATTC AAAATATCCCCACG 

80321 GTTGACCAAGAAATTAAATCGGCCTAATGGAGCTTGCTCCAG AAAACACTTTCAAAATATCCCCACGGTTGAAACAGCAG 

804 01 GTCAAAACGTTCTGTATCTACTAAGCATCCTTGAGAAGCAAGGAAATGAACGAGGAGAGAATATTTAAGGTTTAGCATTC 
80481 



IDE_3i.2 

805 61 G TT AG AATGG AAAGGGC TG C TG AAAATTC TAT AC CTC AAT AAAAT ATTTTGT AGG CCTGAAGGCTCATTT AAAAT ATG AC 
8 0641 ATCACTCATTTTTTCTTTTTCAGAAAACACAGGGAAAAACACTGTTTAAAATACCTTTTGTTAAATTATGAAGCCATCTC 

IDE_3i . 1 
IDE_3i.D+42 

80721 TGTGGAAATAATAATTATTATTATTAATGTGATAAGTACACAAAGTTGGATAATTCATAGGGTATTCTGCATTACCTGTC 



Exon 3 

80801 TAGGGC ACCTTCTAGGTGTTCATGAGAAACATCAAAATAGTAATTGGTATGCTCTCCACTAGTAAAGGCATTTGAACTTC 



Exon 3 

80 881 CTGCATGCTCACTGAGAAACTGGCTGTATTCATTTTCTTTAGGGTATTTCTTTGTTCCCAAAAAAAGCATATGTTCACAA 

Exon 3 

8 0961 AAATG AC TTAAGCC AGC AAT ATTTGGAGGATCCGACAATGAACCTGAAAGAGAAAACACGTATATAATAAATCATTGTCC 



Exon 3 

81041 TATGCTGAAAGTTAGTAAGTACAGGTGATTTGTAGTTCTTGTTAGCATGACAACTCCAACTATATAATCAGAGAAAGTTA 
81121 AGC ACAAGCTACCTAAAATGATATTATTTAGAAAGTAAATCAGTAGTCAGAAGACTGGTTTCTAGTGCCTGCTCTTGACG 
81201 CTAATTAGTTGGTAACCTCAGGCAGGTTACTTAGTGTCTCTGAACATTAGTTTCCCCACATGCCGGAGAGGAAGAAAGAG 
81281 CTGGATTCACAGTTTTAAGAGGTAAAATTTTCTTTTTATTTATTTATTTATTTATTTTTGAGACGGAGTCTTGCTCTGTC 
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81361 GCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGAGATCTTGGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCTGGGTTCAGGCCATTCTCCTGCCTCAG 

81441 CCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCACCACCGCGCCCAGCTAATTCTTTGTATTTTTATTAGAGGCGGGGTTTCA 

81521 CCGTGTTAGCC AGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCGCC AGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGC 

81601 TTGAGCCACCACACCCAGCAAGAGCTAGAATTTTCTTGTCATGATTTCATTGCAGGAGACTATACAGCACAGTGTTAACA 

81681 GCATGCGTTTGGGGGTTACCACTCTACTGGCTGTGAAACGGTAAGCAC AATACTGTACCTATCTTGACTCAATCGCTTCA 

817 61 ATATATACCCATCTTACAGGGCTGTGTGAGTACAAATTAG ATGAC ATATGC AAATCACCCTGGTAGTCTAAGGC ATTATG 

81841 GTAGGCAGTAGTTATTTGTTCAATATTACCTTATTTCTTCAGTTCTAAAATGACACTGAGTTAAAAGTTTTTCAAAGAGG 

81921 ACAAAAAGAAACACTGTCCCACTAACTGTACACATACATAAAAAGCAACTCGGCCAGGCACAGTGGCCCACACCCGTAAT 

82 001 CCCAGCACTTTGGGAGGACGAGGTGGGTAGATCATCTGAGGTCGGGAGTTTGAGATCAGCCTGGCCTACATGGCAAAACC 

82 081 TCGTCTCTAATAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCGGGCGCCTATAATCCCAGCTACTAGGGAGGCTGAGGTA 

82161 GGAAAATTGCTTGAACCTTGAAGGTGGGGGCTGCAGTGAGCGGAGATTGCGCCACTGCACTCCAGCCTCGGCAACAGAGT 

82 241 G AG ACTCTGTC T C AG AG AAAAAAAAAAAAAG AAG C AAC G TG AT TAAAGC AAC ATT AAATG TG T AAG AAATGTG CC C ATGG 

82321 CAGGGCATGGTGGCTCTCGCCTATAATCCCAACACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGTGGATCAGCTGAGGTCAGGAGTTCGA 

8 2 4 01 GACCAGCCTGGCCAACGTGGTGAAACCTCATCTCTACTAAAAATACCCAAATTAACTGGGCATGATGGTGGACGCCTGTA 

82481 ATCCCAGCTACTCAGGAGGGTGAGGCAGGAAGATTGCTTGAACCTGGGAGGTGGAGGCTGCAGTCAGCCGAGATCACACC 

82 561 ACTGCACTCCAGCCCGGACGACAACAGTGAAACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAATGTGC AC ACAAGGCTGG 

82 641 GAGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCTGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACC 

82721 AGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAGAATTAGGCGGGCGTGGTGGCACGCGCCTGTAATCCC 

82 801 AGCTACTTGGGAGGCTGAGGTAGGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATC ACACCATTGC 

82 881 AC TC C AG C C TGGG C AAC AAG AGC AAAAC TC CC AC TC AG AAAAAAAAAAAAAG AAAAAAG AAATG TG C AC AC AAG AAC C T A 
82961 TGAAATATGGTATTAGGCCAGGCACGGTGGCTCACGCCTGTAATCCC AGCACTTTGGGAGGCCAAGGC AGGCAGATC ACA 
83041 AGGTCAAGAGATCGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTAATAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCATGG 
83121 AGGCCCATGCCTGTAGTCCC AGCT ACTC AGGAGGCTGAGGCAGGTGAATTGCTTGAACCC AGGAGGCAGAGGTTGC AGTG 
83201 AGCCG AG ATTGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGCG AC AGAGTAAACTCTGTCTC AAAAAAAAAAAAAG AAAAAGAAAAAGG 
83281 AATGTTATATTAAATGTACCACGGTAAAAAAAAAAATCATAACTGTTACTGTAAAGAATGGCAATGAATTTTTGCTGCTA 

83 3 61 GGTCACCTTAGGTGGGAACCTAACAAGATGTCCTTAGAAAATGTAAGATTATTTGACTGAAACAACTGCAGTTTACCAAT 

rs2275221 

83441 AGCTTTACGAGGGTTCTGGTATAAAATAAGGTACATGGAACCGGTAACTATTGAGTATTTAAACACGTATGGAAAGTTCT 
83 521 AATAAATGTCAGCATTAGGTCAATGAAACAAAACAAAGCTTAATTC ACAATTTTCAATTGTACCTATGTGCACATCAAGT . 



Exon 2 

83 601 GCTGCTGATGACTTATCCGTGGTGGGATCACTGATAAGAAGTACTTTGATACCATTGGCCAGCTCTAGCCCTCGATATTC 

Exon 2 

83 681 TCGCTTGTCTTC AGGAGACTTGGTAATGTGATTTCCTATTCTCTTGATGGCTGGATTATTCATTTTGCTGTAAGTCTTTT 

Exon 2 

837 61 TTTGGAAACTGAAAAGAAAGAGATTTTTAATTGTTGATTTGTGACTTTATATTTAAGGAC AAACAATAACGTC AAGTAAA 



Exon 2 

83 841 CCCATATAATACATCATCAGATTTTTCTAAATGCTGAAGGAAACCTTTTATAGCCACTCTACAGGGTGCAGTCATTCCTT 
83921 TCCTCCCTCTTACCCCTCATTCTTTCTGAGAAATGCTAACAAAATTGTTTTCATGGAGCC ATATTTGTATCTGAAAGAGC 
84001 ACATGGATAGGGATTTGAGATAGGGTGGGTTAGACCATGTGTTGGCCTGTATGCAGAACTAGAATAGAGTTTTTTTTGCT 

84081 GGTTTTGTTTTTGTTTTTTTGAGACAGGGTCTCAGTTTGTCACCGAGGCTTGTATGCAGTAGCGTGATTTTGGCTCACTG 

84161 CAGGCCTCAACCTCCTGGGCTCAAGTGGACCTCATCCTGCTGTCTCAGTCCCCCCAAGCAGCTGGGACCACAGGCACTCA 

84241 ACACCACACCCAGTTAATTTTTTGCATTTTTTGTAGAGATGGGATTTCAACTTGTTACCCATGCTGGTCTTGAACTCCTG 

84321 AGC TC AAGC CG TC TGTC C ACC TC AGC C TC C C AATG TGC T AGG ATT AC AAGTG TG AG C C AC T AC GC C C CG AC C T AG AAT AG 

844 01 AGTTTTATTTCACACTATTTCAGAGGTATCTGCTAGAATAAGTGAGGTGAGATGTTGTGTAAGAATTATTACTGGGTTAG 

844 81 C C C AAAC AC TGC TC AAACTG ATG ATATTG AAAG AT AGGGT AG ATC TGG AAC TCGC AGGTC TG AC AT AC AC ATG C TC AG AA 

84561 C AT AGGG AAC AAC TC CC AT AGGG AAC AACC CC C AATG AGG AAC AATC C TGT AAAG TTC T AAT AT AAAAT AAG AG AC CGGT 

84 641 G C TGTC C T ATG AC G GC AGC AAT AAC AAG G AC AT AAAAC AAAC AAAC AAAAAG TTGGAAGG AC CC C AAG TATTT TTGT AAC 

IDE_li.D+35348 
rsl832197 

84 721 CTGCTGAAGAGCTGAATGCCAGAGCAGGAAAAGTCTGGCAATCTTAACAGAAATGTCAGAAAAATTCTCTTGCAAAGGGC 
84801 TTCCTCTGACAGTCTTCTTTCTTCTCTACAAAGGCTAGATTACAGTGATGGGAAAGGACTATCAGTACACAGAATCATGT 
84 881 AGGGATGTTGGTTGCAATTAGTGCAGTGAAGGGACTTTCCAGAGTCTGGGGTACGCATGTTTTTTGAGAGTAGGGTAGAT 
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84 961 GTAACTTTTGTCTATACTGGAGATTGCTTAATAGACAAAAAAAAAAAAAAACTGAAACTGCTACTACTGGCAGGTTAATA 
8 5041 TACTGCCAGTATATAATTAAGTAAAGCCAAAAACATATCTGGAACTACAGAGGAAAAATAACCCTCTATGAGCACATCTG 
85121 CTTCTTACCTACAAGACAAAACTAAACAGATCTGACTGTTCCTTAAAGACTGACAGCTAGATTTAAACGTAAGTAAGAGG 
8 5201 GGGAAG AAATAGGCATACAATTATTTTAGATAAGTTTTTTCTGTGTTAAAATCTCTAGAGATTGAGAGAGGAAAAAAAAT 
8 5281 CTAGTTTGCTTTCACCATTATATTTTCCTCTCTGAAATCACCTATAACTATTCTTCCAATCTGCATAACAATTGATAAAT 
8 53 61 CAAAGGGGTTTGTTGCTACTAAGACTGTCCCCTAGATCCCCTAGATCTTTTTTTTTTTTCTCTCGCCCTCTCTTACAGTG 
85441 CTGATAGATCTTCTTTAGAGGAGAGGAGATACGGAATTTTAAAGATCAACATATCACACTAAATGTATAATACTGGTTTT 

85 521 AAAAAT C AC AT AGT AC TTT AC AAC AG AT AG TGC T AATGGTGT C CT ATTT ATAGT AAAAATC ATTTC TTG AAAAAC AAAGC 
8 5 601 ATAAAATATAATACTAACATATTGGGGCTATGTTAGTAGGTCACTGTTGGAAAATTCAAAAGCAACTTGAAACTGAAAAG 
85681 CCATTATTAAC AATTATTTTCAGCCAGGCACGGTGGCTCGCGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGAGACGGGCGG 
8 5761 AT C AC AAG G TC AGG AG ATC AAGATC ATC C TGGC CAAC ATGG TG AAAC C CTGTC TC T AC T AAAAAT AC AAAAATT AG ATGG 
85841 GTGTGGTGGCGTGCACCTGTAGTCCCAGCTACCTGGGAGGCTGAGGCAAGAGAATCGCTTCAACCCGGGAGGCAAAGGTT 
8 5921 GCAGTGAGCTGAGGTCAAGCCACTGCACTCCAGCCTGGCGACAGAGTGAGATCCTGTCTCAAAGAAAAAAAAAAATTATT 

86 001 TTCTTTCTCATTAGCC ATAAGCCACTAAAATTCAATGGCAAAGAACGATGAAAATATCTGAGTGCCAAGTCTAAAAAATG 
86081 G TGTTTGC GGT AAAAT AG T AAT AATTCTC AGGGTG AC AGG AAATGGTC TATTTT AG AC TC T AAAG AGGGG T AC AAGG AAC 
86161 CTCAGATAACAGTCCTAGGCCAGGCACAGTGACTCACGCCTGTAATCCTAGCACTTCGGGAGACTGAGGCGGGCAGATCA 
8 6241 . TCTGAGGTCAGGAGTCTGAGACCAGCCTGGTCAATATGGTGAAACCCCATCTTTACTAAAAATACAAGAAATTAGCTGGA 
86321 CATGGTGGCGGGTGCCTGTAATCCCAGCTATTTGGGAGACTGAGGCAGCAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGCAGAGGCTG 
86401 CAGTGAGCCAAGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGCAACAGAGCG AGACTCCGTCTCAAAAGAAAAAAAAAAAAA 
8 64 81 ACAGTTCTGGTTAAGACATTTGGCAAAGGACAATCTGTTTAGACTGCAGCAAATGCCTTCAGTGTGTACACAGTTTGTTT 
86561 CAAAAACATTAATTTGAGTTCAATATAAATTAAACTATTTTTAAAAATG AATCC AACTTAGCAGCGACATAACACTAAAT 



8 6 641 AAGCCACAAGGCAGCCTCCATTAAGACACCCAGCAAGAAGGGCAGTGTTAAAACGGCAGTGTTAATAAGAACCTCCGTGT 
8 6721 GTACCAAAGAGAATGCCTGAACTTACCCCAGGCAAGAATCTACTCCAGGGAGAAAAGAGGTTGGTCTTCTGGTGATAGTT 



86801 ATACTCAATTTCCTCTGTGGTGCTTGACCTAGTGAGTTTGACTTAGGTAACCAAAAATTACAAATGACTGAAATGTAATA 

86881 ATGATGATGATGATGATGGTCTAAAACTTCTGTCCAAACCACAACTGTGTAGAGGGGAGATGAAATATAGCTCACTTTGG 

8 6961 AAGTATAAATTAACTTACTATGTGGGAGGTTAAAAACTCTATATAAAGATAACCACCTCAACTATAAGCTACACTCTGTA 

87041 CTTTTTTTCAGGGTTTCAACTTCCCTTATCTGGATTTTAATTTTTTTAGACAAAAAAAATTTAAATTGTAAAACACAGAG 

87121 TAGGATGTAGGTAGAC AGAACAGTTCC AGCCC AGTAAGAACTATTTGCAAATGATCAGAATCCATCACAGCCATGGATAT 

87201 AACTTATTTGGACGCTGAAGTTGTGCTGGATTAATATTCCTGATATGGTTGAGAATAAAGAGATAGATTTATTCTACAAG 

87281 TCACACATAAAAATTAGTCCAACTACTAGTGTACAAAGGATCAAGAAAAGCTAAAAATTTCCAAGGTGGCAATACTCCCT 

87361 AATCAAATATCATGACTTCTTG AGG AAGTAAAACCCAAAAGAAATAGTAGC AAC ATTTTC AAAC AAAACCTATTCCTGGC 

. 8 7 4 4 1 AATCCTATTCAATACAAAGTCTGGGTTTACCTATAGCATATCTATAAACACTTCCTACAACGATTTGATTCTCACCTTCT 

87 521 GGAGAAGTGAAGACAATGACTGGGAACTCTTCCTCCTCTGATGATGAATTCATCAACAGCTTGCCTGTCTCTGTATTTAT 

87 601 ACTCATAAGATCACCTGTCTATCTACTTCAGATCATTAGCATAAAGCCTTCAAGAGTAATTTTATTTATGGCAAATGTTC 

8 7 681 TCCAATAAGCAAGCATACTGACAATTTAGATGACGAGCTAGTGTTAACTCAAATGCTTTCCCAGACATTTATATTTTTAA 

8 77 61 CTTGTTAAAGTTAAAATTTTAGGAGCAATAAAATTACTTTCAATTCTAGGGACATTGTCATACACTGGAAACTTCATAAG 

87 841 GCACAGAACTGTCTTTTCAGCACTCTGATAAACTGGAGAGATATTTAGTAATTACAACATATATTTTGTCATTCTGCTCA 

87 921 GAATTTAAAACAATGACTATAATCACAGAAGATAAAAGCTGGAAGAGCCACTAGATGTTATCTAGTCCTTTGCAGTTCAG 
8 8001 GGACTGGCTACACTGGCTTCTCCTGGGAGCTTGTTAAAAATGCAAAATATCAGAACCCACCAGAGACCTACTGAGCCATA 

88 081 ATCTGC ATTTTAAC AAGATCCCCAGGTGGGCTAG ATCCCCTC ATCTTACATACAAGG AAACTGAACCTCAAGGAGTTTAA 
88161 TAAATCAGTTGCCCAAGATCATACAACAAAAAGTTATAATCAAACTCAGTCTTAACTCCCAGTCCTGTGTCCAGCCTCCC 
88241 C T C C AC ATC C AAAC AAAC AC TT AAGG AAG TC T ATT AAGG TC C AGGC ATC AC AC TATGC AAATGGT T AC AAAAATG AG T AC 
88321 AC C AG AG C C CTTG TTTTG AAGG AAC C T AG ACT AGTG ATG AAGTC AG AT AT AAAAAC AGG TC ATT ATC TTTTTTTTCT AC T 
88401 . TTTTGAGACAAGGTTTCACTCTGTCACCCAGGCACAATCTTGGTTCACTATAGCCTCAACATCCCGGGCTCAGGTGATCC 



88481 TCCCACCTCAGCCTCCCCAGTAGCTGGGACTATAGGCACTCACCACCGTACCCAGCTAATTTTTTGTTTTGTTTTATAGA 

88 561 CAGGGTTTCGCC ATGCTGGCCAGACTGGTCTCGAACTCCTGGCTTCAAGC AATCC ACCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTTCT 

8 8 641 GGGACTACAGGCATGGGCCACCGTGCCTAGTCTCTAGGTAATTTTTTTGTAGAGATGGGGTTTTGCCATGTTGTCCAGGC 

8 8721 TGGTCTTTCAAACTCCTGGGCGCAAGAGACTGCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGACACTACA 

88801 CCCAGCCCAGGTCATTATCTTTTAAGTGTGGTGACAAAACTTTCCCTGGGGCACTATGGGAGTAACCCTGTCTAGGAGGG 

88 881 GGAGTAGAAGCACACCAAATAAAAGGCAAGGGGACAATCAATCAAAGTAGAAGGGAATTCGTGAGCGAAGCCTGACAATG 
88961 AGGAAAAAGCATGAGGAATACAGTGGAAAAACAAGAAGCGTGGTGCTAATGAACTACAACAGGAACTCCAGGTCAAGATC 

89 041 ATGGACTAAGACATGTAAAGGCCTAAATTTCAGGTTTGCAAAAAC AAATCCCC AAATAT AAGG TC ATTTC CAAATTCC AC 
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8 9121 ACCAAGAGTAAATTTTACTCTGCAAAGAATCTTTTATTCAGGTGACCTTTCAGTCTTTCTCATCTCTCTTTAAAGTGTTT 

8 9201 CATGATCAATATAGTAGCAGATTGGGAAATTTTACTTTGCTTTTTGCTTCCTACTCACCTCCATTGGTCTCTCAC AAATT 

8 9281 TAAAGTCAGACCTGATTTAGAAATAATGACCTATAAACCTGAACAGGTGAGTGATCACGTTAATAGTGAATTACAAACCA 

893 61 AAACCTCCCTTCTGTGGAATCCATCCACCCACTCCCAAAACCATAGGTGGAAGTCAAGGCCTATAGCACTCATGCATGTG 

89441 GAGGAGGAGCCCAGAGAGAAAAGGCATGGAATCAAAACCACACCACATAACATTCCCAGTTCCTTGCAGAAGGTAG AGGT 

89521 AAATAAGCAGAGGGTGACAAGATAGTGGTGGTATGAGCCCAAGGATGCCTCAACATATTAATGCTTAAGACCATATACCC 

89601 C AAG T AC T ATTAAT AAT AC ATG AAC T AAAAAAT AAC AAC ATGTC TT AGGG AAC C AC C T AC C C AAAGC TC TTC AG TT AT AG 

89681 GAACAGGTACACCTAACTTCATACACCAGCTAGATCATAAAGTTGGGTACAAAATAAAATCCTGTTAAACTTATTC ACCC 

897 61 CTGATGTTTTGCCTTTGTGCCAGGCAGAATATCAGCTATCGTAACTCTATGTCCTGGCCCTCTGGAAAGGAGTTTATGAT 

8 9841 CAAC AAATAAACCCTTAAATGAAGTAGGGTGGTTGCAATTTAAAGAAATTCTAAAGTAGTATCATTCTAGAGAGAAGTGC 

8 9921 TTTTGCAAATGTTGTTTTAGTTTGATGCATGCCTATCAATGGTTGTTCATTCC AAAAGTGACAAGCTTAACAC AGAACAC 
90001 TTT AT AG AAACGTT AT AAAGTTTAAGC AAGTG AAT AAAAC C TCTG TTTT AG AC C T TGTGCC AC AG AGGT AAC TAT AG AAA 

rs!970243 

90081 GTTTCTTGTAGTTTGGGTACCAAGGGTGTTTCACAAGTATCCTTCTTCCACATGGAGTTTTCAGGGCTGTTAGGAAATGT 

90161 AAGATATAGGCCGGGTGCCGTGGGTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGATCACCTGAGGTC 

9 0241 AAGAGTTTGAGACCAGCCTGGCC AACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTGAAAATACAAAAATTAGCCAAGCATGATGGCG 
90321 CATGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCAGGAAGCGGAGGTTGCAGTGAGCCA 

IDE_li .D+29704 

90401 AGATTGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGACACCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAGATAGAATACCAT 

90481 TGTACAAATCTAATCCTAACAATCACTCTCATTTTTTTAAAGTGTCATAGGCTTTATAAACTGTTCATTTAATCCTTCCA 

IDE_li.D+29548 

90 561 TTCTCCTTAAGTGGTGGGTCGTAACAGCTGTTCGCAGTCATCCTCTTCAACTCCAAATGAGAAACAAAAGCTCAGTCAGT 

90 641 G C TTG C AT AC T AAAGT AT AAC C AAAAAG AAAAAAAAG AAAAG AT AAG TGGTT AAGTG AC TTG C C C AAGGG C AAG CTG AT T 

90721 GTGGTAAAGCTGGAACTACAGAGAAAGAGG AAGCGTGGGAAGGGGAGGGACAGAGGTGGTGCTGAAGGAAATCATACACT 

90801 GGTTTATTCTCCAGCTCCTGTTTATCACCCTCACAGTCCTTCCCTAGCCCCATTCTTCTTCCCTTACAATCCCAAATAAC 

90881 AAAAGCCAGGAAACAAAAATTAAACTAGGTCAAAATAAATGCTCCAAGGAAAGTTTTCAGTTTTTCACTCCTTCTTCTGC 

90961 AT AT AAAAC AC AGG T AGT AGGGGG AG TC TG C AATGC TTCT AATCT AC C AAAGG AATC C C TT AG C T AAG AAC CAT AAT AC A 

9 1 0 4 1 TGGC AGG ATTAAATGTAT AAC AGGTTTAAAGCAAGAG AGT ATATGT AC AGAACTGACTC ATGC ATG AAAGG AAACATAAA 

91121 AAC AAGT AC T AC AG T AG AC ATG AATGGG TTT AAGT ATAC T ATTTTTT AAAAG T AT AC ATT AAAC C AT AT AATC AG AAAAA 

91201 AGAGAAGAAAATCATAATCATCTTGGTAGCTGCAGAAAAGTACTTAAATTCAACAACCATTCACGTATTTTTTTAAAGTC 

9 12 8 1- AGCAAACTGGAATTAAATTTATCCATTTTAAAAAGAATATCATAGAAACTATGGTAATTATCATACTCAATGGTATACTC 

913 61 AATAGTTTACATTACAATTAATGTAAACAATCTCCCGCCCTCCCCC ACCAACACGATGCCACTAACACTTCTTCTATTTC 

91441 AACATTGTATTGGTAGTTCTAACCAGTCCAAATAAACCAAGAAAAAGAAACAAAACACATAGAGATGGGAAAGGAAAGAG 

91521 GAAAAAAATTAACATGATTCTCAAGCAATATGATTATGTATATAGAAAATCCCAAGAATCTACTGACAACTTCCACTTCT 

IDE_li . D+28490 

91601 GGGTAGGATATAGC AGCTCATGGCAAACTAATTCAGCTTCAACAACTAGAAAAGGCCATGATAAATTACAAAAATCACAT 

91681 TTGCAAAGATGTTGGAAAGTTGTGC AAGCAACAAGGATTGGATAAACTAGTTCCAGAAAGGTGAGCAACCTCTGAGGTGA 

917 61 GCTGATAATCATCATTCATTTTCTTATCTGGGAATATCTGCTAATTCTGAGTGCAGACTGAAGATCATGCTTGCCCTAAG 



IDE li.D+28270 



IDE li.D+28262 



91841 CAAAGGGACTGTACTGGACGAAGAGGTATTATTGAGGCTTCAGTGGTGGCATGAAGTTGGTGTGACAGATTAAAGTCCCA 

91921 GGAGGTCCCAAATTTGCAACTAACTTTCCCAACAGAAGATTTTCTGAGATACTACTATGTATTTACCAGAATGGCTAAAA 

IDE_li .D+28129 

92 001 AGAAAAAGAGGGCAAATACCAAGTGTTAGAGAAGTTAACAAACTCTCACACACTGCTACAGACATGCAATTTGGTATGGG 

92081 TACAACCATTTTCAAAAACTGGCACTATACACTAAAGCTCACACTATGACCTAACAATGCTAGTAACAGATAAATAACCC 

92161 AAATAAATGCATTTATATGTTC ATAGCAACACTATTCAAACTAGCCCAAACCAGAAATGATCAAATGACA/.TCAACAGTG 

92 2 41 AAATG AT AAATTGT AC ATG C AC AC AATGG AAAGT AT AC AG C AAT AAAAAGG AAT AAT AT AG AAC AAAG C AC AAT AAAC AT 

923 21 G AATC TC AC T AAT AT AGG GTTG AGTG AAAG AGG C TAG AC AC AAAAG AGT AAAT AC TG T AAC C TTC C ATTT AT AC AAAGC A 

92 401 GAAGAGCAAGTAAAATCAAGCTATGCTTTCATCCCAGGATAGTCATTACCCTTGGGAGTGGGAGTAGTGATTGGATTTGG 

92481 AAAGGAGAATGAAGGGGGCTTTGGGGTTCCAGGTCATGTGCTGGTTATACAGGTACGTTCAGTTTGTAAAAATGCATTAA 

92 561 GTTGAACACTGCCATCTTTCAATTAAAAGTTCTTAAAAATAGAGCTTTTCAAAATATCATAAAACACAGTAAAAT AAAAG 

92 641 GAAGGGGGAGATACATGAATTACTGATATTACAAATATCAACCGCCAAAAATCATCCTGGAAATAGTACCACTTGAATAC 
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92721 TGGAAAGCAGCTACCCATACCAAAGAGGTGCTAAACTAAGAAGGCTCACTAAGGAACAGTAGTACAATTAAGATAATTAA 

92801 ACCTTCTCAGGTGTGTCTCGAGACAATTATTTCAATTATTTCTGTTGATGCTATCTTGGCCACAAGAAATAGGAGGCCCA 

92881 TGTAAGTACAGCATCAGTCAACTAAGTTAATTC AGTATGCTAAATCTTTTAACTCAGGACTTTACTCATTACATATTATT 

92961 TGAAAACTAGCTTTTAGTAATTACTTTAGACTCTAGTTAAGATCTAAAAATAAAACTTGACACTTCCAGTAACTAATAGC 

93041 TAAGTATAACATAGATAAAAGCAAAATGATTAAACTTTGAATAAATTCTCCCCTCAACAATTTTCAATATTTATACCAAA 

93121 C AACTTCTAATTCAGGATTTGAATGAGAAAAATTATTTTTAAAACAAAATTAAAAGAATACC ATATAACGTTAACATTTC 

93201 TTCAAACTCAACTAATTTTACATATGGGCAACCTCCCACAGATGCTTCATGAACCCAGAAC AGCAAGGGC AGCTTAAAGA 

93281 GACCTGTCATGGTTTTCTTCTTCTTCTTCTTTTTTGTAAGATAGGGTCTCACTCCCAGCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGG 

93361 CACTATCATGGCTCATGACTTCCTGGGCTCAGGTGATCCTCCCACCTCAGCCTCCTGCGCAGCTGGGACTACAGGCATAC 

93441 GCCACCATGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTTTTTTTTTTTAGTAGAGACAGGGTTTTACCATGTTTCCCAGGATGACT 

93 521 CGAACTCCTGGGCTCAAGCAATCTGCCCGCTTCGGCCTCCCAAAATGCTGGGATTACAGGCATAAGCCACTGC ACCTGGC 



93601 CTGGTTTCTAAAGATCAATTCAAATCACAGGCTGGGAAGAGTTATCGACCTGTAAGTAATTCTCTCAAGATAGCCTTCTA 

93681 AAAAAAGCAAACC ATAAATATCCCTTATCAAAAATGGTTGGGATCAGATGTATTTCAGATTTTCCTGGATTTTTAAATAT 

93761 TTGCATTACATTTACCGATAGAGCATCTACTTTGAGC ATCATGTTGGTGCTCAAAAAATTTAGAATTTTGGAGC ATTTCT 

93841 G AT TTTGAATTTTGAATTTTTC AGATTTGGAATGCTCAACCTGTATTCTGTAC AGACAGTTC AGTTCCACTCATATGTAC 

93921 AGAAGATGATCTGCCCAACTC AGAGAATGCTGCCTCAGGAAACTTGACCTGT'ACTTTGCCTTAGGTGTGATTCTTCACTG 

94001 TCTGCACTGATCTACTGACCACTTCCAGCCCGTGTTTGGTAATTACATACCCTCACCTTTACCAGATGACCTCTCTGCTC 

94081 CTGAGGCACTGGATACTACTGGACTATTCTGGTCAAACCAGACTTTCTGGCCTCATCTAGCTTGTTTTTTTAAAAAACAG 

94161 TTCTCCCTATGTTGCGCAGGCTGAACTTGAACACCCAGGCCCAAGCGATCCTCCCATCTCAGCCTCCCAAGTAGGATGGT 

942 41 GTGCCATCGTGCCCATCTTGGCCTCATCTAGTTTTGACAATCAAGAGTCAGATGAGGCCAGGCGCGATGGCTCATGCCTG 



94321 TAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGCCGATCACCTGAGGTCGGGAGTTCAAGACCAGCCTGACCAACGTCGAGA 

94401 AACTCCATCTCTACTAAAAACACCAAAATTAGCCAGGCGTGGTGTCAGACTCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGA 

94481 GCAGGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCGGTGAACCAAGATTGTGCCACTGCACTCCAACCTGGGCAACAA 

94561 GAGCAAAACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAlAAAAAAAAAAAAAAGAGTCAGATGAAATGT 



94641 TGACAGGGGCACCTATAGTTGCATCACACTCAGACAACCTTTCACAGAGTTTCTCCTGTAAAATATGTTTATATAAACTT 

94721 CACCAAGGCATAGTTCCTGGTACACAGTAGTCATCCATGAATGGTAACTTGATTATTATAAAATCATCATCATTATTATG 

94 801 GTCGC AGTGGCTAAGGTGCAAATGAACCACCTCCATAACCACCATGTTATTACC AGC ATTCTTAAC AC ATACTTATGTGA 

94881 ATTCC AGATGTTATTTGTCATCTCTGGAGGTCAAAAACATTCATTAGGTAGGCTGATAATAGGATTATACTTTATAAGAC 

94 961' TATTAGGAAACCAGGTAAATAATTATCCCTTTATAATTGCTATAGATGAGCCAGTGTTTATAGTAAGTAGTTCTCAATGG 

95041 GTGACTATTCCCACTCACCAACCCTCGCTGAGGACATATGGCAATGACTAGAGGCATTTTTTATTGTCAC AACTGAAGGT 

95121 GCTAATGGCACATAGTGAGTAGAGGCCAGGGATGCCACTAAGCAACCTACACTGTATGGGATATCTCCCACAAGAAAGAA 

952 01 TTATATGATCCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGCGGATCACATGAGGTCAGGAGTTAGAAACCA 

95281 GCCTGGCCAACATATTGAAACACTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATCAGCTGGGCATGGTGGCACAAACCTGTAATCCC 

95361 AGCTACTCGGGAGGCTGAGGGACAAGAATCAGTTGAATCTGGGAGGCGGATGTTGTGTGAGCCAAGACTGTGCCACTGCA 

95441 CTCCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTGTGTCTTAAAAAAAAAAAAGATTTTGGCACAAAATATCAATAGTGCTAAGGAT 

95521 GAAAGACCCTAGCTTATAGTTCTGATTTTATTACCCCC AAAATAATGGATGAAAATCAATGCAACGAATTCTATCCACTT 



95601 AAATCCAAGAGACAGCCTCATTAAAGTACAGAACGCTTCTATAATTAAACTCCCATCTATGTATCTACATATCTCTCAAT 

95681 C AATCAATCAATCAATCAACATCTAAGCCACAAAAGATTTACATAAAGAGAGGAGAAAAACTGATAATGAAAGAGAAAGA 

95761 GAGAAGGAAACTTTACAGGAACCTTGTCCTAGAGTAAGGAATCTAGTACGTAAGTGAAGGGGTTAAGCTTAGAAAGAAGC 

95841 AAAGCCAGTATGTCAGAACAGATGCTTACTGAATACTCAGTCAGTATCTTGTGGGACATATACTTGTTTAGGGAATAAAT 

95921 CTATTATATATTATACATATATATAATATATTCAATAAACCCCTTATATAGATCCTATTAGTCCCATTCTTTACTGGATG 

96001 GGG AAATTAAAGCTCAGAAAAGTTATTTGGTTGGAACC AC ATAGGTATAAAATAGAAGAGCTAGGATTCAAACCCAAGTC 

96081 TTTAGACACAAAATGACCATGCTGTTTAACACTCCACC AAGTTAAAAGTTCATCTCAACACTTTGGGAGGCCGAGGCAGG 

96161 CAGATC ACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGAACAACATGGAGAAACCCCGTCTCCACTAAAAATACAAAATTAG 

96241 CTGGGCATGGTGGCGCATACGTGCAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCTCTTGAACCTGAGAAGTGGA 



96321 GGTCGCAGCAAGCTGAGATCACGCCATTGCACGTCAGCCTGGGCCATCTCAAAAACTAAGTAAATAAGTAAATAAATAAA 
96401 T AAAC TG AC C T AT ATT AAAAT AAAAAATTTC TGTGC AAAGG AC AC AG TG AAAAGGC AACCTG TGG AG TGGG AAAAAAT AT 
964 81 CTGATAAGGGGTTAATATCCAGMTATATTAAAATCTGCAACAAAACAACAAAAAATTTCTAAATGGGCAAAGGTCTTAA 
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96561 AAAGCCACTTCTCCAAAGAAGATATACAAATGGCCAATAAGCATATAAAAAGATGCTCAACATCACTAATCATTAGAAAA 

96641 GTACAAATCAAAACTAAAATGAAGTACCACTTCATACCAATTAGGATAATTATTTTAAAAACACTGTG AATAC AAAAAAT 

96721 TAGCCGGGTGTGGTGGCAGGTGCCTGTAGTCCC AGCC AATCGGG AGGCTGAGAC AGGAGAATGGTGTG AACCC AGG AGGC 

96801 GGAGCTTGCAGTGAGCAGAGATAGCGCCACTACACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCTAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAA 

96881 AAAAAAAAAAAATCGTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTTTCTACTAAAAATATAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCATGC 

96961 GCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCATGAACCTGGAAGGCAGAGCTTGCAGTGAGCCGAGA 

97 041 TCGTGCCATTGCACTCCAGCCTGGCAACAGAGCGAGACTCGGTCTCAAAAAATAATATTAAAAAATAAAATAGAATAAAT 

97121 AATAAGTGC AGGTGAGGATGTAGAAAAACTGGAACCTGTGCACACTTGCTAGTGGGAATACAAAATGGTAC AGCAGTATG 

97201 GAAAACTGTATGGCAGTTCCTCAGAAAATTAGAAATAGAATTACCATGTGATCTAACAATTCCACTTCTGGATACATATA 

IDE_li .D+22838 

97281 CAAAAGAAATGAAACCAAAGACTCAAACAGATATTTGTACAGCTATGTTCATAGCAGCAGTACTGGCAACAGCCAAAAGG 

IDE_li.D+22770 

973 61 TGGAAGTCACGCCAGTGTCCACTGATGGATGAATCAGTAAACAAAACGTAGTTTATACAATAAAATTTATTCAGGCTTAA 

97441 AAAGG AAAAAAATTC TGGC AC ATGC T AC C AT ATG AAC C T AG AAG AC AT AC TAAATG AAAT AAG C TGG C TGGG TG C AGTGG 

97 521 CTCATGCCTGCAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTAAGGCAGGTGGATCAGGAGGTCAAGAGATCGAGACCATCCTGGCCAA 

97601 C ACGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGAGTGGTGGTGCACACCTATAGTCCC AGATACTC AG 

97681 GAGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGC AGAGGTTGCAGTTAGGCAAGACTGCACCACTGCACTCCAGCCT 

977 61 GGTGACAGAGC AAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAGAAATCAGCTAATC ACAAAAGGACAAATACTA 

97841 C ACAACTCCACTTATATAAGGTACCTAGAGTAGTCAAATTCACAGACAGAAAACAGAC AGGTGGTTGCAAGGGTCTGAAG 

97921 GGAGGGGAAATGGTGAGTTATTATTTGATGGGTACAGAGTTTCAGTTTGGTGAGATGAAAAAAGTTCTAGAGATGGATGA 

9 8 001 TGGTG ATGGTTAC AC AACAACGTGGATGTATTTACTGCCACCG AAC AATAC ACTTAAAAATGCTCAAAATGGGCCAGGTG 

98081 CAGTGGCTCATGCTTGTTACCCCAGTACTTTGGAAAGCCAAGGTAGGAAGATCACTTGAGGCC.AGGAGTTTGAGACCAGT 

98161 CTGGGC AAC ATAGTCAGACCCCATCTATACACACACAC AAAAAGGTCAAAATGATAAATTTTATGTTACATATTCTTTAT ' 



IDE li.D+21887 
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98241 C AC AAT AAT AAAAC C AAC C ATG ATGGGGGGG TGGGGTG AG AAAC AATC AAT ATTC TAAC AAAC T AAC C TAAC AAC T AT AA 

IDE_li . D+21755 

98321 ATGAGTAACATAATCAC ATTGAAGGAGTGTAAAAGAAAAGAACTTAACTATGGAAAGCTGGATTTTGACTGGATACAATA 
98401 AAGCCTAAGAGAAAAAGAACTACATGCAAATATTGTGACCTATTTTAAAAATGTTTCTCACAGGTGAGCTAGCAATTATG 
98481 AAACTATGTGTACACTAGAATTGAGGAAATAAGAAAGTAAATTGTAGAAAATGAAATCCAGTGTTCTCATTGTTGGAAAA 
98561 AG ATGTT AT AAAT AAG AAATGGG AG AAGG C T AC AATTGTGGT AC TAAGTTGG AATC AAAGGT ATC AAT AC AAACTT AT AT 

IDE_li .D+21494 

98641 T TTT ATT AT AT AC AAAAAG AC AT AG AAAT AT AAAAACG TGT ATATG TGGC TGTC C AC C AG AGG C AC TAG AC TGGC C GG C C 
98721 ACTAGAAGCAATGACACCTCAGCAACAATGAGCACATCTAGTGCCCAGATCTTGGTCTGCGAAG ATTATTTTCTGCTCAG 

IDE_li .D+21326 

98801 GTGAGTTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGGACTTTGGGAGGCTGAGGCGAGCAGATCACCTCAGGTCAGGAGTTTGAGACC 

98 881 AGTGTGGCTAACATGGTGAACTCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCACATGCCTGTAATCC 

98 961 C AGC T AC C TGG AGGC TG AGGC AGG AG AATTGCTTG AAC C TGGG AGG C AG AG ATTG C AATG AG C C G AG ATC AC AC C ATTG T 

99041 ACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTAAGACTCAGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTATTTTCCAATAAAAGGAACTAA 

99121 GTGATTGATTCAAGGGCTAGGGCAAGAAAAATATGAGTCTAGAACAGAAGTAAAACAATACTCTAAAAAAGATGGGGCTT 

99201 ATTCAAAATACACAGGAGCCAAAATGAAGAAACTCCTAAGGGTCCAAGCCATAATAATTTGAGCAACAAAACAAAGAACG 

99281 ATAGTACTGAATTTTCAGCCGTAAGTTAAGATAAATGTATGTTCATAGCAATATAAATAAATAAGAAAAAGAAAAAGCAG 

993 61 GCTGGGC ATGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGAAGGCGGATCACCTGAAGTCAGGAGTTCT 

99441 AGACCAGGTTGGCCAACATGGTGAAATCCTGTCTCTATTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGTGTGGTGGCACACGCCTGT 

IDE li.D+20543 



99 521 AGTCCCAGGTACTCAGGAAGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACTTGGGAGGC AGAGGTTGCAGTGAGCCAAGACTATGC 

99601 CACTGCACTCC AGC CTGGGC AAC AGAGTGAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAGAATACCAATCTTTCTCAAATTCT 

99681 TC C AAAAAAG AAG AG AG AAT AC C TCC AAAC TC ATTTT ATG AAATC AGTATT AC C C TG AT AC T AAAGC C AG AC AAGG AC AT 

997 61 T AC AAG AAAAG AAAAC T AC AGGC C AATAACC TTG ATG AAT AT AG AC AAAC ATTT AG C C AG AC T AAG AAAAAAAG AG AG AC 
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99841 AACACAAAATCAGAGATGAAAAAGGAGACATTACAACTGATACCGCAAAAATTCAAAAGATCATTAGTGGCTATTATGAG 

99921 CAACTATATGCCAATAAATTGAAAAATCTAGAAAAAATGGATAAATTCCTAGACACATACAACCTACCAAGATTGAACCA 

100001 TG AAG AAATC C AAAAC C TG AAC AC AC C AAC AAGT AAC AAG AT TGAAG CC ATAAT AAAAAG TC TC C TAG C AAAG AAAAGC C 

100 0 81 CAGGACCCATGGCTTTCCTGCTGAATTCTACTAAATATTTAAAGAACTAATACCAATTCTACTCAAATTATTCCAAAAAA 

100161 TAGACAAGGAAGGAATAACTCCAAACTCATTCTATGAGGCCAGTATTACCCTGATACCAAAACTACACAAAGACACATCA 

100241 AAAAAGGAAAACTACAGGCCAATATCACTGATGAATATTGATGCAAATACCCTCAACAAAATACTAGCAAACCAAATTCA 

IDE_li . D+19762 

1003 21 ACAGC ACGTTAAAAGGATCATTCACCTTGATCAAGTGAGATTTATCCCGGCAATGCAAGGATGGTTCAACATCAACACAC 
100401 TTATTGCAAATCAATAAATGTGATATACCACATTAACAGAATGAAGGGGG AACAACCCCACACAATCATCTCAATAGATG 

1004 81 C AGAAAAAAGGCTAAGTATAG.TGGCTCATGCCTGTCATCCCAGCATTTTGGGAGGCTGGGGTGGGAGGATGGCTTGAATT 
10 0 561 CAAGAGCTCAAGACTAGCCTGGGCAACACAGCAAGATACCGTCTCTACAAAAACAGCTGGGCATGATGGCACATGCCTAT 
100 641 ATTCCCAAGTACTCAGGGATGCTAAGGTAGAAAGGTCCCTTGAGCCCAAGAGTTTAGGTCTGCAGTGAGCCATGATTGCA 
1007 21 CCACTGCACTCCAATCAGGCTGAC7AAGAATGCAACAGTGTCTTAAAAAAAAAA7AAAAAAAGATGGCCAGGTGCAGTGGCT 
100 801 CATGCCTGTAATCCCAACACTTTGAGAGGCCAAGGCAGGCGGATCACTTGAAGTCAGGAGTTCGAGACCAGTCTGACCAA 
100 881 CATGGGAAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCCAAGCGTGGTGGCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGG 

■ IDE_li.D+19111 

100 9 61 AGGCTGAGGCAGAAGAATTGCTTGAACCTGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCTCACCACTGTACTCTTGCACT 
101041 CTAGCCTGAGCAACAAGAGCAAAATTCCATCTCAAAAAAAAAACAAACAGAAAAATACCTCTTCACAGATAGCTTTCAGA 
101121 TGCCACATGCAGGAGCTGTGAAA/^^GGGGGGAAAAATAGAGCAGAAAAATAATTTGACAAAATTCAACAGCCTTTCACG 

IDE_li.D+18875 

101201 GTAAAAACTCTCAACAAATTAGGTATACAAGGAATACCTCCATTGTGTACTTCAGTACAATAAGAGCCATGGAAGAC AAG 

101281 CAAACAATGAACGTATTCAGCAGTGAAAAGCTGAAAGCCTTTCCTCTATAATCAGGAACAAGCATGACAAGGATGCCCAC 

1013 61' TCTCATTTCTATTCATCAATGATAATTTTCTGATTCTGATGGTATTGTGATGATATAGAAAATCACACTAAAGAGGCCGG 

101441 GCACAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGCTGAGATGGGGGGATCACCAGAGGCCAGGAGTTCAAGACCA 

101521 GCCTGACCAACATGGTGAAATCCCATCTCTACTAAAAATACAGAATTAGCCAGGCATGGTGGCACATACCTGTAATCCCA 

101601 GCTACTTGGGAAACTGAGGCAGCAGAATCACTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGCGGTGAGCCGTGATAGTGCCATTGCA 

101681 CTCCAGCCTGGGCAACAAGAAAAAAACTTTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAATCACACTAAAGTATCC AATGGTC 

1017 61 AAATTACTGTAATTGGTTC AGGAAAAAAATTATTTGCACTATATTGTACAATAAAAACTTTTCAGTATGAGATTGTTTCA 

101841 AAAATACAGTATATCTCTTTCATGACAAAAATGCTGATCAAACTAGGAATAAAAGAGAATTTCCTCAACCTGAAAAAGGG 

101921 ACTCTATGAATAAGCTACTGCTAGCATCGTACTTAATGGTGACAGATAATGTTTTTACCATTAAGATCAAGAAGATGACA 

102001 AGGATTTCCACTCTTGCCACTTCTATTCAACACTGTCCTGGAAGTTCTAAACAGACCAATTAGGCAAGAAAATGAAATAA 

102 0 8 1 ACGGCGTACAAATTAGAAAGAAAAAAGTAGGCCGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAG 

102161 GCGGGTGGATC ACGAGGTC AGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACAAGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAA 

102241 ATTAGCGGGGCGCGGTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAA 

102 3 21 GCAGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATTGCACCACTGCAGTCCGCAGTCCGGCCTGGGTGACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAA 

IDE_li -D+17675 

1024 01 AAA7\AAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAAGTAAAATTAGCTCCATTTGCAGAAGACATGATCTTGAATATAA 

102481 ATTGTATTTCCATACAGTAGCAATGAACAAACTAAAAATAAGAAAACAATTAATAXTAGCATCAAAAAATAAAATACTGG 

102 561 GTGGGCACAGTGGCTCATGCCTGTAATCCTAGCACTTTGAGAGGCTGAGGCGGGTGGATGACCTGAGGTCAGGAGTTCGA 

102 641 GACCAGCCTAACCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACAAAAAATACGAAAATCAGGCTGGGTGCAGTGGCTCACCCCTAT 

102 721 AATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGTGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAA 

102 801 CCCTGTCTCTACTAAAACTACAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGTGGGTACCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGG 

102 8 81 CAGGAGAATCGCTTGGACCC AGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATCGCGCCACTGCACTCC AGCCTGGGCAACAGA 

102 961 GCGAAAGTCTGTCTCAAAAACAAAAACAAAAATTAGCTGAACACGGTGGTGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTAGGGAGG 

103 041 CTGAGACAGGAGAATTGCTTGAACCTGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCTTGCCATTGCACTCCACCTGGGCT 
103 121 ACAGAGTGAGACTCCGCCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAACTTATGCATAAATTTAACAAAAGAAATGTAAAACTTAAACTT 
103 2 01 TAAATGGAAAGACTCCCATGTTCATGGATGGGAAGACAGTATTTTTAAGATAACAGTAATCCCCAAATAGATTAAAATCC 

IDE_li.Dl6851 

103 281 CACCTAAGCCTCCTTTTTTGCAGAAATTGACAAATTGATCCTAAAACTTGTTTGGAAATGCAGAGGACCCAGAATGGTCA 
103361 AAAAAGTCTTGAGAAAGAAGAACAAAGCTGGAAGACTCAAACTGCCTGACTTCAAAACAATTGTAAGCAAAATAGTGTGG 
103441 TACTGGCATCAGGATAAACATACAGATTAATGGGCCAGGCACGGCGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCC 
103 521 GAGGGGGGTGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGAACAACCTGGATAACATGGTGCAACCCCATCTCTACTA7AAAATACAA 
103 601 AAAATTAGCCAGGCTTGGTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGTGTGAACCTGA 
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103681 GAGGCGGAGCTTGCAGTAAGCC AAGATAGTGCC ACTGCAGTCC AGCCTGGGAGAAAGACTCCATCTCAAAAAAAACCATA 
103 761 CAGATTAATGGAACAGAACAGAAAGCTCAGAGTTAAACCCTCACCTTTTGATCAATTTATTTTTGAAAAGGATGATGGCC 
103841 GGGCATGTTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTAGGCAGATCACTTGATGCCAGGAGTTCGAGACTAGCCTGGCG 

. IDE_li.D+16173 

103 921 AAGATGGTGAAACACCATTTCTACTAAAAATACAAAAATTATCTGGGCATGGTGGCCAACACCTGTAGTCCGAGCTACTC 

104 001 AGG AG G C TG AG GC AT AAG AATTGTTTAAAC C TGGG AGG CGG AGGTTGC AGTC AC TG C AC T AC AAC C TGGGC AAC AG AG C A 
104081 AGATTCCACCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGATGCAAAACAATTCAATGAGGAAGGACTAGTCTTTTCAAC 
104161 ACTGGATATCCACATGTAAAAAGATGAAGTTGGACTCTCACCTCACACCATACATAAAAACTAATTCAAAATAGATCAAA 
104241 GACTTCCATGTAACAGCTAAATAATTAAACAATACAACCTTTTTTTTGAGATAGTGTTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGG 
104321 AGTGCAAAGGCGTGATCTCAGCTC ACCGC AACGTCCACCTCCCGGGTTC AAGCGATTCTCCTGTCTC AGTCTCCTG AGTA 
104401 GCTGGGATTACAGGTGCCTGTCACTACGCCAGGCTAATTTTTGGTATTTTTAGTACAGACAGGGTTTCACCATGTTAGCC 
1044 81 AGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGTGTGAGCCAC 
104 561 CATGCCTGGCC AATAATAC AAATCTTAAAAGAAAACTTAAATCTTTGTGACCTTGGATTGGGCAGTGGCTTCTTAGATAT 
104641 G AC ATCAAAAGC AC AACC AGTTTTTTAAAAAGACAAATTAG ACTTCAAC AAAATTTAAC ACTTTCTGCTTCAAAG AACAC 
104 721 CATCAAGAAAGTGAAAAGACAACCTATAGAATGGCATAAAATATTTGTAAATCATATATCTGATAAGGGACTTGTATAGA 
104 801 GAATATATTTTTTCATTTGTATTTTTTTGAAGATGGAGTTTCACTCTCGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCT 
104881 TGCCTCACTGCAACCTCTGCCTCAAGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGTCTCCCGAGTAGCTGGGGTTACAGGCGTG 
104961 TACCACCATGGCCGGCTAATTTTTGTATTATTAGTAGAGATGGGGTTTC ACCTTGTTGGTCAGGCTGGTCCTGAACTCCT 
10 5041 GACTGC AGGTGATCCACCTGCCTCATCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCAACACGCCCGGCCTAGAGAAT 
105121 ATATTTTAAAACTCTTACAACTTTAATAAAAAAAAAAAAAAACCCAATTAACAAATAGAAAAAGGATCTGAGTAGACATT 
105201- TCTCTAAAGAAGATATATAAATGGCCAAGAAGCATATGAAAATATACTC ACTGGTCATCAGGAAAATGAAAGTCAAAATT 
105281 CCAATGAGACACCACTTCATACCCACCAGGATGGCTTATAACAAAAGTACATATAGCAAGTGTTGTCAAGGATATAGAGA 
1053 61 AATTGGAATTTTCACACACTGCTGGTGGAAATGCAAAATAGTGCCGCTGCTTTGAAAAACAACCTGGTAGTTCCTGAAAA 
10 5441 GGTTAAACACAAGAGTTAGCATATGACCTAGCAATTCCGCTCCTATGCATATCCCCAAGAGAAACGAAAATAAGTGTTCA 
105521 C ATG AAAACTTGTAC ACGAATGCCCAAAGCAGTATT ATTC ATTATATCTCAAGACTGGAAATAATCC AAATGTCCATC AA 
105601 CTAATGAATGGATAAATACAATCTGGTCTATCCATACAATGCAATACTATGAGTACTAAAAAGGAATGAAGTACTGACAC 
105681 ATACCTCAATATGAATGAACTTTGAAAACATTATGTTAAGTGAAAGCCAGACACAAAAGACCACATATTGTTTGATGTCA. 

IDE_li .D+14347 

105761 TTTGT ATG AATGG TC C AG AAC AGGC AAATC C AT AG AAAG AAAG ATG AGTG G C TGC C ATGGGC TC AGG G AAG AGTG G AAT A 
105841 GAGTGTAACTGCC AAAGGGTATAATGTTTCTTTTTG AGGTGACG AAAATGTTTTAAAATGATTGTGGTGATGGTTGC ACA 
105921 . ACTCTGCAAATACACTAAAACCCATGAATGGTATATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGGGTATCACTGTCACCCAG 

IDE_li .D+14064 

106001 GCTGGAGTGCAATGGTGTAATCATGGCTCATTGCAGCTTTGACTTCCCCGGCTCAAGCAATCCTCCCGCCTCAGCCTCTG 
106081 GAATAGTTGAGATTACTGGCACGTGCCTCCACACTCGGCTAATTTTTTATTTTTTGTAGAGATAGGGTCCCACTATGTTG 
106161 CACAGGCTAGTTTCCAACTCTTGGACTCAAGCAATCCTCCTGCCTCAGTCTGGGAGTCACAGGATTTACTTATTTAAAAA 
106241 CTCAATTGTTTAAGGGAAAGAGTTAAACTCTAGTGTGCTTC ATTGATTTCCTCTGCCCCTTTTGCTGTTTTATGACAATT 
106321 CCTAATTTGTTCATTAATATTTCT AGAAAG ATGCTATGTTGTTGCC AT AT AATAATATCGAT AATAGTTTGGCTGGTTG A 

IDE_li.D+13687 
rsl999763 

106401 CTGTAAGTACAAATAACATATTCATTTTCCTTAAAAGTCTGTTAGTTTAACCGTGTATCTGACTGGCCAGATAGTCTTGT 
106481 CTATTTGGCTTCTGGGAACGGTGTCTTCCCAGTGTCAACGTTCCTATCTGCCTTATTTATGTGACCTGACTGACCAGAAA 

IDE_li.D+13540 
rsl999764 

106561 TCCTAATGTAGCCATCTTGCTCCAAAAGGTTCTTGGTCTTCCCTACCTTGTTACATTACACTC ATCGTCTTCTTGACTTA 
106641 CTGTACACTGTTTGCTCTCTTTTCTCCCTCTCTTCTTGGTGAGCAACTCAAGAGATGCCTCAAAGGTTGAGAG AAGTGAG 
106721 CTGGGCATGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTCGGGAGGCCCTAGCACGTGGATCACCTGAGGACACGAGTTCAA 
106801 GACGAGCCTGTTC AACAAGGGGAAACCTCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGTGCGCACCTGTA 
106881 GTCTCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGAAGAATCACTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATGGAGCC 

IDE li.D+13145 



106961 ACTGCACTCCAGCCTAGGCGACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAGATTGAGAGAAGTGACTTGTTACTCCT 
107 041 TTTATGCATGCTCAC AGAGCTCAGGCTGATAGCTCCACTTACTTTCCTAG AAGC AAAGCTAACATGCTCTTCC AC ACCC A 
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) 



107121 CCACCTTCACTCCATCCTCACCTGGGTTCTAGACAATAAGGCGAACTCAGGCCGGGTGTGGTGGCTCAGGCTGGGCGTGG 

107201 TGGCTCACACCTGTAATCCCAGAACTTTGGGAGGCCAAGGTGGATGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCTTG 

107281 GCCAACATGGTGAAACCCTGTCTTTCTACTAAAAAAATACAAACATTAGCGGGCACGGTGGTGGGCGCCTGTAATCCCAG 

•1073 61 CTATTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTCAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCAGTAAGCCGAGATGGCACCACTGCAC 

107441 TCCAGCCTGGGCAACAAGAGTG AAACTCCGTCTAAAAAAAAAATAAATAAGTAAATAAATAAATAAGTAAGGCGAACTCA 

107521 GCAGTAGCACAGCTGTCTAAAGTAGACTTCCTAAGAGCTGTGGGACTTTTCATTTCTCTGTCAACCTCCTATAGTTGCCA 

107601 TAAGGATCAAATAAGATGATGTGATAATCTTCGTAAACTTTAAATGAGGCAAAGGGTAGTCCTGCAAGGATCAAATAAGA 

107 681 TGATGTAAGCTGGGCGTGGC AGCTCACGCCTGTAATCCC AGCCCTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCGGATCACCTGAGGTCA 

107 7 61 GGAGTTCAAGACCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCATCTCTAATAAAAATACAAAAAAAAAAAAAAATTAGCTGGGC 



107841 GTGGTGGTGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCTTGAACACGGGAGGCGGAGCtTGG 

107 921 AGTGAGCGGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGACTCCGTCACCAAAAAAAAATAAAATAAAAT 

108001 ■ AAGATGATGTGATAATCTTCGTAAACTTTAAATGAGGCAAAGGGTAGTCCTGATTACACAATCATTTCTGTACTTTCGGA 

108081 GCAATTTACATGTGTATTTTGTTTCATTTTTATTATTAACAAAAACCTCCAGTATGTCTGAAAACTACTAAGACTAACTT 

108161 CCTCCAATCACTGTATAGAACGGATCACAAATATAATGTTTACAAGGCCAAAAAAGTAATGTAAATAAGCAAAGCAGGCT 

108241 GTAAGAAGGAATGCATGCCCCTTCTGAAAGACAAATCTTCCCTAGCTCAAGCTAATTGCTGCCAGGCAGGAATGTGGGCC 

10 83 21 CACTGTTACGAGATTATCCCTTTTTCCCAAAAGGAACTGAACTCTCAGGATTTCTAAGTGTTGATTCCCATTTAAAAAAT 



1084 01 AACAACTGCAAAACATATCCACATGCCACATCCCAGCCTACTGGTCTACAGTGACCTCATTTATAGTCGGTCATACTCTC 

10 84 81 TAAAATAAAAGCAACATCAAGTGAGGAGTTAGTGATATGTAAGCACAAGAAAGGAAAAAGAACTATGCACCTGTAGAAGG 

10 8 561 CAACGTTC AGAAACCAAAACTTGGTAGGATTAATAAAGATATTTGAAGCTACTTAGTCTGGTGGCTAGGAAAAAGACTCA 

108641 TGCAAACTAACCAATTCAAGATAAAAAGAATAACCAAGTGTCAAGTCAGAGTGACTTTTCCACTACATCACACTGGCTCC 

1087 21 CAAATGGATAGACTATAGAGAGAATAAGGCATTTTTTTCAACTGGATGGCAGTTTAAAGTAGTCTGGAGTACAAACTTAG 

10 8 8 01 AACAGGTGTCAATCTTACTGATATCTTCCTGGAACAGAAGCTGAATTCAAGAATATTTTACCCTGGACCAAATGTTATCC 

10 8881 AACACTCCCAGCCTATATTGGCCATCAGCAGAGCATACAGAAACCACAGAGTAGCCCAACAATGGGAAGGGAGAAACTTT 

10 8961 CACCAACTC AAGAAAGAAAAAAAAGAAGGAAAATCAGGTGACTAATGTTTGTTTTCATTATTTCTTGTTTTAAAAGCAAA 



109041 ATTTCAAATTTACTTCCTCCATAAAAAGAAAAGCAGGCTGGGTGTGGTGGCTCACGTCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAG 

109121 GCCAAGGCGGGTGGATCATCTGAAGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGTCAACATGGTGAAACCCTGGCTGGGC ACAGTG 

1092 01 GCTC ACGCCTGTAATCCCAGC ACTTTGGGAGGCCGAGGTGGACAGATCAACTGAAGTCAGGCGTTCGAGACCAGCCTGGC 

1092 81 CAACATGGTGAAACCACGTCTCTACTAAAAGTACAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCAGGCGCCTGTAATCCCAGCTACT 



1093 61 TGGGAGGCTGAGACAGGAGAATTGCTTGAACCCGGGACGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGACCACATCATTGCACTCCAG . 



109441 cctgggcaacaagagcaaaactccacctcgggggggaaaaaaccatggtgaaacccccatctctactaaaaatacaaaaa 

109521 ttagctgggtgtgtgggtgcatgcctgtagttccagctccttaggaggctgaagcaggagaatcacttgaatctgggatg 

109601 cggagtttgcagtgagccaagattgcaccattgcactccagcctgggctacagagtgagactctgtctcaaaaagaaaaa 

109681 aaaaaaaaggctgggcatggtggctcaaacctgtaattccagcactttgggaggctgaggcgggcagataacaaggtcaa 

1097 61 gagattgagaccatcctggccaacatggtgaaaccccatctctactaaaaatataaaaattagctgggtgtggtggcacg 

10 98 41 cgcctgtagtcccaactacttgggaggctgaggcagagaatcgcttcaacctggggcagggggcagaggttgcagtgagc 

109921 cgggatcacgccactgcactctagctgggcagctgagcaagactccgtctcaaaaaaaaaagaaagaaaaaaagaaaaga 

110001 aaagcaaatctttaagttcaattaaaaaaatcttaaagttcaattttaaagggaggggaaaaaagaagccatatgtcttt 

110081 tttgtcaaagtctcacaaaggatatccctgaaagcttgctgctttaaccatatgctagataacctgtaaaataacttaat 

110161 tcccaagtacttacaatactagaattctagagctagatggagggagtggaagccattcaggtcatctctctcacttttgt 

110241 agtcttattctacaaaggtgtagattcacactaggacccagatctatacttttctgtttggaaatcaccagaagatctac 

1103 21 aaaaagttatctcccatgtagtctttacatgaaagcttgttccaatatacaactactcttgaatgaaggagcaagccaag 

1104 01 aaagaaaaaaatttgagaaccaggaaacagatccattagaggagagaagcaaagggaaattccaggcaaccattctgtag 
1104 81 c aagcctggagaaaactagttcaaactacagcaagaaggaaaaagtgtcctgaaggatagtctccaaggagaaaatatgg 
110561 aacc aatagatcatctaatagatttgatcatataagaaactgtactaggccgggcaaggtaacttacacctgtaatccca 
110641 gcactttaggaggcagaggccggcagatcacttgaggtcaggagttggagaccagcctggccaacatgacgaaaccctgt 
110721 ctctctactaaaaaaacacaaaaattagtgggcatggtggcacacgcctgtagtcccagctactcaggaggctgaggcag 



IDE li.D+12289 



IDE_li.D+11706 



IDE li.D+11044 
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IDE li.D+9270 



110801 GAGAATGCTTGAACACGAGAGACAGGGGTTGCAGTAAGCCGAGACTGCGCCACTGCATTCCAGCCTGGGCGATAAAGCGA 
110881" GACTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA^ 

110961 AGATCAAGTGGGAAGAATCAGAAATATGTAAACAGTTGGGTGTGATGGCTCATACCTGTAATCCTTGCTACTTGGGAGGC 
111041 TAAGCAGAACGATCACTTGAGGCCAGGAGTTCAAGACCAACCTCTGCAACACAGTAAGACCCCATCTCTAAAAAAATAAA 

IDE_li.D+8951 

111121 ATAGCTGGGCATAACAAAGCAACAGAAAATTTCTAAAATTAAGAGATCAAGAAATAACAGTAGCCAGGTGTGCTGGCTCA 
111201 TGCCTGTAATCCCAGC ACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTTGATCACCTGAGGTCAGG AGTTTGAGACCAGCCTGGCCAAC A 
111281 TGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATATAAAAAAATTAGCCGGCGTGGTAGCGGGCGCCTGTAATTCCAGCTACTCAGG 
1113 61 AGGATGAAACAGAATTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGCTGCAGTGGGTCAAGATCTCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGT 
111441 GACAGAGCGAGACTCTGTCTCAGAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTGGGCACCTGTAATTG 
111521 CAGCTACTCAGGAGGCTAAGGAATGAGAATTGCTTGAACTCAGGAGACAGAGGTTGCAGTGAGCACCACTGCACTCC AGC 
111601 CTGGGCAACACAGCGAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAG AAAAGAAAGAAAGAAATGGTATTTGTTCTTTTCTCA 
111681 . AGACCCTATTCTCCCCAAAATCTCTTTGGCTAGAACTTCAGACTATTTCACTTCCGATATCATCTTCCACCTCTCTAACT 
1117 61 CCCAACCTCTCCAACTATGTTTCCTTCTTATACCTAAATGTGAGCATTGTCAAGGCTGCCCCCTCCCCCACCGCATCTAA 
111841 ACATAGATTATTTTTCCTATATCCATCCATGTCCGTGTCTTCAACTCTATCTTCAGATTTAGGAAATCAGCTCAGGGCTT 

• IDE_li.D+8168 

111921 CTTACCAAGTTCCAGTCATATTTCAAATGCTTCCTGCAGATCTCCCCTTGGCTATCCAGTAATCACTTCAGACTCAATAT 

112001 CATC AACTACCATGTATATTCTTTCTAAAAAATCTCCCTGTTTTAACGTCCCCATCTCTACTAAAGATATCGTGCTACCT 

1 1 2 0 8 1 CTAGGAAGAAGACAATATAATGGCCAACCCCTGAGGTTCTTGAGTGAGCCCAGTTGAATTCATATCTCGCTAAGCCACTT 

112161 ACT AG CTGTG TATCCTTG AGC AAG TT AACCTCTTTG AGC TTC AAT ATCCTT ATCTG AAAG AAAAAAAAAAAAG AC T AC C A 

112241 CCACCACTCTCCCACATAATTACCGTGGCCATTAAACAAGACAACATATGTAGCCAGGTGCAGTGGCTCACGCCTATAAT 

112321 CCCAGTACTTTGGGAGGCCAAGGTAGGTGGACTGCTTGAACCGAGGAGTTTAAGACCAGTCTGGGCAACATGACGAAATC 

112401 CTGTCTCTACAAAAAAAAAAAAAAACTCCAAAAAATTAGCCAGGTATGGTGGTATGTGCCAAGTTCCAGCTACTAGCCCC 

112481 AGCTACCCAGGAAACAGGGGAGTACTGAGATGGCAGGAGAATCACCTGAGCCCAGAGAGGTCAAGGCTGCAGTGAGCCCT 

IDE_li .D+7511 

IDE_li.D+7513 IDE_li . D+7509 

112 561 GATCACGCCACTGCACTCCACCTAGGAGTGACAGAGTCAGACTCTATCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCACACACAC 

112641 ACACACACACACACACAACATAGGCAAAGCTCCTAAT 

112721 AGGC ACAGAATGACAGAC ATCACATGTTCTTACTTATTTGTGGGATCTAAAAATC AAAACAATTGAATTCATGGAGATAG 

112801 AGAGTAGAAGGATGGTTACTAGAGGCTGGGAAGGGTAGTGGGTGGTTGAGGGCAGGTGGGGATGGTTAATGGGTACC AAA 

112881 GAAAAAAAAAAAGACCTAGGATTTGATAGCACAACAGGGTGACTATAATCAATAATAATTGCACATTTCAAAATAACTAA 

112961 AAGAGTTTAATTGGATTGTTTGTAACAAAGAATAAATGCTTGAGGGGATGACTACCCCCC ACCC AAAAAAGCATAAC ATA . 

113041 CAATAAGCATTCAATAAATATTAGCTACTAAATCTTTTATGGTTAACATCGTCAGCAGCAGCAAGAGCGTTACAGCTGAA 

113121 TCCACTTAGACCCCAGCACAGGTCAGACTTGTTCTAGGCTCTGGATCCATTTCCTATCCTTAAGCAAAACAAATAAGAAA 

113201- CCCCAGTAGTAGGTCAGTATTCATC AATGTGGTTCTGATCTTTCAATTGAACTAGTCCCTGAGCTACC AATCTACAAACT 

1132 81 AGATTTCATTCCCTTGGGTATTTAAGGACCGCTCAGTCCTGTCCACTACCCTACGGGACCTGAGGGTAACAGCCAGCCCA 



IDE„li.D+6733 

1133 61 AAAGTGCCTACAAGACTGTGCCCACTGCTGTACCCAAGCAGTGGTTCGTTCTCTTGGTATGCCTTTGGAAAACCTGCCAC 

113441 CTGCCAGGCAGGACAAACATCTCACCTAGCTGAACTTCTTCCCAGAGCTGGGTCTCCCCGACAAGAGTTTTCCCTACCCT 

113521 GGTGGCCCCTCCTATTCTAGACTCAAAGTCACTCACGCTCAAGACCTCAGGCTTCTCTGACTCCCACATCGTCCCTACAT 

113601 CAATCAATAACTAAACTCTGCTGAATCCTTCTTGCACATGTCTTCTGC AGACACTCTTCTTTCCTTGTCATTTGTACTAC 

113681 CTTCTTTATCCCTCATCAGTCTCTGCCTGCGTTTCAAACAGTGCTTACAAAAAACAGCCAGATTAATTAGCCAAAAATAC 

113761 AGCTTTCATATGTCACTGAATTGCTCAAAAAGCATCTGAGGTTCTCTATATCCAATAAGACAAAATTTCACTTTCCTTTG 

113841 CTGATATTGTGAATTTCCCTACTTTTGAACCTTTGCTAATACCATTCCTTCTATCTAAAATATTTTCTCTTCTGGTTGTG 

113921 GTGGCTTATGCCTGTAATCACAGCACTTTGGGAGGCAGAGGCAGGAAGATTGCTTGAAGCCAGGAGTTAGAGATC AGTAT 

114001 GGACAACATAGCAAGATCCTGCCTCTACAAAATTTTAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCACAAGTCTGTAGTCCTAGCTA 

114081 CAGGAGGCTGAGGTGAGAGGATCACTTGAGCCCAGGAGTTCATGGCTGCAGTGAGTTTTGATCGTGCCACTGCACTCCAG 

114161 CCTGGGTGACAGTGAGATCCTGTCTCCAAAAAATAAAATATTTTCTCAACTCTCCTTCTTTGTTCATCC AATTCAATATT 

114241 TCCTTCAAAGACTCTTGTTCAAATCCTATGTTCTCTGCAAAGCTCTCGCCATTCTTACTAGCAGCAGGGTGTTCTCAGCA 

114321 GAGGGAAAACAATGCAAATGATCTGAGGTAAGAGCAAGTCAAGCAAGTAGACCAGTGTGACTCACATTGTTGAGTAGGAA 
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IDE li.D+5696 



114401 GTTTATTACTCAAACCTGAAATTTGAGGGAGAGGTTCTGGCTAGAGAAATACATTTGGGAGTTGTCAGAATATAGATTAG 
IDE_li.D+5658 

114481 GCCTATCTTACAGAATTTTTGCAATGATCAATATGATACCAGGGC ATACTTGCATGACTGCCATTCAGCAGTGAACTCAT 

114 561 ACATCTTTATGAATGATGTTAAATGAAAGTTAAATG AAAAAAAGTAACTCAGAAAAGTTTGCAATAAAGGTCAAAAGCTA 

114 641 TAAAACTAAAATAAACAATAAAACTAAACAATATACTGCTTAAGAAGTATTCAAATGTGATAAAACTATAAAGAAAACTA 

114 7 21 AGGAAATTGTTATCC AAATATAGAATAATACAGCCGGGCACGGTGGCCCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTG 

114801 AGGTGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGGGTTTAAGACCAGCCTGGGC AACATGGTGAAACCCCATGTCT ACTAAAAATACA 

114 881 AAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCACGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCCTGAAGCTGG 

114 9 61 GAGATGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATTGCGCCACTGTACTCTAGCCTGGGCAACAAGGGCAGACTCTTTCTCAAAAAAA 

115041 AAAATAATAATAATAATAATAACAATACCTTTACAGGGGAGGAGCAGAGTTATAATTGGACAGGTGAGCACAGACAGGTT 

115121 CAAAGTTGCTGGAAATGTTTGTTTCCTAAAGTAGATGGTACACAGGTGTTTTTTTCTTCTTTGTCCTATATACTCTGGCA 

115201 TGTACAATATTAAATAAGAGAGTAAAAAAATAAGAGGCAATATATAAACATCAAATAGATGTTTCACAATGTTTTTAAAA 

1152 81 ATTATTAAGTTGAGAAAAAGGAAGAGTAATTGTGTGACCTGTATAACAAGGCCTAAAAAGAATAAAGGATTTAGTCATAT 

1153 61 AAAGAAAAGACAGAAAGGGCATCTCGGAATTGGGAATGAATAGGTCATGTAAAAGGAGACAGCAAATTGGTAAGTCTGAC 

IDE_li.D+4667 

1154 41 TGG AG AAG AGTTAGGCTGAAAAGTTGGGCTAAGCCAGCCAACAG AATGCTTACATGCTGGGTCAAGAAGTTTGAACTTGA 
115521' TCTTGAAATAGC ACAGAACGACTGGTGATATTTAGGCGAGACAACAGCTTGGGAAAAGTGGTTTATTAATCTGATGTGAT 
115601 GATAAGAATCAACTAGTAGGGAGACAGAAGGCTGGAAAAGTCAGTTCTAAAACCTGTTCAGGTGAGATAATCTCACTGAT 
115681 GTAAGATGTTACGAAGATGATC ATGGCCTGAACTAGGATGGTGATGAGGGTCAAGATCACTCCAAGAAACTTTAGGAATC 
1157 61 TTTAGGATGAAAGACTCAGGAGGATTGGGTCTTGGGAATAGGCAATGAGGGAAAAAGATTCAAAGATTTTCAAGCTAAAC 
115841 TGAAAACTCTCATTTTCAAGCTAAACTGAAAAAATGATAACAAC ATAGCAAAACTAAGGACTCTACAGAAAAAAATTGTT 
115921 TTGAAAAAAG ACCATTAATCAATTAAGTTATGC AGTAAATATGTACTGAGTACCTACTATGTGTCAGGC AGAGTGTG ATG 
116001 CCTTCCCTTCAGAAAGCAGATTGTG AGTCCTACTTTAAAAAGTTATTCCGAGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCGAGC 
116081 ACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGCAGATCACCTGAAGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCATCATGGTGAAATCCCAGCT 
116161 CTACTAAAAATACAAAAATTAGTTGTGTGTGGTGGCACACACCTGTAATCCCAGCTACTCTGGAGGCTGAGGCAGAAGAA 
116241 TCACTTGAACCCGGGAGGTGGAAGTTGCAGTGAGCCAAGATCGTGTCACTCTCCAGCCTGGGCAACAGAACAAGACTCAG 
116321 TCTCAAAAAAAAAAAAAGTTACAGTTTTAATAGGCAAAAAGAAACTAAACAGTTCTTTGAGAAGAATAAAATAATTTTGT 
116401 GAGTCCCACTTTTTAAAAAAGTAATCAGTATGGTGATAAAATACTAAGTTGTTTTTCAAAATTAATTGAAAGAAACAACA 
1164-81 AAACATAAAAGTGGAGGTGTCTAGTAAAAGGTC AGAGGTAAAGCAGTTTACTGTTTATTACTGAAAGCTCCTTGAGGACA 
116561 AGATTTATGGTTATCTTTGCATTTACATAGTACTGGACACAGTGTGTGATCACTACAGAGTAGACATTCAAATAATGTCT 

IDE_li.D+3459 

116641 AAACTAACAGAACAGTGAAAACAGACTGAAGACAAGCCAAATGAGAAGGCTCCAGAACCTAACATATCTATAGAGGATCT 

1167 21 ACCCCTGTGGAGGGAAAGTGCTCTAGCCTTGTCATCCTGGCTAAAAGGTAGCCTGATCCTCTGGCTACATGTTTAGGAGA 

116801 TATAAAATACCAAC AGAAAAACAGAAAGGAAACCAGTGTTTATGAAACATATACTGGGCCTGGC ACAGTGGCTCATGCCT 

116881 GTAACCCCAGCACTTTGGGAGGCAGGGGGATTGCTTCAGCCCAGGAGTTTGAGACCACCCTGGGCAACATG ACAAAACCC 

116961 CATCTCTACCAAAAATACAAAAATTAGTTGTGGGGTGGTGGCATGAGCCTGCAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGTG 

117 041 GGAGG ATC ACTTGAACCCAAGAGATGAAGGCTGCAGTGAGCTGAGATGAC ATCACTGCACTCCAGCCTGGGCGAC AGAGT 

117121 GAAACCCTGTCTCGAACTTTAAAAAAAAGAAAAGATACTGAACTTTTTCTCCCCTACCCTGGGGAGACTGTCCCCAACCG 

IDE_li .D+2914 

117201 TAACTTCTTTTTTTTTAAGACACAGTCTCGCTCAGTCACCGAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCTCAGCTCACTGCACC 

117 281 TCCGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCATGAGTAG 

117 3 61 CTGGGATTACAAGCGCCCACCACCACGCCCGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGCCC 

117441 AGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCCCCCGACCTCGCCCTGTCAAAGTGTTGGGATTACAGGCATGAGCCA 

IDE_li.D+2540 

117 521 CCCCACCTGGCCTCAACCCTAACTTTCAAGACAGGCAGAATGTGTGGATTAGGTTAAAGAAACTTCAGGGGTACCCTGTT 

117 601 CTTTTACACTATTAAAAGGCATTTTTCTGATTGAGAGTAGTTTAAAAGCTTGAATGTTGATAGTCCCAACTGACATACCA 

117681 CTGTTTCCTAAGCCTATGGAACAGGGAAATGCAAAGTAGGGCTGCCTGCAAAGTGAGATGACTGATGCCCAGGTGGCTCA 
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IDE_li .D+2338 
rs2421945 

117761 AGTTGTTGCC AGGGAATGGGCTATTATCTCCAGGTGCCCCAGTAGTTCAGATAATTCCACACAGTCCC AAGTTATAAAAT 
117 841 ACAGCTGAACACAGAACAAGGAGGTTACTCTGTAAATGGATTGATCTTACATAAATGCTTTAAGACCATCTCTGTCTCAA 
117 921 GAGGTTAGACC AGAAAATGAATGCCC AAATACCAGCAGAGGCAGTACTTGTGTTTGCAAATACATAACAGTTAAG AGCTC 
118001 AGGCTCCGATGCCAGATAGACATGGGTTAAATCCCAGCTCTTCCAGCAAATAGCTGTGTGGCTATCTCTGTTAAGACATT 
118081 CTTCCGACTATGTACAGTAGGGCTGATTGCATTCCTTAAGATGAGAATATGTGGTAGCTTCAGATGTTAGTGCTTTCCTT 

IDE_li .D+1917 

118161 CCTAAAACTATGCCCTAATCCCTTTGGTTGGACCTGTATTTTCCTCAAAAGCCTCACTCACTGATTTTAGGGTAGAGCTT 
118241 . TCTAGCTGGCTCATCTCATTCATTATGCTTTGAATCTCTCAAATTTCCATCTTTGAGAAAAACATATCTTAAAACTCTGG 

118321 ATGGTC G AC CGG AC TTT AT AAC T AC AG AG AAAATGT AATTTT AAC T AG AAC AT AC AAAC C AC TT AGT T AT AC AAAAC TT A 

118401 AAATTGGTGCTTTCTTTAAAAATCACAAATGCTATATGCTGGAGACAGTATGGAGACAGCTAAGCCTAGCCTATCAGTAA 

1184 81 TGAATTTAGAACAAAAGCAGACTGACACAAAAGAGGACAAAAGGAGGCATCCTGCCTGTGCTTACCACCTGATTCTCTAA 

118561 GTTCAGGGGTCTTTTGCACATTATAGGAGATTTTGTGATGTAGTGGAAAACAGAGGAGAACAAGTTCCATAGAGTCTTCA 
118641. TTTGTATTAGCTTATCTTAGTGCCCCACTGCTACCATCCTAATACAGGC AGTAAAGACTAAGTCCCAACAGGTTTCTCTG 

118721 CCTTAGGACTCTCTCCACTTCCTGACATCCTGCACACAGCCACCAAACTACTTTCCTAAACCCCCAGTTCCATCAGATAA 

118801 CTTTCCAGCTCAAAAACTTTAATGGCTCCCTACCTACTACGCATTGGGAAAATCCCAACTAAAATTCAAGACCCAGGCCA 

118881 GCATTACCCTACTGTTATAATACAGGACTTGTGTCCTTCTAATTACCCCAAGGAAATTCTATAAAGCTTCAACCAGACTA 

118961 ATCGGCTCACTGCTCCCCCAACACAAACTGCCCGCATATCTAGGCTGGATTACGCCCACGCCAGCCCTCACTCCAACCTT 

119041 TCTGCCATTCCTTCCAAAGCCAGCCTACCCCCCCATCTCTGGCCCCACACACTACCC ATACTACCCATCTTCTGACCCTC 

119121 • ATCAACACACCCTTGTAGCTATCTCAATTCCCGTGGCATCCCAATCCGCTCCAATCAAGTCAAAGTTCCTTGGAAGGCAG 

119201 ACACATACTTTACATAGAGGGTCCAGCACAGTGCCCTGCACTTAGTAGGTGCTGGCTATTACTGATTAAAACCAGCAGGG 

119281 GTTCAAATAACGTTTCTAGGGAGGGCAAGATAATACTGCCTATCTTCTTCCATTCGTAGTAAAAAGTATTCAGCGTTCAC 

119361 TAC AAGCCTGAAAACGCCTAGCGTACGCAGATCAACGGTGC AGTGGAGAGGGC ACGCCGCCGGATGGCAAAAAACCTGTG 

119441 TCCTAATCCTGGTTTTGCCACAATCTCGGCAGTTGCTGGGAAATCAAGCC ATCTCTCGGAGCTCCGGTTGTCTCCGACGT 

119521 AAAACAAGGGAGCTGCTGTAGAGGATCCCGAGGTATCTTTTGGCTCCTAAATGTCCCCCGATAGGAAACCCCACACTCGT 

119601 CTTCCAAGGCGGGAGGCAGGCAAACTTTTTTCCCAGCGCGGGCATTCCACACGGTCCTGGAAACTCAGTGCCCGGAGAAA 

119681 AGGGCAGGGCTGAGGGCAAGGTGAGAAGCGGTCCCCCCGAAGTCGCCGGATTGCTTTACCCCACGGCTCGAGTCCGCCTC 

119761 AGGTTCCCGGCCCCCTCACAGGCGGACTCCGGGAGAGTGACGCGGCGCGGCTCCCAGGTGCAGGCCGGGTGACTCTGTCC 

119 841 GCCCCTGCGCCCCCCGCACTAGTGGCACACGCCCCGTGGCCCCGGGTAGCGGCCCCGGCCCCTCACCAGCCCAAGGGACG 

119921 TCCCCGACTCTGGACCAGGCCTCTGGCTCCCGCCTGGCGAGCCGCTCTTCCGGGCCCTGGGGCGGCCTCAGCGCGGC AGT 



120001 
120081 



120161 



IDE_li.l 

ACGGGCCCCAGGCCGGGGGGAGGGGCGGCGTGAGGGGCAGCGGTGGCGGCTTTAAGTGCTGAATCACCACTTTGCAACCC 
GAGCGCCAAACCGCTGTGACCCACGGGGCCCGAGGGCCCGGGCGCTCCATTCCGCTTACCCACACAGGCGCTCCGGAGGC 



Exon 1 

GGCAGGCGGGCGCCGAGGACTGAGCGGAAGGTGCTGGGCAGTGCGGGGTGCAGAAGCCACGCTAGCCGGTACCGCATTAG 

CDS start 



Exon 1 



IDE_l.e5 'UTR-51 
IDE le.l 



12024 1 CCAGCGCAGTCGCCGGGATCACCGCAAACGCTTCCTGCTTGCGCTTCGAGCCGGCCCTGCGCACTGCGCATGCTCTAGCC 



120321 



Exon 1 ■ 

GCGGCGCCGCGCGGTCTCCCGGGAGCTGCGGAGAGGTAGCTGCTCCGGGTTTTGCCTGGAGCCGGATGGGGCCAGGACGC 



IDE us~122 



1204 01 AGGCGAGGACGGTGAAGACCGCGGACAGCCGAGGCCTGAGCAGGCGGACTGGAGGGACAGGGGTTTGGCCGGGGCGCTTT 

12 04 81 AGGAGCCAGC ACCC AGACTTTCCCAGGCGGGGAGGGTCCCAGCTAGATCCC ACCGGCCGC ACTTGTGAGGGTGGCGACGT 

120561 GTGTCTGACTGTGAGGGGGCGAGGGGCCGCTCATAAATCCAGTGAGGGC ACACGGGGCTATGTTTTCTGAGGC ACCCCCA 

120641 CTGACTAGCGTGCCGGACCCTGCAGGTGTTGGAACAAGGTTGGTGGTCGCGGCGGCCTCACGTAAAATGAATCCGCGGCC 

120721 GGCGCGCGGCCCGCGGGCTCCCTCTAGAGCGCGGTGGGGACGTGGACCGCGAAGGCACAGATGCGCTGGAGACAAGGCTC 

120801 GAGTGCGGCGTGGGGGAAATTCAGACGCAGGGGTCAGCGATAGAGAGGCCAGGACCCAGGGGGACGTTTCCATCCTTGGG 

120881 GAAGTTAGCAGCTCTGTTAAGAGGAAGGTGCGGATGGGACGGGCGCCGCAGCAAAACAAGGCTTCAAATCCAGAGTAGAA 
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J 



120961 ACTACTACTCTTGTTAGTACTCCGTACTAGGAATACTACTAATGTCAGTCGGCTTCAGTGGTTACTTTTTAAACAAAGAA 

121041 TTTTCTCCCCAGTGGCTTTATGGGGCTTTGCACCCACGAAC AACTTAATAGTTGTTATGAATCTAACTTTCC ATAATACC 

121121 TTATGGGAGTCTTTAAGGAAGAATGCTATTAGGGATGGTGACTTGCCAGCTTAAGTACTTTTAGGTTTCTGATTGACAGA 

IDE_us-945 

121201 CGATCAAGACTGCAGCCAAAAACGGTGTCCTTAGTCCAAGTATTGCTTTAAATGGGAATTCAGTAGGAGGGTTCCTTAAT 

121281 CAAGTTGATGCTTTATCGAAGACGTACCC ACG ATCTTTTTAACAGTGCGGTTTCACCTAAAGGCAAACCTTTGGATGAAA 

1213 61 AC AGG T AAAAATT ATGG C AAG C C T C C TAG TG G TG T TTG C AAG TG C ATGGTTTT AAG AACC TTT AAATT AC C AG TC C C AAT 

121441 GC AGAGTAGTCAATC ACCTTGAAGCAGCTCCTCTGAGAGTGTTAATGCAGCCTTTCTGAATAC ATTTATGCTCCATTAAT 

121521 GGAATCTATAAATGGGCTGGGGTAGATTCAGACTTGGAGGGCTTGAAACATATACAATTTGGGGGACCTCTTTGAGACAT 

.121601 AAAATACAAATTATAAATACAAAATTAGCAATC AGAAGATTACTATAGAGAGAAAATACATCAC AACAAATACTCGAG AC 

121681 TTGGAGATTAGTACCCTTTTTTTTCCTGAGATCTCTTTAGGCTACTTATTAGAAATGCTTACATAAAAATGCTTCCAGAT 

1217 61 GGCCGGGCGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGCCGGGCGGATAACGAGATCAGGAGTTCGA 

121841 GACC AGCCTGACCAAAATGGTGAAACCCCGTGTCT ACT AAAAATAC AAAAATT AGCC AGGCGTGGTGGC ATGCGTCTGT A 

121921 ATCCCAGCTACTGAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATC ACTTGAACCCTGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCACGCC 

122 001 ACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAAATGAGACTCTATGTCTCAAAAAAAAAAAAAATGCTTCCAGACAACAACTGGCTTT 

122081 CCCTCTACAACTCCCAGTTTGGAGCCTGTGCAAGTGAGCAGCCCTGAAGTTTAAACTTCATTAGCTTCATGATAAATTTC 

122161 CCTCTGGTTGGAGTAGATGTCCTGGATAAGAAAGATTAATATTAATATAGTCTCATAACTATCATCTC AATAAAGAGGAG 

IDE_us-1966 

122241 GTGGATGGAAAGAAAAGTAAC AATTTTG AG AGTCTAC'TCTGTGTCTGGC ATTGTACATGGCTCCTTC ATTAGTC ATC ATG 

1223 21 ACCACCCTCTGT AATGGATATTTCCTCACCTACC AG AG ATG AGG AAGCTGTGGC AGAGAG AGGTTG AGT AACTTGCCAAC 

122401 AATTGGACAAAAAGAGTGGAGTTGTAATTTGAACCCAGGACTGTCTTATTCCAAAACCTGTGATTTGCTCATCTCATTTA 

12 2 4 81 TGACTTGACAAATATTTGTTGAATGCCTTAC AGATACCAGGTATTATAAAGGTGCTGGGAATAC AGC AGTGGACAAAAAA 

122 561 GACAAAAGTTTCTGTCTTGATGGAGATTACCTTCTAGCTGTGTGGGAAAAACAGATAATAATCAAGTGAGTAAGTGATAT- 

122 641 GAAGGAACAGGTGGTCAGGAAAGGCCTCTTTGAGGAAGTGACATTCAGGCAGACCCCAGAATGATGAGAAAAAGTAGGAA 

1227 21 ATGTGAAGGTCTAGGGTGTAATCTTTCCCACTCTCACTCAAACAAGTATAAGGTGTAAACCACCTAGACAACTTTTTTTT 

122 801 CTTTTCTTTCTTTTTTTTTTTTTGATGGAGTCTCGCTCTGTCACCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTCGGCTCACTG 
122881 CAACCTCCACCTCCCGGATTCATGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGGACTACTGGCGCACGCCACCATG 
1229 61 CCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGATTTCACCATGCTGGCCAGGATGGTCTCGATCTCTTGACCTCATGA 

123 041 TCCCCCCTACCTCAGCTTCCCAAAGCGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCTCCATGCCCGGCCTACAACTTTTTTAGAAGCA 

IDE_us-2871 

123121 GAAAAAGTAATGTGCTGAAGTCATTCTTTGCCTTAGATAGGAAAACTAGACACATATTCAAATATAAGTATTCTGATATA 

123 201 CTGGAAGeCAAATATTAGTGTTTATCTGTGCTGTAAGTTCCTTCCATTAGCCCAGATAGAATAGAGTTCACCATAGAGCT 

12 3 281 GAGTCAGGAGTTCCTAATGATTGAAAGAAAAAAACTTAAAAAGGAAGCCCAGTGGTGAC AGATTGGCGTTTAT-TTCCTAA 

.IDE_us-3130 

1233 61' TTGGTAATGTTCAGAAAAATAATATCTTTTGTCCCCCCAGATGTTTTAGCAGAGGAAAGAAAAGGAATTTTTTTTTTTTT 

12 3441 TTTGAGGCGAAGTTTTGCTCTTGTCACCC AGGCTGGAGTGCAATGGC ATGATCTTGGCTCAGCGC AACCTCCGCCTCCCA 

123 521 GGTTCAAGCAAATCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCGCCACCACACCCAGCTAATTTTTGT 

12 3 601 GTTTTTAGTAGAGACGGGTTTCTCCATGTTGATCAGGCTGGTCTCCAACTCCCAACCTCAGGTGACCCGCCTGTCTTGGC 

123 681 CTCCC AAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCGGGC AAGAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAATAGGCCG 

123 761 GGTGCAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCTCTTTGGGAGGATGAGGCAGGTGAATCACTTGAGGTGAGGAGTTTGAGAC 

i 23 84 1 CAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACAGAAAAATTAAAAAATTAGCTGGGCATGATGGTGTGCACCTGTGTC 

123 921 CCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCACAAGAATCGCTTGAACCTGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATCGTGCCACT 

124 001 GCACTCCGGCCTAGGTTACAGAGTGAGACCCTGTCTCGAAAATAAAACTTAAAATGTCTTTTGAGACTGGGCAC AGTG AC 
124081 TCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAAGTGGGCGGATCACCTGAGGTTGGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCA 
124161 ACAGGGAGAAAACCCGTCTCTACTAAAAATAC AAAATTAACTGGACATGGTGGCGC ATGCCTGTAATCCCAGCACTCGGA 
12 4 2 41 AGGCTGAGGCGGGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCGGTGAGCCGAGATGAAGCCATTGCACTCCAGCCTG 

IDE_us-4058 

124321 GACAACGAGTGAAACTCCATCTCAAAAAAAAAAAATGTCTTTTGAACTAATCTAGCCTATTGTTATATATTCAAAATCAA 

124401 AATCTGAATTCTGAATCCACCAACTCAAAATTTTGTACAAATAGCTAAAGAGAAAGCATACCTAGGTAGTTAATAACAAA 

IDE us-4207 



124481 GGAAAATTTAAAGTTAGGGCC AGACGCGGTGGCTTATGCCTGTAATCCCAACAATTTGGGAGGCAGAGGTGAG AGGGTGC 
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I 



124 561 TTGAGCTC AGGAGTTC AAGACC AGCTTTGGCTAGATAGTCAGGCCTTGTCTATATAAAAAAATAAAAACTAAATTAGGC A 

IDE_us-43 98 

124641 GC AGGTGCAGTAGCTCATGCCTGTAATGCTAGC ACTTTGGG AGGCCAAAGCAGG AGGATC ACTTGAGCTTAGG AGTTCG A 
124721 GACCAGCCTGGGCAACATAGACCTCATCTCTATTTAAAATAAAGATAAAATCAAAACAAAACAAAAAATTAGCCGGGCAT 
124801 GGTGGTGCATGCCTGCGGTCCC AACTACTCTGGATGTTGAGGTGTGAGGATGGCTTGAGCCC AGGAGGTGGAAGTTGCAG 
124881 TGAGCCAAAATCATGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAAGACTGCCAGACCCTGTCTCAAACAACAATTCTTACAAGACCT 

124 961 TAAACATTTTTCATAAAC ATCATTTTTATTTGTATTATTTTTTAAGGCTCTTGAGCAATGCC AATTCTTTAATGAAC AGC 

IDE_us-4819 

125041 TGAGGAACATTGGTTTTAGCCATCAATTTTCTTTTTCTCAAAAGAAAAATGTCTCAAAAGAC ATTTTTTTTTTAATTGAG 

IDE us-4865 



125121 
125201 
125281 
125361 
125441 
125521 
125601 
125681 
125761 
125841 
125921 
126001 
126081 
126161 
126241 
126321 
126401 
126481 



126561 
126641 
126721 
126801 
126881 
126961 
127041 



ACAGAGTCTCACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGTGGTCTTGGCTCACTGCAACCTCTACCTCCCAGGTTCAA 
GCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTAGGATTATAGGCACCTGCCACCACGCTCAGCTAATTTTTGTATTTTTA 
GTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACTTCAGGTGATCCACCCACCGCAGCCTCCCG 
AAGTGCTGGGGTTACAGGCATGAGCCACTGCACCCGGCCTTTTTTATCTTTTTAAAACGGGGTCTGCCTCTGTGGCCCAG 
GCTGGAGTGCAGTGGAGTGATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCC 
AAGTAGCTAGGACTACAGGCATGAGCCACCACGCCCTGCTGATTTTTTTGTATTTTTAGTTGAGACTGGGTTTCACCATG 
TTGGCCAAGCTGGTCTCGAACCCCTGACCTCAGGTGATCTGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATG 
AAAACCACCGCACCCAGCCTTATTTTATGTGTCTTAATTTTCTCATTTATCTCTCTCACTAACATGTAAATACCACAAGC 
ATAGAAACCTGGTTGCTCTTTTCTCTGGTGTATCCTCAACATTGAAAGCAAGCCCTGGGCCCATAATATTTGTTGAATGC 
ATAAATCAAGAGTTGTCTTAACTGTGTGTGGAAAATACGAATTATAGATCCTGCCCATAAAGTAACTCAAATTTACCTTT 
AAGGACTAGCAAAGATGAGTCATTTAGGAAAACTCCTAACAAACAAATTTATAATTAATCACTTATCTATAAAACATTTT 
TAAAAATTCATGTTGCTTTTAGGTATTTTATTACCATAGTATTGTACTTAAAACTAATATACATTTTAAAACTTTTTATT 
GGGAGGGGCACGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTGGGGAGGCTGAGGCGGATGGCTCACCTAAGGTCAGGAGTT 
CGAGACCAGCCTGGCCAATGTGATGAAACCCTGACTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGTACAGTGGCAGGCGTT 
TGTAGTCCCAGCTACCCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCA 
TGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGCAAAACTCTGTCTCATTAAAAAAAAGAAAAAAAGAAAAAAAGCTGGGCA 
TGGTGGCTGACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTAGGTGGATCACCTGAGGTCGAGAGTTGGAGACCAGC 
CTGACCAACATGGAGAAGCCCCGTCTCTATTAACACAAAATTAGCCAGGTGTGGTGGTGCATGCCTGTAATCCCAGCTAC 

IDE_us-6274 

TCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTAAACCTGGGAGGTGGAGAGTGCAGTGAGCTGAGATTGCGCCATTGCACTCGA 
GCCTGAGCAACAAGAGCGAAACTCTGTCTCAAAAAGAAAAAAAAAAAGAAAAAAGAGAAAACTTTG 

TAGTCAAAGATAAACAAAATAAAAGAAAATAGTATAACTATTCCAGGCAAAATATGATTTTAGAATTCTATAGCCCAATA 

ATGTCAACATAGATTTTGTGATTTAGGATAAAAACATTTTGAAAAATACGATTTTAGAATTCCACAGCCAAACAATGTCC 

ATAAATAAATACCCCAGGCATCCATTCATTATTCAGCTTCCATAATTACCAGTTCATGGCCAATATTGTTCTATCTTTTC 

CTCCAACTCCCTCAACCTCCACTAAATTATTCTGAACCAAATACCGGGCATCATATTATTAATATTTCATCTCAGTATTT' 

CAGTATATGTCTCAAAGGACTTAAAGAAAATCCACAGGCACTAACATACTTAAAACATTAAGATAATTATTTAATATAAT 



IDE_uS-6872 

127121 CAAATATGTAGTCAGTGTTCCCACTTTCCTGAGTGTTCCCACTTTCCTGATTGCCTCAAATGTTTCTTTTTCACAATGGG 
1272 01 TTTGTTCAAATCAGGATCCAAACAAGAACAAAACACTTCATTTAATTAATATGTTTCCTTTTTTTATTTTGTTTTGTATC 
1272 81 TTTTGAAGATGATCTTTTTTGAAGAGTTTATTGAAGTATTGC AAAC AGAAAAGTAAACAAGTGATAAGTGTAC AGCTCAG 
127 3 61 TGAATTTTC AAAAACTGAACACATCCCTGTAAACACACCCAGAAGCTCTGCCTTATTCTCCGTTTCAGTCACTGTCACCC 
127441 CAAGGGTAAACACTAACCTGACTTCTAACACAATAAATTAGTTTTGCCTGGATTACAGTTTAATATAAATGCACTCATAC 

IDE_us-7306 
IDE_us-7304 

127 521 AGTATATACTCTTTTGGGTCTGGCTTTGTTTAACTATCTGGTGAGATTTATCCATATTTTTTAGAATAATTTTTGTTTGT 



IDE us-7320 



IDE us-7315 



IDE us-7329 



IDE us-7368 



127601 TCACTTTCTTTTCTTTTCTTTCTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGG 
127 681 AGTGC AGTGGCGTGATTTC AACTCACTGCAACCTCTGCCTTTC AGGTTTAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTA 
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127761 GCTTGGATTACAGGGGCCCACC ACCATGCCCTGCTAATTTTTTTTTTTTTTTTTAGTAGAGACCGGGTTTCACAATGTTG 
127 841 GTCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGATGATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTTCTGGGATTAC AGACATGAGC 
127921 CACCGCGCCGGCCTGTTTGTTTACTTTTTTTTTTGAGATGAAGTCTCACTCTGTCAGCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAA 

IDE_us-7759 

12 8 0 01 TCTTGGCTCACTGCAACCTCCGATTCCCTGGTTTAAGCAATTCTGTCTCAACCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCATG 
12 8081 CGCCACAATGCCCAGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTTCACTGTGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTC 
128161 CTGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCC ACCGTGCCTGGCCC AT AGC 

IDE_us-7995 IDE_us-7997 
IDE us-7970 



128241 TTGTCAATTCTAAATCTTTT ATTTATTTATTTATTTATTTATTTATTTATTT TGTTTGTTTGTTTGAGACGGAGTCCTGC 

IDE_us-8099 

1283 21 TCTGTCACCCAGGCTAGAGTGCAGTGGCAGAATGTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCGTGTTCAAGAGATTCTCCTG 

1284 01 CCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAAGTGCATGCCACTATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGG 
128481 TTTCACCATATTGGTCAGGCTGGTCTCAATCTCCTGACCAGACAATCCATCCGGCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTA 
128561 CAGGC ATGACCCACCACGCCTGGCCAATTTTTGTATTTTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCATGTTGGTCAAGCTGGTC 
128641 TTAAACTCCTGACAGGTGATCCATCTGCCTTGGCCTGCCAAAGTGCTAGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCACCTGGCCT 

1287 21 CTCCCTCCTCTTTTTTATTTTGCAATTTATTTGTCAAAGGAGTTGAGTCATTTATCCTATAGTGTTCCCAACATTCTAAA 

1288 01 TTTTGCTGACTGTATTCTTTTTATTTTTATTTTTTTGAGATGGAGTTTCGCTCTTGCTGCCCAGGAGCAACAAGAGGAGT 
12 8881 GCAATGGAGTGACCTCGGCTCACTATAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGAT 
12 8961 GGGATTACAGGCGTGCACCACC AAGCTCGGCTAATTTTTTTGTATTTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCACGTTGCCCA 

12 9041 GGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAAGCGATCCACCCGCCTCAGTCTCCCAAAGTGCTGGGATTCCAGGCGTGAGCCAGC 

rs2901597 

129121 GTGCCCAGCCTGCTGACTGTATTGTTACAATGTGACTTAACATGTTTGTTTCTTATATTTCCTGTAAATGGTAGTTACAT 

1292 01 CCACCGATTTGATCAGATTCAGCAAATATGCATTTGAGAAGTGTTTACTAAGCAGTGTGCTTGCTGCTAGGTGGGATACA 
129281 AAAATGACTAAGACATCACTCCTAATCTATTGTTTATTATGAATATGAAAGGTTAAGGCCAGGCGTGGTGGCTCACACCT 

1293 61 GTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGCTGGATCACTTGAGGCCAGGAGTTGGAGACCAGACTGGCCAACAATGCA 

IDE_us-9150 

129441 AAATCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAGTAGCGGCTGGGCGCGGTGGCTCACAGCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAG 

129 521 CTGAGACAGGCGGATCACCTGAGATCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCCGTCTCTACTAAAAA 

129601 TACAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGTGCAGGCCTGTAATCCTAGCTACTCGGAAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTAAACC 

129 681 TGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATTGC ACCCTTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGC AAAACTCTGTCTC AAA 

1297 61 AAAAAAAAAAAAAAAAACTAAAAATACAAAAAGCAGCCGGGTTTGGTGGTGCACACCTGTAGTCCTAGCTACTTGGGACA 

129841 CTGAGGCAGAAGACTCCCTTGAATCCGGGAGGCAAAGGCTGCAGTGAGCCGAGATCATGCCACTACACCCCAGCCTGGGT 

129 921 GACAGAGTGAGACCCTGTCTGCCTGTTTTTTTGTTTGTTTGTTTTGTTTTTGTTTTTTCTGAGACTGAGTTTTGCTCTTG 

13 0001 TTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGCCATGATCTCGGCTCACGGCAACTTCTGCCTCCCAGATTCAAGCAGTTCTCCCGCCTC 
13 0 0 81 AGCCTTCC AAGTAACTGAGATTACAGGCATGTGCCACCATGCCCAGTTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGAGTTTCT 
13 0161 CCATGTTGGTCAGGCTGGTCTTGAACTCCCGACCTCAGGCGATCTGCCAGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAA 
13 0241 CTGTGAGCCACCATGCCTGGCAGGGCAGGACTTTTTAAATTCATTTTTGTGACTATCACAGGGTATGCACCTAAGCTCAG 

1303 21 TAAACATTTGTTGAGTAATTAAAACCAGCTAAAGGTGTTTTTGTTTTTTGTTTTTTTTGAGACGGAGTCTTGCTCTGTCA 
13 0401 CCCAGGCTGGAGTGTAGTGGTGCAATCTCAGCTCACTACAAGCTCCGCCTCCCGGGTTCATGCCATTCTCCTGCCTCAGC 

1304 81 CTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCGCCACCAC ACCCAGCTAATTTTTTTTGTACTTTTAGTAGAGATGGGGTTTC 
13 0561 ACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCTGCCTGGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAC AGG 

130 641 CCCGAGCCACCGCTCCTGGCCCCCATTTTTTTTTTCAAGATAAGATCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCACTGGTA 
13 0721 TGATAATGACTCACTGCAGCCTCACCTCCCAGGCTCAAGTGATCCTCCCAGCTCAGCCTCCCGAGTAGTTGGGACCACAG 

KNSLl_us-8576 
IDE__us-10582 

130801 GTGAGTGCCACCATGGCTGAGACTATTTTCATTTTTTGTAGAGATGAGGTCTGGAGAGTCTTGGAAGAATTCTTACGTTA 

130881 AATAAAAATTCAGGATGCAAAATTCTATATCCAGGTTGAGCATAGTGGCTTACCCCTGTAATCCCAGCACTTAAGGAGGT 

130961 AGAGGCAGAATGATAGTTTGAGTCCACGATAGTTTGAGTCCAGG AGTTCAAGACCTGCCTGGGCAACATAGTGAGACTCT 

131041 GTTCTCCATAAAAAGGGGGGGAAAGACCAAAAAAACCCTATATATTCAATTATGATCTCAATTACTGAAAATATAC AAAT 

131121 AGACAACTGGAAAGAAATACATCAAAATATTAATGGTAGTAATTGCTGGGTGGTAGAAATCTGCTATCTCTATACAGGAG 



r 
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131201 TTCC AGAAAGAAACAACAGACGTGGCAAGTGAAATAGTCAATGAATAATTCAAAAACATTTCCCAGACTGAAGGTAAC AA 
131281 CTTGCCAGACTGTGGCTCAGCCCAATTAATGAAAGTAGATGCACACATTGGCTGGGCATGGTGGCTCACACCTGTAATCC 

KNSLl__us-8074 ' 

1313 61 CAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGCGGACCATGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGTTAACATGGTGAAACCCCGT 
131441 CTTTACTAAAAACACAAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCGGGCGCCTGTAGTCTCAGCTACTCCGGAGGCTGAGGCAGGA 
131521 GAATAGCGTGAACCC AGGAGGCGGAGCTTTC AGTGAGCCAAGATTGCGCCACTGCACCCAGCCTGGGCGACAGTGTGAGA 

KNSLl_us-7836 KNSLl_us-783 2 

131601 CTCCGTGTCAAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAGAAAGTAGATGCACACCAAGGCACATCATTGCAAGATTTCTTTTTTTTG 

KNSLl_us-7764 

131681 TTTTTTGTTTTTTTTTGAGAC AGCATCTC ACTCTGTTGCCCCAGCTAGAGTACAGTGGCACGATCTCAGCTC ACTGCAAC 
1317 61 CTCCACCTGCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCACGCGCCACCATGCCCG 
131841 GCTAATTTTTGTATTTATAGTAGAGATGGGGTTTCACCATATTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGATCCA 

KNSLl_us-7454 

131921 CCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCATGCCCAGCTGCAAGATTTCTTTCTTTTTTTCTT 

KNSLl_us-7454 

KNSLl_us-7448 



132 001 TTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAAT 

132 081 CTCGGCTCACTGTAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCGATTGTCATGCCTCAGCCTCCAAGTAGCTTGGATTACAGACGT 

132161 GCATCACCACGCCCAGCTAATTTTTATATTTTTAGTAGAGACACGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCC 

132 241 CAACTTCAGGTGATCCACCTGCCTCGGGCTCCCAAAGTGCTGGGATT AC AGACATGAGCCGCCACACCCCGCCTCATTGC 

KNSLl_us-7082 
rs2421941 

132 3 21 AAAATTTCTAGTCACTAGAATGAAATGCTCAGCTATGAACAGACATAATGACCTGAATACAGATAATTGATTTAACCAGA 
13 2401 AATTGTAATATTGGGTATTAGAGAAGGAAATGCAGAGAGGATGGTAAAGTTTGAGAACTAAACCTCACCTACCATAAGAT 
1324 81 GTCjy\TAi^TAATGTCTAAAATGGATTAATCAAAAGA 

132 561 CTAGCACTTTGGAAGGCTGAGGCGGAGGATTGCTTGAGTCCAGCAGCTTGAGACCAGCCTGGGTAAC AAAGCAATACCCT- 

KNSLl_us-6755 

132641 GTGTCTATGAACAACTTTAAAAATTACTGGGTGTGGTGGTGTGTGCCTGTAGTCCCAGGTACTCATGAGGCTGAGGCAGT 
132721 AAGATCACTTCAACTGATGCAGTTGAGGCTATTCAGGAGGTGG AAGTGGACTGCTGGAACCCAGGAGGTCAAGGGCCAGG 
132801 CGCGGTGGCTCATGCCTGTAATTCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGGGAATCACTTGAGCCCAGGAGTTCAAGACCA 
132881 GCCTGGACAACAAAGTGAGACCCTGTCTCTACAAAAAATAGAAAAAAATTTGCCAGGTGTAGTGGCATGTGCCTGTGGCC 

KNSLl_us-6484 

132961 CCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAATAGGATTGCTTCAATGGGAGCAGTTGAGGCTGCAGTGATACCTGATAGAGCCACT 
133041 GC AC TC TAG C CT AG GC AAC AG AGTG AGAC C C TG TC T C AAAAAAAT AAT AAAT AAAT AAAT AAAT AC AAAT AAC AG T AT AT 
133121 AC AAATTCCTTATG AAAAT AGAAATGTGT AAATGCCAGC AAAAAC AACTAAAGTGGTTGGTTGTTTCTGGGGT AAAGGTC 

133 201 TAGAGGCATTGGTGTGGAATAAGGCTGAGAAAATACTTTTTTTGTTGTTGTTGTTACAAGCCTTTTAGAACTATTTAACT 

KNSLl_us-6097 

— 

1332 81 TTATAAAAC ATTTCC ACGTTTTTCTTTTCTTTTCCTTTCTTTCCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTTTTTTTTTTTTGAGAC A 
13 33 61' AAG TC ATAC TC TG TC ACCC AGGCTGG AG TGC AG TGG C A TGC TC TTGGC TC AC TGC AAC TTCTG CC TCCC AGG T TC AGGC A 
133441 GTTCTCCTGCCTGGTATTACAGGTATGAGCTGCCATGCCCAGCCTCCATGTTTTTCTTTAAGAAAAATAAAAATCAATTT 
133 521 AAAAT AGTTTATTCG AG AAGTACATATACTCCTGAAAGAGAAATGCCAGAGCAAACACGTGGGCAACGATGTTGCATTGT 
133 601 TAG AATTC AGTTTAACT AG ACTT AAATT ATT ATT ATTATTATTG AG ACGG AG TCTTGCTGTG TCG CC AGG CTGGTG TG T A 
13 3 681 GTGGCGTGATCTCGGCTCACTGCAGCCTCTGCCTCCCAAGTTC AAGTGATTCTCCTGCCTC AGTCTCCCGAGTAGCTGGG 
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KNSLl_us-564 6 

1337 61 ACCACTGGCACACGCCACCATGCTAAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAAGGTTTCACCATATTG 
133 841 GCTAGGATGGTCTCAAACTCCTGACCTGGTGATCTGCCCATCTTGGCCTTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGf GAGCCA 

133 921 CCACACCCGGCCCCAGCTAATTTGTTTGTTTTGAGATGGAACCTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGTGTGAT 

KNSLl_us-5422 

1340 01 CTTGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCAGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGTCA 

134 081 CGTGCCATCACACCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCATGTTGGCC AGGATGGTGTCGAAGCC 
134161 CTGACCTCAGGTGATCTACCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACGGGCGTAAGCCTCCGTGCCCAGCCGAGAAA 

KNSLl_us-516l 

134241 TGTTGATTATTAGGCTGAGTAGTTTGAACTCAACAAAGGCAATGTAAAATGACATTTC AGGGACTGCTTAGTGCAACAAA 
134321 ACACTTACATGGGGCCATTAGACCCTAACTATCTCTATTAGAGTTAGCCCTGAGGGCAAGTACAATAATTCAGCCTGTAT 
134 4 01 ATTCACTGCCAGGCCCACAGTAAGCATTTCAAGAAGAGTATGAGAAAAGTGGATGTGACCAGGCATGGTGGCTCATGCCT 
13 4 4 81 GTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTGGATCACGAGGTCAGGAGTTCGAGACCATCCTGGCCAACATGGCGAA 
134 561 ACCTCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGTGTGGTAGCGCGTGCCTGTAAACCCAGCTATTCAGAGGCTGAGG 

KNSLl_us-47 91 

134 641 CATGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTGTGCCACTGTACTCCAGCCTGGCGACACAG 

134 721 CAGTACTCCATCTCAATTAAAAAAAAAAAAAAGAATACATGTGCACTTAGCAAATGAAAAAAACTCAATGGGAAAGACAG 

134801 TAGTTAAGAAGCTGGGAGTTGGAATGGGAAAGAATTCTAAGTTCCTTCCCTAATAGTTAACCTTATACTATGATTAAAGT 

134 881 GTAAGTACAGTGATATGCTGTATGACTACAGAC AAACTTATTTGGCTAGTTTACTG ATAAAATAGTAGAAAATAATAGTT 

134 9 61 C C T AC TTC AC AAAG TTGT T C TG AAG ATT AAATG AG ATG AT AC AC AC AAAG CC TTT AGC ATGG AGTC TG AC TC AC AGT AAA 

13 5041 CCCTAGGTAAATGGTAGCTGTATCTATTATCAAATGGAGACTCTTGAATTTGTTGCGTCAACCCATGTGACTGTTAACAT 

13 5121 ATATATTGTTTGAATATTTGCTAAAGAGAAAGGAAAGACGGCCCAGCAGGGTAGCTTATGCCTATAATTCCAGCAGTTTA 

13 52 01 GGAGGCTGAGGTGGGAGGATTACTTGAGACCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGC AGCATAGGGAGACCCCCATATCTACC 

13 52 81 AAAGGAAAAAAAAATTAGCCAGGTCTGGTGGCTTGTGCCTATAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGATGGGAGGATCCC 

13 53 61 TTGAGCCCAGGAGGTCCAGGCTTCAGTGAGCCGTGATGGTGTATTGTACTCC AGCCTTGGTGATAGAGC AAGACCCTGAC 

13 5441 TCAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAGGGGATTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTAGCTCTGTC ACCCAGGCTGGAGTCC 

13 5521 AGTGGTGCCATCTCGGCTCACTGCAACCTCTACCTCCTGGGTTGAAGCGATTCTCCTGCTTCAGCCTCCTGAATAGCTGG 

13 5601 GACTATAGGCGCCCTCCACCACACCTGGCTAATTTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTTACCATATTTATTGGC 

13 5681 CAAACTGGTCTTGAATTCCTGACCTTATGATCTGCCCATCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAAAGGCATGAGCCACC 

13 57 61 GTGCCCAGCCAGTGTACTTTATATGTATCCCAGGTACTTTATATGTTATTTTAATCCTCACAATAATAGTAATTATTATT 

13 5841 ATCTC C ATTTT AC AG AT AAG G AAAC C AAGGC TG AT AG AGGTG AAG T AATTTCCT TC AGG T AC TC AAT AT AT ATTT ATTG A 

13 5921 GTAAAGCCTTACTTTGGTGTAAGGCTTGTTCAAGACACTGGGAAAATAATACTGAACAAAAAGACAGGGTCCCTAATGAA 

136001 ACTTACATTCTATCCAGGGAGACACACAATATATTGACAATATAATATATTGTCAATACACACAATATATTGCCTGTAGT 

13 6081 GTTATGAAGAAAATAGACAGGGTTCTGAGATAGAAGGTTATAAGAGGAAGGCCAGGTGCAGTGGCTCACATCTGTAATTC 

13 6161 CAGCACTTTGGGAGGCCAAGGAGGGCAGATTACTTGAGGCCAGGAGTTCGAGACTAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCGA 

1362 41 GTCTCTATTAAAAATATAAAAAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGGGCACTTGTAATCCCACCTATTCAGGAGGCTGAGGCA 

13 6321 CAAGAATTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGCGGTGAGCCGAGATCCCGCCACTGCACTTCAGCATGGGGGACCAGGA 

13 6401 CAAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAGAAAATTATGAAGAATGTGCTTTAGATAGGGTGGTCAGAAGAGGTGTTTTTAA 

136481 AAGAAAAAGTTCAACTGAGAGCTGAAGAATGAGATGGGTAAGCCATGCAAAGAGCCAAACAGAGTTCAGGGCAGAGGGTA 

13 6561 CGTCAGGTACAAGGGCCTGGCCACAGGAAAAAGCTAGGAGCTCTGAAGCATGGTAATGAGATTTTTGGAAAGTGCCTTTA 

13 6641 GTTGGTGGTATGGACAAGGGCCAGATCATGAGGACCCTACAGAGCATGGTAATGAGTTTGGATTTAATTCCAAATACAAA 

1367 21 TGAGAAGGTAATGTAAGATTAAAAAGCAGATGAAGAGCATAATCTTATTTTCTTATTTCTTAAAAGACACTTCCCTTGCT 

13 6801 G AGT AAATGTAGTGGAGGAGTTGGGGGTAGGAGAAAAGGGCAGAAGAGAAACTTGTTAAGGAGGTAG ATG ACATTTGTTC 

13 6881 AGGGAAGAGATAAGAGCCTTGTACTAGGGTGATCATCGGAGGGGAGATAAAATCAACAGGACTCCACTACACGTGGAGGA 

rsl889894 

13 6961 ATCAAAGGTTCTGGTTAGCACCAGTATCCAGATGAGAAAAGATTAGGGTGGAGATAGGTCCCATTTTGAAATGCCAGCGA 

5 

KNSLl_us-2365 

137 041 GCCACCTAAGAGGAGATATCAATAGACAGCTGGCTACTC AAAATAGAGATGACCAGCAGAAGGAGCTGTAGATGCAGTTA 

KNSLl_us-2310 

137121 TTTCCTTGGGGCGGGTTGTGCGGGGGGGCGC ATGTAGGGGATTAGC AAGTGGAGGAACACAAAAAGGACATCAGAGCTTT 
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137201 CCACTACACCGGGTTGTTACTTAATAGACTAACACGACATTTAGGTTCCCATGGGTTGTGTGGGCCAGAAGCGCAGTTCC 

13 7 281 AGGAACCGACTACAACATAGTGTGGGATATG ATGTTTCTCTTCAAATAACCCGATCAATCTTTTATTCTTTAATTC AT AG 

13 73 61 TACCCTCCCTTTTTTCTCTTTTTCTCCTTTTTTGCTTTTGTTAAATGCCCAGGCACGCCACAATACTAGGCCTTATCAAT 

137441 ACCAGCTCACATTCCTTTCCTTATTTGAAGGGACTAACTTTTTAGCTCATTACAGACACCCCTTCCCCTTTCCTGTCGGC 

137521 TTTCTTTTAAGTACCCACCTTAGCTAAAAAAAATCAAATGTTTAGCCAACCGGGATTAGTTTAGATTATACGACCCGACC 

137 601 CC AGCCAATGGGAAAAAGATACAGGGGCAGGACTTGCGTCAAAAATAGACTCCTGCCCCTTTGTTCAGGTGTGCTCTCAA 

137681 GGCGACTGGCC AAAAAGGCACCCCTCTGCGCAAAAATAAAATTGCTTTGCTAAAAATCCTTTGTTCAAGTGTTCAATTTC 

1377 61 CTTAAGATTTTAAAAGTTATTC ATAACAATAGGCTCCTGTTTCAGTATTTCCTGGTGCGGCGTACCACACCTACAGCGGT 

137841 CGAGTCACGCCAGGCACTGCCAAGACGCCGAAAAGTTCTCCCGCAGCAGGCCGGAGGTGACCGACGGCGCGCAGGCCCCA 

137921 GCGAGCGCTGGATGCTGGGATCCGTAGGCCGGGGCGGCGGATGTTTGCGCAGCTTCCTTGAGATGCCACCGCCCGCTGCG 

13 8001 CCGCGCAGAAACGGGGAGCGCAGCGCACCCGCGGCCTGCGTCACTCGGTCAGTGCAGTCGTTCTAAAATCGAGGCGGACC 

13 8081 C TG C TTTC TTGC C TGG AGTC AC TT AG AG ATG ATG AC T AAAGG AT AAATTC AG AG T CC TC C AAATGG C G TC C AGTG TC C AT 

13 8161 TTCATCACGATTTGGAACCTGTAGTAGCCTTATCGCTTAACACTTCCTAATTATTATTATTATTATTTTCTTTTTGAGAA 

13 8241 AGGGCATTGCTCTGTCGCCTATGCTGGAGTAATCCAGCGACATAATCCCGGCTCACTGCAGCCTCTATCTCCCGTGTTCA 

KNSLl_us-1056 

13 83 21 GCGATCCTTCTTCCTCAGCATCCCGAGTAGATGGGACCAAAAGGCACGCATCACCACACCAGGCTATTTTTTCCCCTCTA 

13 84 01 TTTTTTGTTGAGACCCGTTGGGAGGCGCGGGGAGGGGGGTCTCCCTATGTCGCCCAGACTGGTCTCAAACTCCTGGAACT 

13 8481 TAAGTTATCGTCCTACCTCGGCCCGTTAAAGTGTTGGGATTACAGGCCTGAGCCACCGGGCCCCAACATTAATTATTCTT 

13 8 561 CAAGCCTATTCTGGACCGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGTGGATCATCTG 

138641 AGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCACATCTCTACTGAAAATACAAATATTAGCCGGGCGTGG 

13 8721 TGGCACGCACCTGTAATCCCAGCTACTCGGGGGCTGAAGCAGCAGAATCGCTTGAACCTGCGAGGCGGAGGTTGCAATGA 

13 8801 GCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAAGAGCAAGACTCCGTCTCTCACACACACACACACACACACACA 

KNSLl_us-565 

13 8881 CACACAAAGACTATTCTGGTCTCTGCCTCCGGGATGGCGGCTCGCTTTGGACCTCTCTTCTGTGCTTCTACTGCCCTCTC 
13 8961 TTACAATTCTCTAATAATTATAATCATGGCGAGTGCTTACCATATATTCCAATCTATTTACTTCCACAAGCTCATTAATT 
139041 CTCACCCTAACCCTCTGAGATGGTTACTATTATTTCCTCTCTGCAGCTGAGGGAATTTTGGGCTAGGGACGTTATGTAAG 
139121 TTGAGCCACGCTACGCTAAAAGTTCCACACTCAATTCTAGCGTCTCGGCTCTGGACTACCAAGTTCCGGAGCAAGCAGAC 
13 9201 AGACCACCTCTTTACGTTCCCGTAGGCCACGCTCCGGGGGCGGGGCTCCAGTGAGGATACTGCATCCCATGGTGCCTTGC 

rs2297743 

1392 81 GCGCCAGCGCAGCCATTGGTCCGGCTACTCTGTCTCTTTTTCAAATTGAGGCGCCGAGTCGTTGCTTAGTTTCTGGGGAT 
13 93 61 TCGGGCGGAGACGAGATTAGTGATTTGGCGGCTCCGACTGGCGCGGGACAAACGCCACGGCCAGAGTACCGGGTAGAGAG 

Exon 1 

139441 CGGGGACGCCGACCTGCGTGCGTCGGTCCTCCAGGCCACGCCAGCGCCCGAGAGGGACCAGGGAGACTCCGGCCCCTGTC 

Expn 1 

13 9521 GGCCGCCAAGCCCCTCCGCCCCTCACAGCGCCCAGGTCCGCGGCCGGGCCTTGATTTTTTGGCGGGGACCGTCATGGCGT 

CDS start 

Exon 1 

13 9601 CGCAGCCAAATTCGTCTGCGAAGAAGAAAGAGGAGAAGGGGAAGAACATCCAGGTGGTGGTGAGATGCAGGTAGGGAGAG 

KNSLl_li .D+69 

13 9681 GGCTGACAGGATTCCGAGCGCTGCGGCTTCGCTGCTGGGCCCCCTACTGCGCGGTCC AGGG AGAGGG ATTTTATTTGC AT 
13 97 61 TTCCTGAGGGTCCCAGTTTCTTGGTTCTCCGCGTTCTGTTCAATAAAAATGACACCCGGTTGCTGTGTGTATGTGGTTTT 
13 9841 TAGGAGAAAATAACATGTTTGATTTGATCACTGTTCCATACTGAAAAGTGCGTTCTTATGTTTAAACTATAGTC AATAAA 
13 9921 GATGTAGGTGTCACTTTTATATGCTACTTCATGTAGTTTGTCAGTTTGGAAGTAAGACTGAATACCTATTTTGCAGATGG 
140001 TTAAGCACTTACGTTGGTATTATTACCTCTAAAAAGCAATCAATCACTGTTCTCTTTATTCTAGATGCAATATTTTCTGC 
140081 ATCCCTACTAAACAAGTAAACATCTCTGTCTTTAAACATTAAAAATTAATAAAGTGAGTTTATGTTTTT T AAAAGATC AA 
140161' GACAAGTTAAGCTAGTGTAAATTTCTGATTGTGCTGCAGTTTTCCCTTTCATCTGCGTGTTTGTTCATAGACCAAACTAA 
140241 ACGGATATTTCGAGATAAAGGGATGTGGAGGGGTGTTCGGCCCTCCCCTGACTGGTTTCCAAATAACTTCCCAATTTTAA 
1403 21 AATAAGCTAGAAACTGCTGCTTAGTTAGAATTGATTTATTCAACTTTTTAGAGGCTCTCCACAGTTTACTGAGTATGTGT 
140401 GTTTTGTGTGTCCGTTTTTGTGGCTGTTAAC AGTTGCTGTTGCAACTTTTCTGTAAACCCC AAAGTATTCT AAAATTAAA 
140481 AGGTTATTTTTTAGAAAAACTTGTATCAACAAACTTTCTTAGGCTATTGTTTACTCAGCCCTGGTAACTTGAATTGTGGA 
140 561 TATCGAAGGTGATGACTAGGTTTCTAAACAAGGTGTCAGAGAGGAAATTGGGTGGCAATCTTAAGTCTAGCCAGTGACAC 
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KNSLl_li . D+995 

14 0641 TTACTAGTTGTTGT ACTCTGGGGCTTCTGTTAGTAGTTAGTTGTTTG AAGATTTTT ATTT AAAAATGC AGTGC ATATAAC 

KNSLl_li . D+1066 

14 0721 AAGTGCAAATTTTAAAATTATTTTGGTTGTTTAATAAAACCAGGCAATATTACCTTTTCCGTATGCATTTATTTAATTTC 

140801 TTTTTTAATGTTAGTTAC AAAATATTTCAGACTTACAAAAAGTTATTAAGAACAATGTAATAAAC ATTTGTATATTC ATC 

14 0881 ACCCAGATTAAGAAACAAAACAATCATTGCTGGAGCCCCCCTTTTCCCTCTCCATCCCTTTTCCTCCAGCCACTGTTAAC 

14 09 61 CATTATCTTGAACTTGATGTTTATGATCCGTATACATTTCAAGTCTTAGAAGAGATTTACTTTATCACCAATGAATAGAA 

141041 TAGTTCTTTGGTTGTGTCTAATATTTACAATAATTTTTGTGTAAAGAGATTTTTTTTTTCAGATTAGCCTTTTTCTTTCA 

KNSLl_li.D+1503 

141121 AATAGCCTTCCTGGTGCGTCTGTCATTAAGCATTAAGCTTTAGTAAATAGGCAACTTATGAGTTGCGAGGTCCTCAGGGG 

1412 01 TTGGTAAGCCTTTTCTGTAAAGGGCCCAGAGAAATAAATATTTATTTTATTTAAATACTTTAGGCTTTGCAGATCACATG 
141281 TGGTTTATCAGTTTTTTTTGAGACGGAGTCTCGCTCTCTTAGGCCGTAGTGCAGTGGTGC AATCTCAGCTCACTGCAACC 

1413 61 TCCGCCTCCCGG ATTC AAGC AATTTTCCCACTTCAGCCTCTC AGGTAGCTGGGATTACAGGCGC ACACCGCC ATGCCTGG 
141441 CTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGAGAATCC 
141521 ACCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCTACTGTACCCCTTTACATGTGGTTTCTGTCACATTAT 
141601 TTTCTG ATCTTTTTTTTTTT AAG AAC AC TTT AAAAC TGT AAAAATC ATTCTTAAATCTG TC AGGG C AG GGG CC AGGTTTG 
141681 ACCCACAGGTTAAAGTTTACAGATCCCTACATAATGCGCTACTGGTTCTCTTTCTTATGTCCCTCCTATTCCATCCCCTA 
141761 TTTTTTTCCCAATTTAAAAAGTCATTTTCAAACACACATAATATAAAATTTAACATCTTAACCACTTTTAAGTGTACAGT 
141841 TCAGTGATATTAAATACATAATATTCTGCAACAATTACTACCATCCATCTCCATAACTCTTTTCATCATGAAAAACTGAA 
141921 ACTCTATACACATTAAAC AATAACTCCCCATTTCCCTCTCCCATCAACCCGAC ACCTACCATTCGACTGTCTTATG ATTT 

KNSLi_Ji . D+23 8 6 

142001 TGACTACTCTAAGTACTTCATAAAGTGGAGTCATAATACAGTATTTATCCTTTTGTGACTTGCTCATTCCACTTAGGCAT 

142 081 AATGTCCTCCAGGTTGGACCATGTTGTAGCAAATGTCAGGGTTTTCTTCCTTTTTAAGGCTGCATAGTATTTATTATATG 

142161 TATATACCACATTTTGCTTGTCCCTTCATATGTCAATGGATACTTGAGTTACTTCTTTTTTTGTTGTTGTTGTTTTTGAG 

142241 ACCGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGGTCTTGGCTCACACTGCAAGCTCCATCTCCCGGGTTC 

1423 21 ACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGGAGCTGGGACTACAGGCGCCTGCCATCTCTCCCGGCTAATTTTTTGTATTT 

14 24 01 TTAGTAGAGACGGGGTTTC ACCATATTAGCCAGGATGGTCTCCATCTCCTGACCTTGTGATCTGCCCGCCTTGGCCTCCC 

14 2 481 TAAGAGCCGGGATTACAGGCGTGAGCTACGGAGCCCGGCCTTGAGTTACTTCTTACTTTTAGCTATTATGAATAATGTTG 

142561 CTATGAATATGGGTTTTC AATTCTTTTGGGTATTTACCCAGAATTGTAATTGCTGGATCATATGATAATTCTATTTTAAA 

142641 GTTTTTGAGGAACCGACAAACTATTTTCCAC AGTGGCTGGACCATTTTACATTCCTACC AACAGTGC ATAAGGGTTGCAA 

KNSLl_li . D+3107 

142721 TTTCTCCACATCCTCACCAACGTTTATTTTCTGTTTCTTTTTTTTTTTTCAAGTAGCCATCCATTGGGTGTGAGGTGCTA 

142801 TCTCATTGTAGTTTTGATTTGTATTTCCCTAATGATTAATGATGTTGAGCATCTTTTCATGTGTTTACTGGCCATTTTGT 

142881 GTATCTTTGGAGAAATGTCTGTTTAAGTCCTTTGCCCATTTTTAAATTGGTTTGCTTTTTTGTTGTTGAGTTTTAGGAAT 

KNSLl_li.D+3355 

142 9 61 TTTCTATATATTTTGGATATTTTC AGATAC ATAAACGGCAAAAATTTTTTCCCCATTACTGTGGTTTGCCTTTTTACTCA 

143 041 TTGATACCGTGTGGTCTTTTCCTTTCTTTTTCTTTTTGGAACCAGTGCATGGCCTCTTTGTTGATTCTGTGTTTGGCCCC 
143121 AGTGCAGCCTGTTCTGTGCTATGTGTCTGCAGTGCTGAAACCAGGCCTACCCAGCACCATACAGAAGTCCAGGCTGTAGA 
143 201 TACCAATGC ATGGGTCACATTTGATACCC AAATCTGTGTGTTCCTGG ATCTCC AAACCAAAGTTTCC AGTATCTG AG AAG 
143 2 81 TTGTTCTTTCTTGATTCACACTCCTGCATCTTTAGACCTTTCTTCAGGGTTTCTTCTGCTTTGGCCCTTTGTGCAGTGGG 
1433 61 TGGCAATCTTCACTTCTCCTGATGCCAAAGGATCTGACAATGTATTTGACTTTGGAGAACACAGGGGTCTGGCCTATG AG 
143 4'4 1 CTGCTCCAACACCTTGGCTGCTGGGGTCAGTCATCTGCAGTCTCCTCCATACAGATGTTGAGACAGAAAATCGTTCTGTC 
143 521 ACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGC ACAGTCTCGGCTCACTGTAACCTCTGCCTGTC AGGTTCAAGC AATTCTTATGCTTCAG 
143 601 CCTCCCAAGTATCTGGGATTACAGGTGTGCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCG 

KNSLl_li . D+4059 

143 681 CCTTGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTACTGGCCTCAAGTGATCCACCCATTTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATGA 

143761 GTGTGAGCCCTCATCTGGCCAGAGTTCTCTTTTTTTTACCTTGATCTTGCACTATGATGGAGAAAAGGAAGATAAAGTCT 

143841 TTTTTTTTCCCTTGGGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTTTTGAGACGGAATTTTGCTCTCGTTGCCTAGGCTGGA 

143 921 GTGC ATTGGTACG ATCTTGGCTTACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGCCATTTTCCTGCCTCAGCCTCTAGAGTAG 
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144 001 CTGGGATTACAGGCATGCGCCACCACGCCTGGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGTCAGG 

144081 CTGGTCTTGATCTCCTGATCTCAGGTGATCCGTCCACCCTGGCCTCCCAAAGTACTGGGATTACAGGCGTGAGCCCGTGC 

14 4161 CTGGGCTATTTTTTTTTTCTCCCCTTTAAATATAGTATCTT.GCTTTATTGCCCAGACTTGTTGTGAACTCCTGGACTCAA 

144241 ATAGTCCTCCTACCTCAGCCTTCC AGGTAGCTGGGATCAC AGGGATGCTGTCTTTTGATACAC AAAC ATTTTAAATTTTT 

144321 ATGAAGTCCAGTTTGTCTTTTTGTTTTTGTTCCCTGTATCTTTGGTGTTATATCCAAGAAATCATTGCCAAATCCATTGT 

144 4 01 TGTGAAGCTTTTGCCTTATGTTTTCTTCTAAGAGTTTTATAGCTTTAGGTCTTACATACATTTTTGATCCATTTTGAGTT 

KNSLl_li . D+4814 

14 4 4 81 AATATTTGTATATTGTGTTAGATAAGGGTCC AACCTCATTCTTTTGCATATGGATATTTAGTTTCCCAGCACCATTTGGT 

144 561 GAAAAGCTTGTCTTTTTCTGATTGAATGGTCTTGGCAACCTTATTAAAAATCATTTGCTCATATGTAAGAGGGCTTATTT 

144 641 CTAAGTGCTGTTATGTTCC ATTGGTCTATAAGTCTGTCTTTATGTCAGTACCACATGGTTTTGATTATTGCAGCTTTGTA 

144 721 GTAAGTTTTGAAATCAGGAAGTGTGAGTCCTCCAGCTTTGTTCTTTTTCAAGATTGTTTTGGCTATCTGGACTCCCTTGG 

144 801 GATTCCATATGAATTTGAGGATGAATTTTTCTATTTTTGTAAAACACGTCATTGGGATTTTAATAGGGATTACATTGAAT 

144881 CTATAGATCACTTTGGGTAGTATTGGCATCTTAACAATATTAAGTCTTTCAGTTCATGAACAAGGGATGTGTTTCCATTT 

144 961 ATTTATGCCCCTTAATTTCTGCCAGCAGTTTTTTTTTGTTTGTTTTTGTTTTGAGATGGAGTTTCGCTCTTGTTGTCCAG 

14 5041 GCTGGAGTGCAGTGGCACAATCTTAGCTCATTGCAACCTCCACCTCCCGAGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCT 

14 5121 GAGTAGCTGGGATTACAGGTATGTGGCACCACGACCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAAAGTTTCACCATGTT 

14 52 01 GGTCAGGCTGGTCACGAACTCTTGACCTCAGGTGATCCACCCACCTTGGGCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAG 

14 52 81 CCACTGCGCCTGGCCTCAGCAGTGTTTTATAGTTTTCATTTTATAAGTCTTTCACCTCCTTGGTTAAATTAATTACTAAT 

14 53 61 ATTTTATTCTTTTTGGTGCTATTTTAAATTGAGTTGTTTTTGTAATTTCCTTTTTAGATTGTTCATTCTTAGTGTATAAA 

14 54 41 AATGTAAGTGGAGGCTGGACGC AGTGGCTCTCACCTGTTATCCCAGCACTTTGGGAGGCAAGGTGGGCCTCCCAACTCCT 

145521 GATC ACG AGATCAGGAGTTC AAGGCC AGCCTGGCC AACAT AGTGAAACCCTGTCTCT ACTAAAAAT AC AAAAATT AGCC A 

14 5601 TGCATCGTGGCGCGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTTAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCTGGAAGGTGGAGGT 

14 5681 TGTGGTGAGCCAAGATCGTGCCACTGTACTCGAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCTGTCTGAAAAAAAAAAAAAAAGAA 

14 57 61 AAAAGAAACGTCGCTGGATTTTGCTTGTTGACTTTCTATCCAGCTACTTTGCTGAATTCACTTATTAGTTCTAACAGTTT 

14 5841 TTTTTTGTGTGTGTGTAATTTTAGAGTTTTCTTTTCTTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTCGCTTTGTTGCCAGGCTGG 

14 5921 AGTGCAGTGGCGCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTACCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTA 

14 60 01 GCTGGGACTACAGGCACACGCTACGACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCA 

146081 GGATGGTCTCGATCTCTTGACCTCGTGATCCACCTGGCTCAGCCTCCCAAAGTTCTGGGATTACAGCCGTGAGCCACTGT 

KNSLl_li -A-6302 

14 6161 GCCTGGCTTTTTTTTTTTTTTAATTAACTATTGAACTTCTGTTTATTATTATTATTATTATTTATTTATTTATTATTTTT 

14 6241 TGAGATGAAATCTCGGTCTGTTGCCCAGGCGGGAGTGCAGTGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTGCCGGGT 

146321 TCAAGCAATTCTGTGCCTC AGCCTCCGGAGTAGCTGGGATTATAGGCGCTCGCCACCATGCCCGGCC AATTTTTGTATTT 

14 6401 TTAGTAGAGATAGGGT.TTCATCATGTTGGTCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCGTGATCCGCCCGCTTCGGCCTCCC 

14 64 81 AAAGTGTTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCACTTGGCCTTATTTTTATTATTTTTTTCATCAACTTTTAAGTTCTGGG 

146561 GTACATGTGCATGATGTGCAGGTTTATCACATAGGTAAACCTGTGCCATCACAGTTTGCTGCACAGATCAACCCATCACC 

14 6 641 TAGCTATTAAGCCCAGC ATCCACTAGCTATTCTTCTTGATGCTCTAGCTCCTTTTGCCCCACTGAATTTTAGGGTTTTCT 

14 67 21 TTCTTTTCTATTTTTTTTTCTTTTGAGACAGACTCTCGCTCTGTCACCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATCTTGGCTCA 

14 6801 TTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCATGCGCCC AT 

14 6 881 GCCTAGCTAAGTTTTTGTAGTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACTATGTTGGCAAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAA 

14 6961 GTCCCCTTGGGGTTCCTGAAGTACTGGGATTATAGGTGTGAGCCACCACGCCCGGCCAGATTTTCTATATAAAAGATCAT 

KNSLl_li -A-5432 

147 041 AT AATCTGC AGACAG ATAATTTT ACTTTTTCCTTTTCTTTCTTTTTTTCTTTTTTTGAGATGGAGTCTCGCTCTGTCGCC 
147121 CAGGCTGGAGCGCGGTGGCGCCATCTCTGCTTACTGTTACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAGTTCTCTGCCTCAGCCTC 
147201 CCAAGTAGCTGGGATTACATGCAC ATGCC ACCACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGAGTTCATCATC 

KNSLl_li . A-5160 

147281 TTGGCTAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCGTGATCCATCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAG 
14 73 61 CCACCGCTCTTGGCCCTCAACCTTTTCCTTTTCAATTTGGATGCCTTTTATTTTTATTTTTCTTCCTTTTTTTTTTGAGA 
147441 TGGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAATGCAGTGGTGCAATCTCTGCTCACTGCAACCTACGCCTGCTG-3GTTCAAA 
14 7 521 CGATTCTCCTGCCTCAGCCTTCCGAGTAGCTTGTACTACAGGCATGTGCCACCATAAACAGCTAATTTTTTTTTTTTCTC 
14 7601 GTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCGCCGTTTTAGCCAGGCTGGTCTCGATCTCCTGACCTCGCGATCCGCCTGCCTCAG 

KNSLl_li .A-4775 

147 681 CCTTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCATGCCCGGCCCTTGTTTTTCTTTCTTGCCTAATTACTCTAGCTA 
14 7761 G AACTTACAGTATTATGTCGAATGGAAGTGGCAAAAGTGGGCATTGGGCATCCTTGTCTTGCTCCTGTTCTTTTATTTGT 
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KNSLl_li . A-4641 

147841 TAGTTTGTTTGAGATCCTCCTGCCTCAGTTTCCTGAGTAGCTGGGACTATAGACACACTACTACACCCAGCTAATTAAAA 
147921 AAATAATTTTTTTTTTTTTTTTAGAGATGGGGTCTCGCTATGTTTCCCATGCTGATCCTGAA.CTCCTGGCTTCGGGTGAT 

KNSLl_li . A-44 03 

14 8 001 CCTCTACTCTTACCCTCCCATAGTGCTGTGATTACAGGCATGAACCACTGTGCTGGCCCTGTTCTTGTTTTTAGAGGAAC 

148081 ATTCTTCAGTCTTTGACGATCAATTATGTTTGCTGTGGGTTTTTCATATGTTGCTTTTATTTTGTTGAGGTAGTTTCACT 

148161 CTATTCCTAGTTTGTTGAGCATTTTTATGACTAATGGGTTTTGAATTTTGTCACATGCTTTTCCTGCATCGATTGACATG 

14 82 41 ATTCTGTGGTTTCCTTCATTCTGTTAATGTGGTATATTACATTGATCAATTTTTACATGTTGGACCATCCCTGTATTCCA 

14 8321 GGAATAAATCCCACTTGGTCATGGTGTATAATCCTTGTGCTGCTCAGTTCAATGTGTTGGTATTTTGTTGAGGATTTTTT 

148401 TTTATCAGTGTTCATAAGGGATAGTGATCTGTAGTTTTCTTGTAGTTGCCTTTGTCTGGCTTTGGTATCAGGGTAATGCT 

148481 TGCCTCACAAAATGAGTTGGGAAGTGTTCTCTCCTTTGCCAGATTTTTTCTGGGAAAAGATTGAGAAGAACTGGTATTAG 

148561 ATCTTCTTGAAATGTTTTATAGAATTCACCTATGAAACTATCAGATCTAGGGCTTTTCTTTGTCAGGAGATTTTTGGTTA 

148641 GTGAGTCCATCTCTTTACTGGTTATAGCTCCATTCAGAATTTCC ATTTCTTTGTGATTTAGTCTTTGTAAGTATTGTGTT 

14 8721 TCTAGGAATTTGTTCAGCTGGGTTATCCGATTTGTTGGCATAGAATTGTTGAAAATACTCTTTCAACAATAAGAGAGAAG 

14 8 801 ACACAAATAACTAGTTCTTTTGTTTGCAGTTCCTTAAGTTGTAAAGTTAGGGTGTTGATATGAGATCTTTCTTGCTTTTT 

148881 AATGTAAGCATTCATAGCTATAAATTTCCCCCTTAGCACTGCTTTTGCTGTGTCCCGTAAGTTTTGGTATGTTGTATTTT 

KNSLl_li . A-3455 

148961 CATTTTCATTAATCTCTAAAATTTTCTAATTTTCCTTGTGATGTCTTTGAACCCTGGTTACTTAAACACACACACACACA 
KNSLl_li.A-3439 

149041 CACGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGGTTTTTTGTTTGTTTTGAGACTGAGTTTCGCTCTTGTTGCCCAGGC 
14 9121 TGGGGTGCAATGGCGCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCGGTTCAAGCGATTCTCCTGTCTCAGCCTCCAGAG 
149201 TAGCTGGGATTACAGGCGCCTGCCACCACGCCTGGCTAATTTCACACACACATTTAAAAAATACATCTACCTGCTTTTAC 
149281 TTCAGAATCTTTGCAATTTCTGTTCTCTCTGCCTGAAAATTTTTTCCACCAAAATATCTACAGGGCCTGGCTCCCTTGCT 

KNSLl_li . A-3094 

149361 TTTTAGGTTCTGCTTAAATATCACCTGCGTAGAAGCATTCCCTAACTACCCTAAAATAGCAACCAACTATCTTCCACCCT 

14 9441 CAACACTTCCTATCCCCCTTAAACTGCTTTCTTTTCTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCGCTCTGT 

14 9521 TGCCCAGGCCTGGAGTGCAGTGGCGCATTCTTGGCTCACCGCAACCTCCACTTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTGTAG 

14 9601 GTGGCTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTTTCACCCAGGCTGGAGTGTAGTGGC 

149681 ACAGTCTCGGCTCACTGCAGCCTCCATCTCCCAGGTTCAAGTGATTTCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGAG 

149761 GTTTCACCATATTGGCCAGGGCTAGTTTCGAACTTCTGACCTCAAGTGATCTGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTAGG 

14 9841 ATTACAGGTGTGAGCCACTGTGCCTGGCCTAATTTTTGTATTTTTAATAGTGATGGGTTTTTACTATGTTGGCCAGGCTG 
149921 ATCTCAAACTCCTGACCTCAAGTGATTCACCCACCTCAGCTTCCCAAAGTGCTGAGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCC 

KNSLl_li .A-2480 

150001 TGGCCTGCTTTATTTTCATTTCTAATTTATCAGCATCTAATATATTTATTCATTTTATAGTCATCTCTTCCTTCAACTAA 
1500 81 GTTAAAAGCTCCCTGAGCACAGGATTTTGGTGTTTTTTTCTTTCCTTTAACTTTGTATTGTTCATTGCTGTATCTCCAGT 
150161 GTCTAGAAAATTACCTATCACATAGTAAGTACTTGATGAATATTTGTGGAATGAGTTAATTTAGCACTTGTCCACAGGAT 
150241 AGGACTTAGGTTTTTTTAATCCTCAATCTCCCTTCCCTCACCATTTTGATTGTTTGAATTTTTATATAACTATGGTGAAG 

KNSLl_li.A-2099 

150321 CC AAC AAATTG ATGG ATTTGT TAGTGTG AGC AG CC G AAAC TTTG C AATTTC T AAT AAGTT AG AGAAG TC TGGG T AGG AAA 

KNSLl_li.A-2029 

15 0401 CTAATGACTTGGCAGTACTCTTTCTTAGAGTACACATAGTCCCTAAAGCTTCTCTGAGAATTTTGATAACTTTGAGGAAT 
150481 GTGTGATCTGTATG AATTTCCTATCACTTAGTCCTGACAATGTGAATGGTATTCATTTGGTAACTTAATTTTATACGTCC 
150561 AG G C AAG AT AC T AG TT T AGG GG ATG CC AAAAAT AAT AG AC T AAT TGG AAAAGC TT T AG CC AC ATG AG AGCAATTC AC TC C 

KNSLl^li . A-1797 

150641 ACTTGATGCTCTTGGCCTACCTCAGTATAAGTTGGTTCTACCTTAGTTTTGTTGAAGTTTTAATAATACTGTACATTCAT 
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150721 GTTGGTTATATGCATTGTGTAAGTTTTAGTATAGTTGGCAAATGAAAGC ATTACCAGATACTACCTGGGAGTTAAGTTTC 

1 5 0 80 1 CTAGGATCACAGATTTGGTCTTCTGATCACTTGGAAGTATACTTAGAGTGGGCTGTGCCAGGGGAAGTTGAGGTATCCTT 

150881 CTTAAATAAGTAGCAACTTGGTTTATCTAGTGATAAGGGGGAAATAATTTCCTGTTTGGCACTTTCTCCAAAATATATGA 

150961 TACTCAATGGGAAAAATGAACTCAGGTCAAGATTATGTCTCTCCCTTTGGCCCAGACATGTATTGAGTATATAATTGTCT 

151041 TATTGATGCTACTCTGTGGACTGTGATATTAGTTTTCCC ATAATTCCTCTTAGGATGACATTTATTAGGC AATGTAGTTT 

151121 AACAGATATTTAAGAACCTACTGTGTGCTAAGCATGGTAGTTGTTGCTGGGGAAACAGTAAACTAGACAGTATTTCTTTC 

151201 TGTAGTGATCTGAGGTTTAGTGGGTAACACATTAAAAAAAAAAGATAAGAGAGGTGATGTTTAGAAAAGGTGTATAAAGG 

KNSLl_li .A-1140 

1512 81 GTGCTGTAGGAATATATAGCAGACATTTAATGTGGTCTTGGTTGGAGCAGGTGGGGGAGGCACATAGGATAGAAAGGACT 

151361 TCCTGAGGAAATAATCATTTCAACTAAATACCTACTCAGGCATTTCCGTAGAATGAGGACTCTTGATCCAGTCGGCAGTG 

151441 TAGACCTTCTGTGTCTATTCACTCATTTAAAAATGGGGCTAATAATATTACCAACCTCACAGTGTTGTGTGGACAAACTG 

151521 AGTGAGCACAATGCAAAGCACTTGAAACAATAAGTACCTGGCACATAGTAAGTACTCAACTTATTAGTCATTATTTTTAT 

151601 GTACTTTTTATTTTGTGCC AGGTATCTACTGGCAGATTAGTATTTTGAACACAAATTTGACATGTTTTTTTCTACTACAT 

151681 CATAACCTAATTTGATCGGATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTTTCGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCA 

151761 ATGGCGCGATCTTGGCTCACCGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCAGGG 

151841 ATTACAGGCATGCACCACCATGCCCAGCTACTTTTGTATTTTTAATAGAGACAGAGTTTCTGCATGTTGGTCAGGCTGGT 

KNSLl_li .A-522 

151921 CTCGAACTCCCGACCTC AGGTGATCCGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCGCCCA 
152001 GCCTTGATCAGATTTTAAGAATAGGAGAAATGGAATTCTGAAAAATAAGTTTGGCATTTTTACAAGTTAAAACCTGTTAG 

KNSLl_li .A-364 

152081 TGGCTGGGCACAGTGTCTCACTTCTGTAATACTAGCACCTTGGGAAGCTGAGGTGGGATAATCACTTGAGCCCGGAAGTT 
152161 TGAGACCAGCCTGTGCAACACAGCAAGACCCCATCTCTACCATCAAAACAAAACAAATCTATTCGTATCTGCTCTAAGAA 
152241 GCTGCCAGAATTGTAATGTCTTAACATATCTTTGAACATTTAAAAAATTATATTTGTGAAACTTGAGACACTTATAATTT 
152321 TACTGTCTGCTTTAGCAATATCACTTAGTCCTGATTTAATCTCCATCACCAACAATGTGGTCAAAATTTCGCATTTTTCT ' 
1524 01 TG AC AAATG T AGTT AGTG AAAATGTC ATTG AT AAC C TG AG AAC T AAG AGC TC TTG AATG AC TTTGTGT ATTTC TTT TT AT 

Exon 2 

15248 1 AGACCATTTAATTTGGCAGAGCGGAAAGCTAGCGCCCATTCAATAGTAGAATGTGATCCTGTACGAAAAGAAGTTAGTGT 

Exon 2 



152561 ACGAACTGGAGG^ 

152641 TATCC^ACTAATGTAAAATAATTTTAATATACATATTTTACCTGGAAAATGGTGTATA 

152721 AATTG TC AG ATGG C TTC T AGTGGG C TGAATTATGAATT AGTT AAC AT AC G AAAAAC AAAATT ATT AAAATG AGT AATTTT 

KNSLl_2i .A-15 Exon 3 



152801 GAGGTTGATTTTTTTTTTTTTAATTTTTTTCGTTAGGTGTTTGGAGCATCTACTAAACAGATTGATGTTTACCGAAGTGT 

Exon 3 



152 881 TG TTTG TCC AATTC TGG ATG AAG TT ATT ATGGGC TAT AATTG C AC TATC TTTG CGT AAG T AAAAGG GTGT TT T TTC TG AT 
152961 TTATGAAAAAGCTTAAATGCTTGTGTTTTTTGTTGTTGTTTGTTTGTTTTTTGAGACGGAGTTTCACTCTTGTTGCCC AG 
153041 GCTGGAGTGCAATGGCGCGATCTCGGCTCACTGCAGCCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAATTCTCCTGTTTCAGCCTCCC 
153121 AAGTAGCTGGGATTACAGCTGCCTGCCACCATGCCCGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGTGGTTTCACTGTGTTG 
1532 01 GCC AGGCTGGTCTCG AACTCCGG ACCTCAGGTG ATCCGCCCACCTCGGCCTCCC AAAGTGTTGGGATTATAGGCTTG AGC 
153281 CACTGTGCCTGGCTTGTTTTTTGTTTTTCTAGTCTATCACTAAGAGTCATATGGGTGCATGTTTCTTTTTGATTTAACAC 

Exon 4 

153 3 61 TTGTTAATCTTTACAGGTATGGCCAAACTGGCACTGGAAAAACTTTTACAATGGAAGGTGAAAGGTCACCTAATGAAGAG 

Exon 4 



153441 TATACCTGGGAAGAGGTATTTATTGTTTATAACATACTTTTATCTCTAATGTGACTGAAATTTAACTGTATAAAACTTGT 
153 521 TTGAGGGCCTCTGTCTTGGAATAGAGATCAGAGTACCTATGTCAAAATGAACTTAGGATAAACCACTACTAC AGTAAAAT 
153 601 TAAAGTGCATGGTATGACTCCTGTTTAAGAAACAGCCTCAATGGAAGAGGAAGGACCAATATATATGGCACAGTTATATG 

KNSLl_4i . D+236 

153 681 ATAAAAGAGGAGTCTATTTATGAC AGAATGGTTGGAGCAGAATATTGTAGAAAAGTTGGAATATGAGTGAAGCTTGAAGG 



FIG. 6AO 



Heller Ehrman White & McAuliffe, LLP 
Sheet 93 of 113 
Title: Genes and Polymorphisms on Chromosome 10 
Associated with Alzheimer's Disease and Other 
Neurodegenerative Diseases 
Serial No. To be assigned Applicants: Becker etal 
Date of Filing: 6/18/03 Attny Dkt No. 37481 -3308B 

V - : _ - . J 

KNSLl_4i.6 

1537 61 CAGGGAGGGCTTTGTATTGAAGGAATGGGTCTCAGAAAGTTAGCATGGCCAGGGGAAGTATAGTACTTTATTCATGATGA 

153 841 TCCTAAGTGTTCAAGAAATTAAGATGAATGTATTGTTTAATATTGCAGAAAGCATATACTATGTTTTACAAAGATTTCCA 
153921 TGAATTTAAGTGAGTTTAATAACTAAGAGAGAGAACCAATACTGGAAGAAAGTTGAAAGAAGAGC AAGACAAGTTGAACT 

154 001 AGAGCTGAAGTGTTAAAACTTTTAAAAAAAAGTTTAGTTTTAAATTTAGTAATGTGTTTAAATTTAAATGAGTTTAATAA 
154081 CT AGTTAATTGGTCGGGC ACGGTGGCTC ATGCCTGTAATGCTAGC ACTTTGGGAGGCTG AGGCGGGC AGATCACCTGAGG 
154161 TCAGCAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCGGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGTGTGGTGG 
154241 TGCATACGTGTAATCCCAGCTACCTGAGAACGAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAC AAAAAAAC AAAAAACCAAAAAACTAG 

KNSLl_4i.5 

154 321 TTAATTTAAAAAAAAAAAGAATTTTTTTTAATTTTTTTTTTTTTTTTTAAATTTTAAAGTGATGGGGTCCCACTGTGTTC 
154401 CCCAGGCCAGTCTTGAACTCTTGGGCTTCAGGAGTCCTCCCACTTGAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTAGAGGCACATAC 

KNSLl_4i.4 

154481 4 TACCTTGCCCAGGTAATTTTCCAAATTATTGACAGTTGGGTAGAACCTTTCTTCTAGTGGTTACATAATTG AGTCATTAA 

KNSLl_4i.3 

1545 61 CTTACTTTAC ATATATAGATAATAAAGTTATGAAATTGTTACCATAGGAGATATGGAATAGGCTTAAAGCATAGTTTCGC 
154 641 . TGGGC AGAATTATTGAACTTGGCGTTTTTTTTTTGAG ACGGAGTCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTACAGTGGCTCG 
154721 ATCTTGGCTC ACTGCAACCTCCACCTCCCGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGG 
154801 TACATACCACCAAGTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCGTGTTGGCCGGGATGGTCTTGATC 
154881 TCCTGACCTTGTGATCCACCTGCGTTGACCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCC ACCGTGCCTGGCCGAACTT 
154961 GGC TTTTT AAG TAG AT AG GTTC C ATTGG TTTC T ATGTAATG C TC AG GG ATG AAG ATGG C TAAG AAG TGTG AC AG G TTT AT 

KNSLl_4i . 1 KNSLl_4i . 2 

155041 GGAGGGTGTGAAGACTACTGTAGAACAGACTGTTGTAAATGACTTCTCTAACATTAGGTTAGTTGTTTCTTTTTTTGTTT 
15 5121 TGTTTTAACTTGCTTTGCCATACTTATGTTTAAATATATTATAAAGGAGGCCCATGTATTTTAACTGCCACAGTAAATGG 

Exon 5 



15 5201 CATTCTTCCTTTATATTAGTCCTTATTATAATTTCAGGATCCCTTGGCTGGTATAATTCCACGTACCCTTCATCAAATTT 

Exon 5 

15 52 81 TTGAGAAACTTACTGATAATGGTACTGAATTTTCAGTCAAAGTGTCTCTGTTGGAGATCTATAATGAAGAGCTTTTTGAT 

Exon 5 

155361 CTTCTTAATCCATCATCTGATGTTTCTGAGAGACTACAGATGTTTGATGATCCCCGTAACAAGGTAATTCAGTCTTTGAG 

D10S583 



155441 AATGAAATGTCTCTGAATTTTAATGTGTGAGGCTTTGAGAAGTCAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAG 

D10S583 



155521 AGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTTTTAACCAATCTAATGGATGTTCTTTTGGTATTTTGGTC 

Exon 6 

155601 AGAGAGGAGTGATAATTAAAGGTTTAGAAGAAATTACAGTACAGAACAAGGATGAAGTCTATCAAATTTTAGAAAAGGGG 

Exon 6 



155681 GCAGCAAAAAGGACAACTGCAGCTACTCTGATGAATGCATACTCTAGGTAAGAAAGCCATAGTCTCTTCCCTAGCCCCAT 

155761 TTTCTTTTAAGAAG AATTAGG AACTTGGAG AAAG TCAAATTGGGG TGGG TC AGGG T ATGTGGG TCACG TACCTAGAGTTT 

155841 GTGTTATAAGGAGGGGTCATTGGTAATTGGCTTGAGATTTATATGGAAGGAACCAATATTGGAAGAATGTTGAAAGGAGA 

155921 ACAAAGATAAGTTGAACCATAGCTGAAGTATTAAACTTTTTTTTCTTTTTTGAGACGAATTTTCGCTCTTGTTACCCAGG 

156001 CTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTTGACTCACTGCAACCTCTGCCCACCGGGTTGAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCTTG 

156081 AGTAGCTGGGATTACAGGTGTCTGCCACTACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTGGTAGAGATGTGGTTTCACC ATGTTG 

156161 GCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGAACCACCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTACACGTGTGAGC 

156241 CACGGCGCCCGGCCTAAACTTTTTTAAAGTAGAAGAATCCTTTTATTCTAGTAACATGATATATGGAAGCCCAGGATAAA 

156321 ATGTGGCTGCTATAGTTGATTTTGGAATGGGACGCTCTGAGGCTTACCTCCTTAGCCTTATGAAGGGGTCCCTGAGGCAC 

1564 01 TTTTG TGG AG CC C C CT AC TG AT ATT AG AAT AT AGTTTG AAAAC CC TTGC ATTG AAT AAGG ATT AG AAGTT AGGTC TTTTA 

156481 AAATGGCTTTATTTTAGTGTGGGAGACAGATGGTCACTAACACTGGCTTTCATGGGGTGAAAGGGATGATTTTTTTCGCT 



FIG. 6AP 



Heller Ehrman White & McAuliffe, LLP 
Sheet 94 of 113 
Title: Genes and Polymorphisms on Chromosome 10 
Associated with Alzheimer's Disease and Other 
Neurodegenerative Diseases 
Serial No. To be assigned Applicants: Becker et al 
Date of Filing: 6/18/03 Attny Dkt No. 37481-3308B j 

156561 CTAAATATCTTTTACCGAAATATAAAATTCCTTTTTAAAAAATTGTTTATTTTCCTCTCTTACCACTCTATTCATTGAGA 

156641 TATAAAATCCCTGTCATAAATTTACGTAAGTTAGAAACTCCTTTTTTCTTGTAAAGACCCGTACAGGACAAATTCCAAAT 

156721 TCTACAGATATAGTTTACTAAAACAGAAGTGGTTTTTTTGTGTGTGTGTGTGGTCTTTAAACCTCAGAATGTAATAGAAA' 

156801 AAGC AATGGATTGCAATTAGATATTTGCGTGTAGTCTCAGTTTCGCGGTTAATTCAGTATGTGACTTTTTGTAAATAAGT 

156881 GAATTTATCTGCTTATCAGTTTCTCTGAGCTACAAAATTATTGTTAGGATTAGAAGTCTTATTTCTTTTCTGGCTTGTAG 

156961 TTGAAAATTTCTATAAAATGCCATAACAATTAC AGTTGCAACTGTAAAAAAGTTTGCATTTAAAGAAAGAAGAAAAATAT 

157041 AACATAAAAGTGATTAAGATCATGGAATTTTGGATGATTTCAAAATTTTAATTAAATTTTCACTTAATGGCTTTCCAATA 

157121 AAATGGAAATTTTATTCTGTGGTTGATTATAACTTAATTTCATGTAGAATTTTGAGAACTGAACTAAAGACTAGGTAAAA 

157201 TTTCTTTAGGTACATTTCACTAAAGTATAAAATTTCTATTTTTCCTTTTTTCTTGTATGTAGACTTGTATAAAGGTCACT 

157281 TTTTATGAAGGTATGTGACAAAGAGGAGAAGCTAATTAATTCAGTTTTCCCAAATTAGAGCTAACTTCAATGCTTATTTG 

1573 61 TATTAATTGCCTAATCTGGATTAGGAATGGGTAGATAATGGTAG AAAAACATGAGATGAATAGTATTATTATTATTATTA 

157441 TTATTTTTGAGACAGAGCCTCTCTCTGTCCCCCAGGCTGGAGTGAAGTGATGCGATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCT 

157 521 CCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCCCACCACCACGCCTGGCTAATTT 

157 601 TTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTC ACTGTGTTAGCCAGGTTGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCGTCC ACCT 

157 681 CGGCTTCCCAAAGTGATTACAGGCGTGAGGCACCATGCCCGGTGGAGATGAATATTATAATTCAGATCTATAGTTTACAT 

157761 TTATGTTTTTCCTTAGGTCTTCCTCCTTTTCTGTAATTTTAAATAATTTAAATAATTTTATAAAAATGATACTTGGCTGG 

157841 GCGCG ATGGCTGACG.CTTGTAATCCCAGC ACTTTGGGAGGCC AAGGTGGGTGG ATCACTTGAGGTCCGG AGTTC AAGACC 

157921 AGCCTGGCCAACGTGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTTGGTGTGGTGGCGTGTGCCTGTAATCC 

KNSLl_6i.l 

158001 C AGATACTCGGTAGGCTGAGGCAGG AGAACTGCTTGAACCCAGG AGGCAGAAGTTTCAGTGAGCTGAGATCATGCCATTG 

158081 CACTCTAGCCTGGGCAATAAGTCTCAAATAAATAAATAATTAAAAAAGATACTTAATTTTTTTTTTAAGTAACATGAAAG 

158161 TACAAAGAAGAAAATTGAAAGTTACCAGATTCTCTGTCAATTGTCAGTGATATTAACAAACATAATAATGTTCACCAAAT 

158241 GCCATTGGATAC AGAAAGAATGTCTTTGGTC ATCTGTATAATTTTTTTTCCCCCTAAGATAAAAAGC ACAGTATTTGTTT 

1583 21 TGTTTTTTGTTTTTTTGTTTGCTTGTTTGTTTTTTTGTGATTTTTTTTTTTGAGACAGCGTCTCACTTTGTC ACCCAGGC 

1584 01 TGGAGTGCAGTAACTCAATCATGGCTTACTGCAGCCTTGACCTCCTGGGCTAAAGTGATCCTCCCACCTG AGCCTCCAGG 
1584 81 GTAGCTGGAACTGTAGGAGCGTGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTAAATTTTTTTGTAGAGATGATGGTCCCACTATGTT 
158561 GCCCAGGCTGGTTTCGAACTCCTGAGTTAAAGTGACCCTCCTACCTTGGCCTCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGCATGAG 
158641 CTACCACCCCTGGCCTGAATATCAGTATTTAGCATAAGGTAGACTTTTGAAC ATTTTATAATCTAGCAGTGATTATCTTG 
158721 TAGTGTTTTAGTAATCATGCTGTTTACTATTTCTGCTGTTAGGGGATAGGAGTCATCTATTTCTGATGACAGTCTCAAAG 
158801 CAGAGAAGTGTACTTGTGCATGTACACAACAGCTGACATGGATGGGAAGGTGGAAGAGTAAACTAATGCCTTACCTGGTA 

KNSLl_6i .2 

158881 CCATTTGAATTTATGGTAATGACATATTTCAAATGGTTCTTATGAATAGAAGATGATTACAAGCCATCTCTTCTTGACAT 
158961 ACCAGGCAACTGTTTCGACCCCACCCACATCCAGCTTTCAGAGGTGCCTCAGGATTCTAAGTCTTTTAGAGAGCTTCTTA 
159041 TTGATGCCTCTTTTGCAGGCAGTAGATATGAGAAAACAAAATCCTAATCACTGTTCTATCTATCTCCTATCTTCCAAAAT 

rs2275220 

159121 ATTCTTGATATCTCCTGTCTGATGTTATCTTTCTCTACTCATGTGGATTTAGATCTTCTTTCCTGTTTTCAGTATTTCAG 
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159201 AAGCAGGAAATGCTATTTTACATTATAATGACTGGGCAACTTGATATTGTTTTCTAGTCGTTCCCACTCAGTTTTCTCTG 

Exon 7 

159281 TTAC AATACATATGAAAGAAACTACGATTGATGGAGAAGAGCTTGTTAAAATCGGAAAGTTGAACTTGGTAAGCATCCAC 

KNSLl_7i . D+55 
rs2275219 

1593 61 CTTAATACTACTGTTTCACTCTTAAACACCTTATAGAGCAGCTTGAAATTTTGTCCTTGAGAC AAAATTTTTGTGGTCAC 
159441 TGGGTGATTAGCTTTGTAGTGGGAGAAGAAATTTGTTAATTACAGAAAAAATTATTTTGCTGGCGATTTAATACATTATG 
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159521 TATCCTGTGAGAATGAAAGTCTTTGAATCC AAATCCAATAGACTCACTTTTTATTTTTATTTTTAAAATTAAAGGTTGAT 
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159601 CTTGCAGGAAGTGAAAACATTGGCCGTTCTGGAGCTGTTGATAAGAGAGCTCGGGAAGCTGGAAATATAAATCAATCCCT 

Exon 8 

159681 GTTGACTTTGGGAAGGGTCATTACTGCCCTTGTAGAAAGAACACCTCATGTTCCTTATCGAGAATCTAAACTAACTAGAA 
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Exon 8 

159761 TCCTCCAGGATTCTCTTGGAGGGCGTACAAGAACATCTATAATTGCAACAATTTCTCCTGCATCTCTCAATCTTGAGGTA 

159841 AGCCCTTTGAAAGGAAGCTGCAAGTGTAGTAGCTGTAATTCTTATTTGGCTATTATATATTTTAAAAGTTCATTTACTAG 

159921 GATGGAC AC AGTGACTCACACCTGTAAACCCAGCACTTTGGAAGTCC AAGGTGGGCGGATCACTTGAGCTTAGGAGTGCC 

1600 01 TGGGCAACATGCCGAAACCCTGTCTCTACCAAAAATACAAAAAATTAGCTGGGTTTGGTGGTGTACAACTGTGGTCCCAG 

160081 CTACTTGGGGGGCTGAGGTGGGAGGATCACTTAAGCCTGGGAGGCAGAAGTTGCATTAAGCTGAGATCATGCAACTACAC 

160161 TCCAGCCTGGGTGGC AGAGGGAGACCCCATCTCAAAAAAAAAAAAGTATGTGTATAAAAAAAAAGAAAAGTATGTGTATA 

1602 41 CACACAC ACACACACACACACAC ACACACACACACACACACACATATAGTAGGGAAAAAAAGTTC ATTTAGTAGCT-T'CAT 

1603 21 TTTTTTTTTTTTGAGAC AAATCCC ACTCTTGTCCCCCAGACTGGAGTGCGATGACGCGATCTCGGCTC ACTGCAACCTCC 
160401 ACCTCCCAGGTTC AAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCACCTGCC ACCACGCCCACCTA 

1604 81 ATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGTGGTTTC ACCTTGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACCCCTGACCTCAGGTGAGCCGCC 
160561 CGCCTTTGTCTCCCAAAGTTCTAGGATTACACGCGTGTGCC ACTACTCAGCCTAGCTTCGTTCATTCTATGCTATAATGT 
160641 AAAAGAATCTGGACATTGCATATGAATATATACAGGAGGACACTCCTGAAGAAGTTATCTTTTTCCTTCCTGGCAGAGTT 
160721 TTTAACCTTAAAAAGCCAGTTTCTTAATGGCTTTTTCCACACAGTCTTCAAAGAAAATTGCTGTGGTCATTAGCAGTGGG 
■160801 TGGTGTATGGAGATTTAATTG AGGACTTAGAAGCAGGCCAAGTGAATGCTCGCTAGTGTGGTAGAGGCTGCTTAGAGAAC 

1608 81 ACTGAAGATGGCGTTGGATGTGTGAGAACAGAGAGGAAAACC AAGAAAAGTAACAAAGATGGTAAAATGTACGCTTATTT 

1609 61 TATTGCTATCATCTGCCTTAAGTGGAAATTTTATTTATTTATTAATTTTTTTACTTTTAGAGGTAGAGTCTCATACTGTT 
161041 GCCAAGGCCGCAGTACAGTAGC ATGATCATGGCTCACTGCAACTTAAATTCCTGGACTCAAGTGATTCCCCCAACCACAG 
161121 CCTCCTCCTGAGTAGCTAGTACTACAAGTGTGAGCCACCAGGCCTGGCTAAGTTTTGTTTTGTTTTGTTTTAAATAGAGA 
161201 CAGAGGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGGGATCCTCCTACGTCAGCCTCCCAAAATGC 

1612 81 TGCGATTATAGGCATGAGCCACCTCACTTGACCTAAATGGATTTTAAAAAGCTTTTTTAGGCCAGGCACGGTGGCTTACG 

1613 61 CCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGAGTGGATCATCTGAGCTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGAGCAACATG 
161441 GTGAAACCCCATCTCTACTAAAAAATAC AAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTGGGCGCCTGTAATCCCAACTACTCAGGA 
161521 GGCTGAGGCGGGAGAGTTGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGATTGTAGTGAGCCGAGATTGCGCCATTGCACTCAAGCCTGG 
161601 GTGACAGAGTGAGACTCTGTCTCAAAAAAACAAAAAAGCTTTTTTAAGGTGTCCAACTGCCCCTTCATTAAAAAAAAATC 
161681 TTTGTTGAGATTTAATTCACATACCATAAAATTCACTGATTTAAAGTATATTAATTTAATAATTCTAGTATATTTACAGA 
1617 61 GTTGTCC AACC ATCACCAAAATCTAAGTTTTGAACATTTTCATAACCTCAGAAAGAAAGCCTGTACCCATTGAAATTACT 
161841 TTTCCATTTGCCCCACTCCCATCGCTACTGCTTTTTGCATCTATATATTTGCCTATTCTGGGTATTTCATATAAATGGAA 
161921 TTACGTAATAGGTAGTTTTTTGTGACTGGCTTCTTTCACTTAGCATAATGTTTTCAAGGTTCATCTGTGTTGTACCAGCA 
162 001 ATACTTTATTCCTTTTTACAGGTGAATATTATTCTATAGTATGGATATGGGATTTTTTTGTTTTTTTTTTTTTTTGAGAT 
162 0 81 GG AGTCTCGCTCTGTTGCCT AGGCTGGAGTGCAATGGTGTGGTTTTGACTCACTGC AGTCTTCGCCACCCGGGTTCAAGT 
162161 GATTCTCCTGCCTCAGGCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTGTGGTG 
162241 GAGACAGGGTTTC ACCATGTTGGCC AGGCTGGTCTCGAACTCTTGACCTCATGATTCACCCGCCCCGGCCTTCC AAAGTG 

1623 21 CTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTGTGCCCGGCTGATATAGGACATTTTGTTTATTCATCAGTTGGTAG ATTGATTGAGC 

1624 01 TTTGTGGTTTTTTTGTTTTGTTTTGTTTTTTTGTTTTTTTTTTTTGAGACAAGGTCCCTCTCTGTTGGCTGGAGTGCAGT 
1624 81 GGCACATTCACTGTAACCTCAACCTCCTGGCCTTAAGTGATCCTCCCACCTTAGACTCCCAAGTAGGTGGGACTATAGGC 
162561 ACATACTACTATGCCCAGCTAATATTTATTTATTTATTGTAGAAACAGGATCTCCCTATGTTGCCAAGGCTGGTCTCGAA 
162 641 TTCCTGGGCTCAAGTGACCCTCATGCCTTGGCCTCC AAAGTGCTGGAATTACAAATGTGAGCC ATCATTGAGTTTAAGAA 
162721 TAGTCTAAAGGAAATTATCCTAAGGGTCGAGACTCTGAAAATTGAAGAGAAGGGAAAAAAGGATTGAACAACTTCCTTTT 
162801 T AAAGGTTGGG C AT AGTGG TC TT AATG ACT AG ATTTT AAAATT AG AT AT AACT AT AAAAT ATT AC TTG T AAGTT ATT AT A 
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162 881 T AAC ATATTTTAG ATAAC AG AACTACATTATTCTC AC AATATCTTCAGTAATTGACCTTTCCTTTCC ATG AC AGGAAACT 

Exon 9 

162 9 61- CTGAGTACATTGGAATATGCTCATAGAGCAAAGAACATATTGAATAAGCGTGAAGTGAATCAGAAACTCACCAAAAAAGC 
Exon 9 



163 041 TCTTATTAAGGTAACTGTGAATTTTTGTAGAGTAATGTAATCTTGTTTGACAAATGTGAAAATAAGAAACTGAAGTGGGA 

163121 GATAATAGTTAAACAAGATTTGTTAAATTGCCCATGGAAGGCTTTTTATATAGTGATTTAAACTAAATGTCTTACATGTT 

1632 01 AACATATTTTTTTCTAATGCTAGTATGTTGACTTTACCAACTTTATCAACTGAGTTGGTACTCTTAGCAAAATTTTCATT 

163 281 TATTTACATTT ACAAAATTTATTTATTTGCATTTTTGAGGTATAATTTACATGCC ATAACATCCACCTAATGTAAGCATA 

163361 " CAATTCAATGATTTATAGTGCATTTACAGAGTTGTGGAGTATAACCACGATCTAGTTTTAGAAAATTTGTTATCACTATC 

163441 CAGTTTCCCTTTGCTCCTTTACAATCATGTGGCCACTGACCTGCTTTCTGTCTACAGATTTGCCTTTTCTGGACGTTTCC 

163 521 TATAAATGGAATCATGTAATATTTGGTCTTTTGCATCTAGTTTCTTTTGCCTAGCATAACCATTTGGGGTTCC ACTTATA 

163 601 ACATGTATCAGTAGTTTATTTCTTTTTATTGCTGAATAGTATTCAATTATATGCTGATAATATGACATTTGGATCATTTC 

163 681 CACTAATGCCATTGTGAACATTTCTGTACATGTCTTTGTGTTGATGTGTTTTCATTTCTTTTGGGTAGATATCTAGGGAT 

163761 TTAATTTCTGGGTTGT ATAGTAAGTTT ATGCTCT AAG AAACTTTTCC ATGTAGCTGTACC ACTTTGT ATTTCCTAC AGCA 

163 841 GTTTATGAGGTCTGCAATTTCTCCACCTCCTCTTTAACACTTGTTATGGTCGGTCTTTTTAATTTTAACCATTCTAAGGA 

163 921 GTATAAAATGGTACTTCAGTACGGTTTTTTTGTTTTTGTTTTTGTTTTTTTTTTTGAGATGAAGTCTCGCTCTTTCACCC 

164001 AGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCTTGACTC AGTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTTCGACCTCAGTCTC 
CCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGTGCACCACCACGTCTAGCTAATTTTTGTACTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATG 



164081 
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164161 TTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCGTAATCTGCCCGCCTCAGCCTCCCAAAATGCTGGGATCACAGGCGTGAG 

164241 CCAATACGCCTGGCCCCAATATGGTTTTAATTAGCATTTCCCTAATGACTAATGATGTTGAACATCTTTTCTTGTGCTTA 

164321 TTATCTATTTGTTTATCTTTTTTGGTGAAATGTCTATTCAAATGCTTTGCCCAATTTTAATTGGTTTGTCTTATTAAGTT 

164401 GTAAGGAGTTCATGTAGTCTAGATACAAGCCCTTAATGAGATATGATTTGCAAATATTTCCTCCCAGTCTGGCTTTACTT 

1644 81 TTTCCTTTCCTTGATGTTTTTTTTTTTTTTAAATAAAGTTTTTAGTATTGAGATGATTATAGATTCACATGCAGTTATAA 

164561 GAAATAATACAGAGAAAACAGGCCAGGCACGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGC ACTTTGGGAGGCCGAGGTAGGCGGA 

164641 TTGCTTTAG ATCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCTAACATAGTGAAACCCTCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCT 

1647 21 GAGCGTAGTGGCACGTGCCTGTAATCCCAGTTACTCAGGAGGCTGAGACAGGAGAATTGCTTGAACTCGGGAGACAGGTT 

1 6 4 8 0.1 GCAGTGAGCTGAGATCGAGCCACTGTACTACAGCCTGGGAGACAGAGTGAGGCTCTGTCTC AAAAAAAAAAAAAAGAAAA 

164881 AAAGTAATAATACAGAGAAATCCTTTGTACATTTTGTTGAACTAT AOAATATTACCACGGGGATATTGATATTAATAACA 

164961 ATCCACTAATCTTTCCCAATTTTCCTTACATGTGTATGTGTATTTAATTCTAGACAGTTTTGTCACATGTATAGGTTCAT 

165041 GTATTTACCACCACAATCAAGATACTGAACAGTTCCATCACCACGAGGACCCTTCATATTGCTCTTTTGTAACCACTTTT 

165121 CTTCCCACCATATCCTTCCTTTCCTGGTACCCAGTAACCTGTCCTCTATCATTTCAAGACTGTTATTGATTGGAATCATA 

1652 01 CATTATGTAAACGTTTGAGATTGCCTTATTTATTTATTTATTTATTTATTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTTGCCGAGG 
165281 CTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTGAGCTCACAGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTTCCTCACTCTCCCA 

1653 61 AGTAGCTGGGATTAC AGGTGTTTGCCACCATGTCCAGATAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTT 
165441 GGCCAGGCTGGGTCTC AAACTCTTGACCTTGTGATCCACCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGC 
165521 CACTGC ACCC AGCAGATCTTTCTTTTTTAGTACTAAGTAGTAGTCCATGGTGAGT ATGTACCATACATACAGTTTTTGTA 
16 5601 ACCATTCACTTATTGAATAACATATGAGCTAATTTCAGTTTTTCTGCTATTACAAACAAAACTGCTATTGACATTCATTT 
165681 ATAGGTATTTATGTAAACATAAATTTTTATTTCTCTGGGATAATTGCCGAAGAGTGCAATTGCTGGGTTGTATAATAATT 
1657 61. GAATGTTTATTATTTTAGGGAACTGCCTGTTTTTCAAATTGGCTGTATCATTTTACAGTGTATGAGTGATCTGATTTCTT 
165841 CACATCCTCACCAGCATTTGGTGGTGTAACTTTTTTATTTTAGTCATTCTGATAGGTGTGGTAGGTGATAGATATCTCAT 
165921 TGTGGTTTTTAACTTGAATTTTTCTAAAGGCTAATGATGTTGAGTGTCTTTT-TAATGTGCTTATTTGATGTTTATATATT 
166001 TATGTATATATAGCATATACATATATTGCATATTTATATATAACATATACATGTATATATATATTTATTTCCCATTATAA 
166081 TTTATTTGGGGAAATATCTGTATATTTGTCCTGTAGAGTTTTACCATAGTATCTTTTGACGTGTTCCTCTGTTCTTTGTA 
166161 TTTTCTTTGTAAATCGGTAGCTG AATCTTGAGGCTTGATTAAATTCAAGTTTTGTCTTATTTATTTTTGGCAAAACTAAT 
166241 TCATAAGCAGTAGTGTCTTCTTCCATTTAGAAGTATGTAATGTCTGGTTCTTTGTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGA 
166321 CGGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCTAGAGTGCAGTGGTGCCATCTCGGCTCACTGCAAGCTTCACCTCCTGGGTTCACA 
1664 01 CCATTCTCCTGCCTTAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCf GTCACCACGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTA 
166481 GTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATAGTCTTGATCTCCTGACCTTGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAA 
166561 GTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGTCCGGCCAGAGGTATAGTTCTTATAGGAAAGGCAGGACACATGCTTGATT 
166641 AATTTCCTTTATTTGCCAATTTTGAGAATAATGAGTTGGTTTCCTAGGTTTCTTAGTGTCATTATAAACTCCTAGATTTA 
166721 AACTATTTGTGTTAACCCATTGTAGTTGTTCTCCTCACCGATGCTCAGATTGGCTCATCTTAGGCCAGGGGTATGTTAGT 
166801 CTGTTTTCATGCTGCTGATAAAGACATACCCGAGACTGGGCAATTTACAAAAGAAAGAGGTTTATTGGACTTATAGTTCC 
166881 ACATGTCTGGGGAGGCCTCATAATCATGGCGGAAGGCAAGGACGAGCAAGTCACATCTTACGTGGGTGGCAGCAGGCAAA 
166961 GAGAG AGAGCTTGTGTGGAGAAACTCCTGTTTGTAAAACCATCAGATCTCGTGAGACCCATTCCCTGTAATGAGAAC AGC 
167041 ATGGAAAAGATCCGCCCCTACGATTCAGTCATCTCCCACCAGGTCCGTCCCGCAACGCGTGGGAATTATGGGAGCTACAA 
167121 GATGAGATTTAGGTGGGGACAC AGAGCCAAACCATATTAAGGGGTTACATCTTCAAGTGGCTTACTGAGTCCTTTTGATT 
167201 AACCTAGTAGGCTTTGCTTAGCTTATTTCCTTGTCTTATTTGACAAGATGTTCCGTAT.TCATCTTGAATATTTTCTGCCT 
167281 CAGTCCTGGAATCAGATGCTTTTATAAGGAATCCTGGTTCATTTTAGTGTGAATTACTCCTACCAACCTGGGTACTGGAG 
1673 61 GTTGTGGTTTTTCTTGGG AAGTCC AT ATTTCTAGAATG AGTGTATTTAAAAAGG AGCTTTG AAAG ACTTTATTTCT AAAC 
167441 AAATTAATATTGATTAAAAAGTATGGTTATAACTTTTTATCATACTTCTTTAAGTTTTAAAAGACATAAAAAGGCTAACT 
167521 TTACATTTTATTTGTTGCATGTCGTTCCCAAACTGAATGAAAAAAGTACTAAACTGACACCTACAACATTCCTCTTGTGT 
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167681 
167761 
167841 
167921 
168001 
168081 
168161 
168241 
168321 
168401 
168481 
168561 
168641 
168721 
168801 



AGG AG T AT ACGG AGG AG AT AG AAC GTTT AAAAC G AG ATCT TG CTG C AGC C CGTG AG AAAAATGG AG TGT AT ATTT C TG AA 
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GAAAATTTTAGGTAAGCCCTTGGCTATGGAGTTAATTTCCAAGAATAAGCATTTCTGATAACAGGCTATTTGAAGTAAAA 
CTTATGTAGCAGTAAGTAAAATCTTTATATCCAGTGCCGATAAATACTTCATTTTGTGTGTGTGTGTGTTTTCTTTTGAG 
ACAAGGTCTCGCACTGTCACCCAGACTGGAGCACAGTGGCACAATCTTGGCTCACTACGTCCTCAGTCTCCTGGGCTCAA 
GCGATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTATAGGCATGAGCCACCACACCCTGCTAATTTTTGCATTTTTT 
TGTAGAGACAGGGTTTCACCATGCTGCCTAGGCTTCTATTTTGTTTTGACATTAACAAGTAGCTATCAAACACTTTTTAA 
AAATCTTTTACTAACTTTTAATTTTTAAATCATTAATTCATGTGAAGTTTCAAGAAGAGTACAAGAGAGGTTTCATGTAT 
TCTTCACCCAGTCTTCCTCAGTGGTTATCTCTTAAATAATTATAGTACAAGGCTGGATGTGGTGGCTCACACCTGTGAAT 
CCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGCAGATCACGTGAGGTTGGGAGTTTGAGATTAGTCTGACCAACATGGAGAAACC 
CCATCACTACTAAAAACACAAAATTACCCTGTGTGGTGGTACATGCCCGTAATCATAGCTACTCCAGAGGCTOAGGCAGG 
AGAATTGCTTGAAGCTGGGAGGCGGAGGTTGTGGTGAGCCAAGATGGCGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGTG 
AAACTCTGTCTCAAAAATAAGTAAATAAAATAATAGATAAATAAAAAATAGGCGCGATAAATAAAAAATAGGCTGGGCGC 
CGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCC 
TGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATAGTAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCAGGTGCTTGTAATCCCAGC 
TACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCTGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATAGCAGCATTGCACT 
CCAGCCTGGGGAACAAGAGCGAGACTTCATCTCAAAAAAGAAAAAGGAAAAAATAATAATAAAATAAATAAAAAATAATT 
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168881 ATAGTAC AATATCAAAGCTGGGAAGTTGACCTTGATACAATATGTGTATTAGTTTGTTCTTATACTACTATAGAGAACCA 

168961 CCTGAGACTGGGTAATTTATAAAGAAAAGAGGTTTAATTGGCTCACAGTTCCATAGGCTGTACAGGAGGC ATGGCTGGGG 

169041 AGGCTTCAGGAAACTTACAATCCTGGTAGAAGAGCTAAGGAG AAGCAAGCACATATTCAGATGGCGGCAGGAGAGAGAAA 

169121 GTGAAGAGGAAAGCACTGCACACTTTTAAACAACCAGATCTTGTGAGAACTCATTCACTATCATGAGAACAGCAAGGGGG 

169 2 01 AAGTCCATCTTTATCACTCGGTTATCTCCCATCAGGTCCCTCCTCCAACATGTGGGGATTATAATTCAACATGAGATTTC 

169 2 81 AGTGGGGAC AGAGAACCAGACCATATCAAGATGTGTATATAGTAGTTCTATGCCATTTTGTCACTTGTATAGATTTGTGT 

1693 61 AACCACCACTGCAATCAAGATACAGAACTATCCTATCATCAC AAGGATCTTTCTTGCTAATTCACTGTAGTCACACTCAC 

1694 41 CTCATCTTTTCCATGATTCCTAACCCCTGGCAACCACTAATCTGTTCACTTTTTAAAGCCCTGGAGTAATTTGTTCAAAG 
169521' G AAAG C TTTT AT TG AGG CC CATTGT AT AAAAC AAC AAT AAT AAC AG AG AAAAC AAGGGG AAG AAGG C AAG TGGG ATG C T A 
169601 AGGACTATAACTTGAAAATTCCTGATTGTGTTTATCCTTGAAGATATTAGGAAGCAAGACTTTCACAGAGCATTTTTTAA 
169681 AAGTTAATAGTGATAAAAGATATTAGACCTAATAATAACC AGAAGCATTTTAGTATAATCTTTTACTGAACTTTTTTGTA 
169761 GATGTTAACACTCTAATAGTATATAAATC ATTTAATAAACTTAGTTTTTTCTGTGTTACTTCCAACTGTCATAATGT ATT 
169841 CCATGAATGTGTAAGATGCCCTAGAATCAGAACAATGTAAGATTGTGGGTTAGTGAACAGTTTACC ATC ACTAATGGAGG 
169921 TGTTCTTTTTTTGATGCTTTAGAAGTAAAAAATAATTGGTGAGGCACTCAATCCTGGCCTGTAGTCTTTAGAAATGATAT 
17 0001 TGATTATTGGAGGCTTTCATCTTTCTGATTTTATTTTTGAACTTAAGAAGTAACTTTGGTTTTCATTTGTTTAGTCCCAT 
17 0 081 G ATTG AAAATATGGTGTTTGCTCTCTTTTTTTTTAACTTTTATTTTAGTTTCAGGAGTACATGTGCAGATTTGTTCTATA 
170161 GATATATTGCATGTAACAGGAGTTGGTGTACATATTATTTTGTCACCCAGATAATAACCATAGAACCCGATGGATAGCTT 
1702 41 TTCAATCCTTGCTCTCCTCTTACCCTCCACCCTCAAAGAGGCCCAGGTGACTATTGTTCCCTTCCTCATGTCCATGTCTG 

170 3 21 CTCAGGGTTTAGCTCCTACTTATAAGTGAGAACGTTTGGTGTTTGGTTTTCTGTTCCTATGTTAGTTTGTTTAGGACAAT 
170401 GGC ATCCAGCTCCATCCATGTTGCTGCAAAGAACATGATCTC ATTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCGAGACAGTCTTG 
17 04 81 CTCTGTCACCCAGGCTGGAGTATAGTGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCT 
17 0561 ACCCCAGCTGCCCGAGTAGCTGGGATTACAAGCACCTGCCACCATGCCCAGCAAATTTTTTTTTTTTTAAGTAGAGATGG 
170641 GGTTTCACCATGC ACC ATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAATTCCTGGCCTCAAGTGATCAACTCACCTTGGTATCCTGGCG 
17 0721 TACTGGGATTACAGGCATGTGCCACTGCACCCAGCCATCTTGCTCTTTTTTATGCCTGTGTAGTATTCCATGGTGTATAT 
17 08 01 GTACC ACATTTTCTTTATCCAGTCTGCTGTGGATGGATAGCTAGGTTGATTCCACGTCTTTGCTGCTGTGAATAGTGCTA 
17 0 881 TGATGAACATATGTGTGCATGTGTCTTTATGGTAGAACAATTTATATTCCTTTGGGTATATACCCAGTAATGGGATTGCT 
17 0961 GGCTCAAATAGTATTTCTGTGTGTGTGTGGTTTTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTTGCTCTGTTGTCCAGGGTGGACT 
171041 GCAGTGGCACAATCTCGGCTCACTGCAAACTCTGCCCCCCAGGTTCAAGCAAGTCTCCTACCTCCGCCTCCCAAGTATCT 
171121 GGG ATTATAGGCACCCACC ACCGCACCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGC 
171201 TGGTCTCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCTGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGC 
171281 CCTGCCGGTATTTCTGTTTTAAGTTCTTTGAGAAGTCGCCAAACTACTTTCCATAATGGCTGAACTAATTTTCATTAGTA 
1713 61 GCATATAAGCGTTCCCTTTTCTCCACAACTTTATCACCATGTGTTATTTTTTGACTTTTTAATAATAGCCATTCTGACTG 
171441 GTGAGATGGTTTCTCATTGTGGTTTTGATTTGCATTTCTCTAAC AATTAATGGTGTTAAACATAGTTTC ATATGCTTCTT 
171521 AGCC AC ATATATGTCTTCTTTTGAAAAATGTCCACATCATTTGCCGACTTTTTTTTTTTTTTTTGAGAC AC AGTTTCACT 

171601 gttgcccaggctggagtgcagtgtggcacgatctcagctcacttcaacctccacctcctgggttcaagcgattctcctgc 

171681 ctcagcctccg aagtagctgggattacaggtgcctgccaccatgcccggctaatttttgtatttttagtagagatggg at 

1717 61 ttcaccatgttggccaggctggtcttgaattcctgacctcAagtgatctgcccacctccgcctcccaaactgctgggatt 

171841 acaggtgttagctaccgtgccccgctgggtgtatatgattttatacttagaaaaccccatagtctctgtccataagctcc 

171921 tagatctgatcaacaatttaagcagagtttctggatacacaatcattgtactaaaatcagtagcattcctatataccaat 

172001 aatgtccaagctgagtgccaaac aagaatgcaattccattcacaatagccacaaaaacagtaaaatacctaggaatac aa 

172 081 ctaaccag agaggtg aaggatctctacggt aag aatt at aaaac ac tgctg aaag aaatc agagttgacactaacaaatg 

172161 gaaaaactttccatgctcatggataagaagaatcaatattgttaaaatggccataccacccaaagctatttacagattaa 

172241 atgctgttcctctcaaactaccaatgacattcttcacagaaaaaactattgtaaaattcatgtggaactggaaaagagcc 

17 2 3 21 caaatagccaaagcagtcctaagcaaaaagaacaaagctggaggcatcgcattacctgacttcaaactatactacagggc 

17 2401 tacagtaacc aaaac atc atggt ac tggt ac aaaaacagacacag acc aatggaaccgaatagagagcccagaaat aaag 

17 24 81 ccacacacctacagccatctgatcttcgacagaacatgcaatggggataaaactgcctgttcaataaatggtgctgggat 

172 5 61 aactgcctatccatgtgcagaatattgaaactggaccccttccttaacgcccatatacagaaatcaactcaagatggatt 

172 641 aaaaacttaaatgtaaaacctaaaactaaaaacccttgtaaaaaacctaggtgtttgttctctaatac acatgaggcata 

17 27 21 ATCTGAGATAGTTTTGTCTGAAAACGCTTTTGGAATTAGTACAGTGTCAGTCAGAGAAGAATCACAAAAACTACAGCCAA 

17 2801 CATTTAAAACAGGATAATGCTTTATTTAAGCCAAGCTTAATAGACATTTTAAAACCATATCAAAATCATCTCATCCATAC 

172 881 AGTAACAATGTTGTATTACCCCTTGGCATTCACTATAAA7AAAGCATTTCAAATAATCCCGTTTTACATAAAAGATCTATT 

172 9 61 TCTATTTATTTTATTTTATTTTTATTTTTATTTTTGAGACAGAGTCTCACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGC 

173 041 CATCTTGGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCTGGGTTCACGCCATTCTCTCGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAG 
17 3121 GTGCCCGCCACCACGCCCTGCTAATTTTGTTTTTGTATTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCT 
.173 2 01 TGATCTGCTGACTTCGTGATCTTCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCTGGCTG 
173 281 TAGAAGATCCATTTTTAATAAAAAGCTAATATATTTCATCAAAAGACTATTAGAATTAACTCTTCTCTTACAGCTCTTTT 
1733 61 CTAGCTTTTCCTTTAGTCAAC AATATCTCTAGCTAATAC'GTTAAGGGAATTTGTATTCACGGAAGAATCTTTGTC ATTTA 
173441 AGCATAATGTGAAATAGAAAATTGTTGGTTGTTATCAAAGAATTAGATGAGCAAATACAGGCATTCATTTCTGAAACTGA 
17 3 521 CTAATACTC/AAGAAATCAGAGACCCATTAAAGTGGGTTTGGAAGACCTGTGAGCTTTGCGCTTGAGAAAAGCATTCTCTA 
173 601 TTTTACTTTTTATGACTTCTTTTGACTTTGACTTCATCTTCTGATATTTTTGTTGAATTTAGAAATTTTTAGTTTCTAAA 
173 681 AACTCTTTTCTGCC ATCCCTGTCTCTCCTTTTGAAAAATATAGC ATCCTTTTATTTTATAGATCTATTCCTTATCTC AGA 
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rsl573051 

17 37 61 AACATTATTAATGTTATTAAAGTTTTCTTTTATGTTTTTCTTTCCTTTGGGATCTTTTTTTTCCCTGTTGTGATATCTGT 
1 7 3 8 4 1 • CATTTGTATTTATTTTCTTCAAATGTCTAGTG ATTTTTGGCTGGCAATTAAGATGGATTAGAAGCTTTGTACATGGGTGA 

173 921 ■ GGATTATGGACCTGTAAGTTC ACTATAGATGAAAAAGTGGTGATCTCAGTCTTAAGTCTGGGCTTCCATCAGATATCATT 

174 001 CTTTGTTGGATTTTTTTTCTTTTGTTCTAGCCCTCAGTCTTTTCTGAGAAGATTTGCCCAGTTTGCTTGGAGATTTTTCT 
174 081 AGCTGCTGCTATTTTTTGATTAGAGTGGGTATAGGGGGCTGAGGATTCCATCATTTTGTATGTAGATTTACACTTAAATG 
174161 CTCATTTCTAGTCCCTAAACCTTCTACAGTCCATGATGTCTAGTGAAAGTGAACCTGGAAATTCTGCTGCAATTCCTATA 
174241 GACTAGTGGCTGTCAATGGAAGTGGTGTTGGGGGACTGGTGGTGGTGGGTGGTTTTGTCCCCCAGAGGACATTTGGCAGA 

1743 21 GTCCAGTGACATTTTTTATCATCATGACTTGGATGGTACTGAACATCCTAAAATGTACAGGACATCCCCACAATGAAGAA 

1744 01 TTATTTGATCCACTAGTGCTGAGGCTGAGAAACTCTGCTCTAGAGAGTAATCCTTTGTTCTCATGAGGGTTATGCGGTGG 
174481 GGTGAGAGTGGTGTTTGTGCGTGTTGCAGCAGCAGGGGGTGTAATTGCTCTGTATACATACTTTAAGTCTCAGTTTTTAA 
174 561 CCCCTAATCTTACCCCTTCCTTCTAAGATACCTGATGCCTTCAAGTCCCACATTTTTCGAGCATTCTGTGGGGCATATTT 
174641 ATATTCTGTATCCCTGATTATAGACACTTAGGTTGCATTCCCTCCTCTCTCTACTTTGAGTTATAGTCCGTCCTCTGTTA 
174 721 GCTTTCTAGCTTCTCAAATCTGGAACACACATGCTTTTCCCCTCATAGGTAGGGATTCTTAGTTTCAGAATTGAGGGCAA 

KNSLl_10i .A-212 

174 801 GGGAAAAATATTTCATTTATAAAACAAAGAC AAGGAATATAATTTGTTCTTTGTAATTTGTATTTATTGCTTATTGACAC 
174 881 AGGTATCAAGTGACACTTGGGTATCAAGTGATGGTGATAAATGTTGGAAATGAGTTTGTGTAGCTGTCACAATTGTGTTA 

Exon 11 

174961 GAATACATTTTATAGGAGTTAGAAAAAAATATTAACTGTTAAACTCATATTAAACTTTATTTTAGAGTCATGAGTGGAAA 

Exon 11 



17 5041 ATTAACTGTTCAAGAAGAGCAGATTGTAGAATTGATTGAAAAAATTGGTGCTGTTGAGGAGGAGCTGAATAGGGTAAGCA 

175121 CTTAAAATGATATTTACTGTTATGTGAAAAGCAAATATTGAAAGAAAATTTTAGAATGAAAGATCTAATATTTTTTCCTT 

1752 01 CAAGATTTTTTTTTTTTAGACGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAATAGCGTGATCTCGGCTCACTGTAAC 

175281 CTCTGCCTCCCAGGGTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGTGTGCACCACCATGCCTG 

17 53 61 GCTAATTTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGAC AGGGTTTCACCATGCTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCATGAT 

175441 CTGCCCATCTCAGCCTCCCAAAATGCTGGGATGACAGGCGTGAGCCACTGCACCCAGCTCCTTCAGATTTTTTTGGAAAA 

17 5 521 AAAAAAAAGATTTTATTTTGCTGACCCTTATACTGAAAGTAAGTTATATCATGATTTTTTACTATCATTAATCACATCAA 

175601 AAAAGCTGACAGCTTATATTAATAAAACATTAGAAGAAATTAACTGAATTGTTTG ATTTTGTTATTGAAACTACAAAATA 

175681 GTGAATGCTGAAGCAGTTTTGTTAACATGTTTATCAGATGAAGGAATACAGATATTGGGAGAGACTGGATGTTAAATAAA 

17 57 61 AGTAATATAACTAGGGTAGGCAAGAGGCCTGACCTTTCAGGGCCACCCTCATATTAATACCTTTATTTATTTATTTTTAA 

175841 ' TTATTTTTTAGAGACAGGGTCTTGCTTGATGCCC AGGCTACAGTGCAGTGGTGTAATCATATCTTACTGCAGCCTCAAAC 

17 5921 TTCTGGTCTCAAGC AACTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGACTTCAGGC ATGCACTACCATGCCCGGCTAATTA 

176001 TTTTATTTTTTTGTAGAGATGGAGTCAGTCTCGCTATGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAACTATGGGGCTCAAGTGATCTCC 

176081 TGCCTTGGCCTCCCAGAGTGCTGGGGTTACAGGTGTGAACCACCTTGCC AGGCCACATTAACACTGTTATATTC AAATCC 

17 6161 ATTG AC AATGT TG AAGG AAAC TG AAG AAT T AAT AG T AC TAG AC C AG AC C T ATT ATTT AATC TC AAAG TGTTG AGT AAG AT 

176241 TACAGAAAGAAACAGGATGACATATTTGTGTTAACCTACCGGGTAACTTCTTACAACTTTTGCATGGAAATAATTTGTTT 

Exon 12 



1763 21 CATTTTTCTAATCTTATGAACTAGCTAGATATCCTACCAGCCAGCTCAGCGTTTTTTAAATTCTTATATTTAGGTTACAG 

Exon 12 



1764 01 AGTTGTTTATGGATAATAAAAATGAACTTGACCAGTGTAAATCTGACCTGCAAAATAAAACACAAGAACTTGAAACC ACT 

Exon 12 



17 64 81 CAAAAAC ATTTGCAAGAAACTAAATTACAACTTGTTAAAGAAGAATATATCACATCAGCTTTGGAAAGTACTGAGGAGAA 

Exon 12 

17 6561 ACTTCATGATGCTGCCAGCAAGGTTTGTCCCTTGTGTTGATTTGTACTC ATATTAAGTAGAGAATGGGTAGAAAAAATTT 

17 6641 TCTGTGCTTAAGCATTAAATATTCTGTTTATTCACCCCAAATGGTATTTCTGTCCATTTAAAAAACATTATTTTACTATT 

176721 TCATCC ATGTTTTTCTCACTGGAGATGTCGACTTATG AAAAAACTACTCCTGCTCCTGGAGTTTTGAAAATAGAACATAA 

17 6801 . "CTTAGCTGGGAGTGGTGGCTCACGCCTATAATCCCAGCATTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTGGATGACCTGAGGTC AGGTG 

176881 TTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCTGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCGCATGCCT 

17 6961 GTAATCCCAGCTACTCGGGAAGGCTGAGGTGGAAGAATCACTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGCGGTGAGCCGAAATCA 

177 041 CACCATTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGCGAAACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAATAGAACATAACT 

177121 TTATAATATATTTTGTAGACATTTAGAATAGTGATGCTGTGATGCTTTTTCTTTGTGGGGATGATTGAACCTAATTAGTC 

177 2 01 . ATTAAGAATTTAGTATGTTCTGTCCAGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGG 

177281 A TTGC TTG AGG TTAGG AG TTCG AG A C C AGC C TGA C C AAC A TGG TAAAAC CC C A TC TC TACTAAAAAAAAAAAAAT AC AAA 

1773 61 AATTAGCC AGGCGTGGTGGCACATGCCTATAATCCCATCTACTCAGGAGGCTGAGGCAAGAGAATCACTTGAACCCAGGA 



v_ 
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177441 GGCAGAGGTTGCAGTGAACCGAGATC ATGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTAAC-AGAGCAAGACTCTGTTTCAGAAAAAAA 

177 521 AAAAAAAAGAATTTAGTATGTTCTGATGATGAAAGATGTTGAAAGTATTTAATTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGT 

177601 CTCGCTCTGTCGCCCAGGCCGGACTGCGGACTGCAGTGGCGCAATCTCGGCTCACTGCAAGCTCCGCTTCCCGGGTTCAC 

17 7 681 GCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCGCCACCGCGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTT 

177761 AGTAGAGACGGGGTTTCACCTTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCATGATCCACCCACCTCGGCCTCCCAA 

17 7841 AGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCGGCCTTTAATTTTTTATTAGTTGTACTTTTTTTTTTTGAGACAGAC 

17 7921 TCTTGCTTTGTAGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATCATCTCAGTTCACTGTAACCTTTGCCTCCCGGGTTCAAGCGATT 

178001 CTCCCGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAAGCGCCTGCCACCACACCCAGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGA 

178081 CTGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTAGGCCTCCCAGAGCGTT 

17 8161 GGGATTACAGGTGTAAGCCACCACGTCCGGCCATTAGGTGT ACTTCTGAGGAAATAGTAG AAC ATAGAAGGAAAAAAATT 

178241 TCTGAGGAAGCATAATTATTGCAATAACTGAAAAAATCAGTTTTCCTTGCTTGTGTAGATGGCTACAGGAAGGGAAATAA 

17 8321 ACATTACTGGGCATCTGGATAAATTAGCATGAGTTAAAGCATTTCTTCTGATACAATGTCTAAAATTGACTTTTTTTTTT 

17 84 01 TGAGACAGAGTCTCTCTCTGTCACCCCGGCTGGAGTGGCAGTGGCACAATCTCTGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCCAG 

178481 GTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGAACTACAAGTATGTACCACCACACCCAGCTAATTTTTGTA 

17 8561 TTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGAAAATTTACTAGTTCTTATCAAGATAAATCCTTGTGTAG 

Exon 13 



17 8641 ATACTTTCATCAGATTCCTTTCACCGTATCCATTTTGTCTAACACTTATTTTTAAAAATATAGCTGCTTAACACAGTTGA 

Exon 13 



rs2275217 

17 8721 AGAAACTACAAAAGATGTATCTGGTCTCCATTCCAAAGTGGATCGTAAGAAGGCAGTTGACCAACACAATGCAGAAGCTC 

Exon 13 

17 88 01 AGGATATTTTTGGCAAAAACCTGAATAGTCTGTTTAATAATATGGAAGAATTAATTAAGGATGGCAGCTCAAAGCAAAAG 

Exon 13 



17 8881 ' GCCATGCTAGAAGTACATAAGACCTTATTTGGTAAGTTCAGGCTGTTCTGTTCTAGTCTTGATGTGTTAAGTGTAATGTT 

KNSLl_13i .D+70 

178961 GATTTCAAAACTGATAATTTTGTGAAACATAGATGACGGTGTCACCAATACTCTCTACCATGCACAAACTATTTGTTCAG 
'17 9041 GGTGAAGATTAATGCTTTTATtGTCTTTGAATTAAAACAAATCTTTTTTCCCTCCCCACCCTCCCTTCTGTTTTCTATAA 
179121 AATGTTACATTT ATTAAGTAACTAAGTATATAAACGTTAGAAGTAG AAGTC'CTCTTTTTCCCTGACTCCGGCTCCTGACC 
17 9201 CTGGGTCATTGACCATAGGTGTTATTGTTAAATTTCTTGGGCCTTTTTCTGGAAATTTTTTGTGCATAAACATTCTGCAA 
17 92 81 CTTTTTTTGGGGGGGGCATATATATCTTGATGGTTTGCTATATTGTCAGAATATGTTTGTGTCTCATTGTTTTTAACTAT 
1793 61 TATCTCCCTTTAGAAAAAAGTATGTTTATTTAGTGTGAAATACTATCCTCATTATCGAAAATTTGGAC 
17 9441 AAAAATTTAAAAAATCATCTAGACTCTAGTCTCACTAAGCCAAGCACTATACTTTTTGGTATTGATTTCCAGTTTTTTTT. 
17 9521 TTCTTCTGTAAACTTACCATAATTCTGTATATTATTTTTAGTTAGAGATTAATTGTAGAATATTCTAATTCTTTGTGTAC 
179601 T ATG AATT AT AGTT ATGGGTC TG AT AC AC TT AC AAAT ATGTT AAGGGC TT AC AG AGC AC T AT AG AAAATTGT AATG TATA 
17 9 681 TTTAAATATTTCCTTGCTTTGTAGTGAGCCAGTTCTTTTAAGCTCGTTATTAC AAATTCTACAACAAGGGTATACTTTTG 
17 97 61 TCAACTTCTTTGAAATGGTTTGAACGGTATTTAATATATTTATGTCAAAGTTTACATCTTTCTGTTTTTGTTTGTTATAG 

Exon 14 



17 9841 GTAATCTGCTGTCTTCCAGTGTCTCTGCATTAGATACCATTACTACAGTAGCACTTGGATCTCTCACATCTATTCCAGAA 

Exon 14 

17 9921 AATGTGTCTACTCATGTTTCTCAGATTTTTAATATGATACTAAAAGAACAATCATTAGC AGC AGAAAGTAAAACTGTACT 
Exon 14 

180001 AC AGG AATTG ATTGTT AGT AC AT CC T TT AAAAT ATTTT TG AAGGG TTG C ATTTG AT AAG T ATTTG ATAAAAT ATTTTGAA 

KNSLl_14i.D+78 rs3051599 rs2421946 

180 0 81 GGGTTACATTTGATAAGTCTTTATAAACAATGTTAACTGCTATTCTTTCTTCCTGAGCTTTACTAGACACAGTCATAGAC 

180161 ACGTCACTGTGAGAGACTACATATATATATATTTTGTTTTGTTTTGTTTTGTTTGTTTGTTTTGAGATGGAGTCTCGCTC 

180241 TGTCGTCCAGGAGTGCAGTGGCGTGATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTACCTCCCGGGTTCATGCCATTCTCCTGCCTTAG 

180321 CCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCCACCACCACACCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCA 

1804 01 CCGTGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCTCCTGACCTTGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGC 

180481 ATGAGCCACCGTGCCCAGCCAGCCTCTCCTTTTCTTTATTTGTATTTATTTATTTTTTTCAGCCTCTCCTTTTCTCGGCT 

180561 CACTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAGTTCTCTTGCCTCAGCCTCCCGGGTAG ATGGAATTATAGGCATGTGCCA 
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180 641 CCACGCCTGGCTAATTTTCGTATTTTTTTTTAGTAGAGATGGTGTTTTACCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAGCTCCTA 

1807 21 ACCTCAAGCAATCCACCCACCTCGGCCTCCCAAAGCGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGTGCCCGGCCGAGAGTACG 

180801 TTT AT ATTTTT AAAG AC AG ATC TC TC C AC TGTTT ATTC TC TC C CAG AAAG ATT ATTTTC AAATG T ATGG AACT AACTTTT 

180 881 G AAACC TT TTTC ACTC ATGTCTTGT AAC ATT AGG AG T AG C AGTT ATT AG TG AGG C TTC T AATG AC T AAAGGG C AAG TTT A 

180 961 GCACCACATGATATCAAGGGACTTGTTAGTTGGCCCAGAAATTGGCAAGTCACTCTTTCCCCAGGGGTCCTGGACCCAAC 

181041 CAGAAGGGGATATTGGGTAGCTGATTTTAAAACTACAGTAATATATGATAGTAATAATGGTGCAAGAAAAATATCTTAGA 

181121 ATTCTGGGGACACATATCACTTCTTAGGGTTAGATCTGTGTGGCCCCTTCTGGGCCATAACTATAAATCTTTTCTCCAGA 

181201 GTTCTATGGAAGTCACTCATCTAATTGCACTTAATATTACCTCCTTCATACTTGATTTATATATAGTCTTTATTTTATAA 

181281 TTGTATGGTTGGTCTAGGAAGTTCTTAGCCATATAATTTATTTGTTTTCTTTGTGCAGAGTCTTTGCCTCCCTTTTTCAG 

1813 61 C TT AAC AAT ATTT ATTAAAC ATTTTCC AAGT AAAT ACT AC AAATGTT AG C TG AC C C TC TG C C TC AATTC AGTG C TT AG AT 

181441 GACATTATTTGATAGGTTTTCTCAATCACCCAAATTTGACAAAATTAAAAGATATCCTGTC AGTACTAACTTTTCAAATA 

181521 TTGATTCATTCATTAAATGGTGGTCTGTATATATATAGGCATACTTCAGAGATATTGC AGGTTTGCTTCCAGACC ACTGC 

181601 AATAAAGTGAATATTACAATAAAGCAAGTCATGAATTTTTTGCTTTCCCGGTGCATATAAAGGTTATGTTGACCAGGCGC 

181681 AGTGGCTCACACCTGTAATTCCAGCACACGCCTGGTGGGACAATCAGAACACAACGTTTATCAGTTACATTTGCTGTCTT 

181761 ATAGGGG TACAG TTTATGG TACCCC AAG ACAATTACAATAGTAAC ATC AAAG ATCATTGATCAC AGTG TAT AATG AAAAA 

181841 GTTAGAAATACTGTAGTAGTTACCAACATGTGATGCAGAGACAGAAAGTGAGCACATGATATTTGAAAAAAGTCACTGAT 

181921 AGACGTGCTCAAGGTAGGGTTGCC ACAAACCTTCAATTTGTAAAAATTTGGTATCTGTGACACATAGTAAGGTGAAGCAC 

182001 AATAAAATAAGCTATGCCTGAATTGATACATTTCTACTTACCAAGTTACAATTTTTGCTTGAATTAAAAGAAAAGAGGCA 

182 081 TGTTGCTCTCACAAAATTAGTTGAAATTGGTATGCTAGCTCTTCTTTCCAAAAGAATGTCAGTAGACCTATAAGTATTTA 

182161 CTAATGTATTTCTGTTATACTTCCTCAGCCCTATCCTACCAAAAGGAGATTAGATCAGGATTTTTTTTCTTTTTATAAAT 

182241 ATTTCCAATCTATACTACATTCTTAATTTCCCTATTTCTTGACAAGAACAACATCTTTCACAAGTTCTTCTGATACAATA 

182321 GGATGTAAGTCATCTCAGATCTTCAAAGTTAAGTACTTCCAGCCCAAGGGCTAATCTTGATGACTACTTGGTCTCAGCCT 

182 4 01 TTTTG ACTGGTAACCTAAACTTGTTTGAAATTTATTTTCTTAAAATATACCTGTAGGTTTTTAAAAATTTATTTTGTTTG 

1824 81 G AG TGCTGAAATCTT ATT AACTGTC ATTTTC CTC TTTTG AATTC TTC TG AC TTC TATTTC ATT AAACT ATT AAAT AGTTC 

182 561 TGGCTGGGTGCGGTGGCTC ATCTCAGCACTTTGGGAGGCC AAGGTGGGTGGATC ACTTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAG 

182 641 CCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCTTTACTGAAATACAAACATTAGCTAGGCGTGGTAGCAGGTGCCTGTAATCCCAG 

182721 C T AC TTGGG AGG C TG AGGC AGGTG AATCG CTTG AACCC AGG AGGCGG AGG TTGC AG TG AG C C AAG AT C ACG C C ATTGC AC 

182801 . TCCAGCCTGGGCCACGAGAGTGAAACTATATCTCAAAAAAAGAAAAAAAGAAATTCTGTGTTTTCACTGGGCTTGAAAAA 

182 881 AGAGAAATTATTATATTTATTGTAATATAATAAATTATTGTATTATTGTATTGATTTATCTATGTAGAGTATAAAAAATG 

182 961 GAGAATGGGGCCGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCCACGGGGGGCGGATCACCTGAGGTC 

rsl972360 

183 041 AGGAGTTCCAGACCAGCCTGGCCAAC ATGGCGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGTGTGGTGGCT 
183121 CACACCTATAATCCCAGCTACTCCGGAGGCTGAGGCAGGAGAATC ACTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGC AGTGAGCC A 
183 2 01 AG ATGTTG CC AC TGT AC TC C AAC C TGGGTG AG AG AATG AG AC TC CG TCTC AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG AATGG AG A 

183 281 atggaaatgtaaattttaatgtgaatgtttagctaccaaagtatttaagatatcatttagaaaggtttacagaagtggaa 

Exon 15 



1833 61 atattctttttaaagacctatttgtttatttctgaaaccagaatgtactcaagactgatcttctaagttcactggaaatg 

Exon 15 

183441" attttatccccaactgtggtgtctatactgaaaatcaatagtcaactaaagcatattttcaagacttcattgacagtggc 

Exon 15 



183 521 cgataaggtaacaaatgctatgttcttaatatctcaaaattgatgtgttgtttaagaaggaaactcatttttgtttcttc 

Exon 16 

183 601 aaagatagaagatcaaaaaaagg aactag atggctttctc agtatactgtgtaacaatctac atg aactac aagaaaata 

Exon 16 

183 681 ccatttgttccttggttgagtcac aaaagcaatgtggaaacctaactgaagacctgaagacaataaagcagacccattcc 

Exon 16 

1837 61 caggtatgttgtttagcggacttggggagtac agaaagagagttttaggatgatttgatatgacttgataattaatctat 

rsl547818 

•183 841 gttacacaatctgaatactgtaaaagctgaaacctgaaaataccatagccactgttgcttataacagtaattattgtaga 

183 921 acaattgagaatacttctcttaatatttgaagttttgctacatctagaaccccatgcagaaccacaatatgacaaaacag 

184 001 tccttttctcacatcaagatgaaagatgaatctggaaaaacatacctttagagaagaatggttataacatttaaagtgaa 
184 081 aatgtatctacattaaaacctgctaagttgtttctaggatggcatggatagttgtctttcataaaccaagtcctactttc 
184161 tcttatttctgtctcactgatagacatttaaaacatagtaaatcgatacaacttttaattcttattgattataaatgtaa 

t 
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184241 TTCATGATTTATCTTCGCTGTAAACTGTTCCTCATTATATGAGGCTTTAAACCAAAACCT^AGCCTTCAAACCATAATCTG 

184321 TAAATATCAGATATCTGAAAAACAGCTTCTGGTATTCTTAAGACTTTAATAATGACTGTCTAAAGTTTTATTAAATGAGC 

.184401 TTATTATAATATGAC AGAACTCTTATAATAGTTAACATTTATTGAGC AATTCACTGTGTTTATTCCTCCCATCAATATAG 

1844 81 AT AT AAATTC T ATT ACT AG T C AG ATTTTT AATG AGG AAACTG AG AC CC TGTG AGC ATC T AAT AGTATGT AG ATC ATC T TG 

184 561 CAGAAGGTGGTAGTGATCATACTACCTGAAAAGCATCC ATGTTTGAGTGGCTCTTTTGTGTGTTTTTTGGCAACTTAAAA 

184 641 CTGCAGCATTTTCTCATACATCTACATAGGGTATTTCCCTTAAACCCGTTGAGAACTTTTTAGGTGTATATTCTAAGGCT 

184 721 GATCCCCTTTTTATAAATTTGCTGTTTTGAAATGCTTAAAATTGTTAGACAGCTCTTTAAAAAAACAATACAAAAAAATC 

184801 TGATCTGAAAAGTATCTTAGCATGAATGGTTTGGCTTTCCTGGCTTTAAGGAAGCAAGTTCAGTATGTGAGCTATTTCTT 

184 881 AGGTTTTCCAGAACTTGAAATGAGCACTACTAAAATAATTATGTAAAACTTTGAACACATTTACATATAGATAAATATAA 

184961 T AC C TGC ATT AGC ATTC AAAT T ATT AATC TG AT AAT AC C TTTG AG AC T AGT AAAAAT AC TG AC AG AC TTT ATTC AT AATC 

18 5 041 AGAATGTTAGATATGTATTGTC AACTGATGTGTTATTCAGAGATACTGGCCAACCAGCAGACTGAAGAGTGAATAAGAAT 

18 5121' GTTGGATGCATTTTCAGCTCTTCTTTGGTCATTAGGATGGCTTCTTCATTTTGCAATGTAGCATGTTATATGCCTATAAG 

1852 01 AGCTTGTTTTCAAAGATGTAAAATATGAGCAAAGATAAGACTATTTACATTTTGTTAATATGATCCAACTAGGTTCTGTA 

18 5281 AC ATTTTTTAGCTCCAGTAATTGATAATATTTTTGGATTGCTTGACCCGTTAGTATATCAC ATTAATTTTCCCTTCTAGC 

18 5361 AGTGTTATC AGTTAAAAAGCAACTATATATATCTGTCAAAGTGGGTCTTAAACATAATGTGATATATGGGTTGTTTGATT 

18 5441 AGTTTTGAGGTACACTGAAAGTAATTTGTTACTTACAGCTAAAATAGTAAAGTTTGCTAATTATTTACTTTTTAAAAAAT 

185521 CCTGGCTGGATGTGATGGCTCATGTCTGTAATCTCAGCACTTTGAGAGGCTGAGGCAGGGTGATCACTTGAGGCTAGGAG 

185601 TTCAAGACCAGCCTGGTCAACATAGCGAGATC ACGTCTCTACAAAAAAAATTTGTTTAAATTAGCCAGGCATGGTGGCTC 

18 5681 ATGCCTGTGTAGTCCCAACTACTTGGAGGCTGAGG AAGGAGGATCCCTTGAGCCCAGGAGGTTGAAGCTGCAGTGAGCCT 

185761 TGATTGTGCCACTGCACTACAGCTTGGACAACAGAGTGAGACCCTGTCTCTAAAAAAAAAAACAAATCCTACATTTTAAT 

,185841 ATCACTTCCACTGCTTTCCTCTGTAGAAGAAAGGTAAAGTTAACTTTATCTCTTGTCAAGAATTTATATAATTCTCACCT 

185921 ATGGACAATACTTCTTGTTTTGTTATCAGTCATAAAAAATGTTCAAGTGTCATAATTTTAAGTCTCTTCACTTCCCACAC 

Exon 17 

186001 CTTTCTTACAGGAACTTTGCAAGTTAATGAATCTTTGGACAGAGAGATTCTGTGCTTTGGAGGAAAAGTGTGAAAATATA 

Exon 17 



186081 C AGAAACCACTTAGTAGTGTCCAGGAAAATATACAGCAGTAAGCTATTTTTAAATTCTCTTAAACTTTTCTGTAAGTCTG 

186161 AAATTATTTAAGAAGAAAAAGCTTTAAATAGTACAAATAATTCCTCTGTGTACTTTCAAATTTCTCTTTTGTTAATATTT 

18 62 41 TATTATGTATGTGTGTATGTATATATATACATGCATATAAATGTCTTTTCATTGCGTATTTGTGCTCTCTTTTAAGACAT 

186321 TGAAAAACCTGGCTGTTACCCACAATATATTTTCGAATTTCCTCAATCTTAGAAAACACACTAAGTAATTTCACAATTTC 

18 6401 TAACCTATATTACTGATGAAAAATATACTAACTAGAGCAGGGTTTGGCAAACTGTGGCTAGCAGGCTGGATGCCTGTTAT 

18 6481 TGC AAATAATTTCATTGGACACTGTTTACATGTTGTCTTTGGCTGCCTTTGC ACTGCAGTGGC AAAGTTGAGTC ATTGCA 

186561 TCC AGGTC ATTGAACAATAGCCTAAAATATTTGCTATCTGGCTTTTCAAGAAAAAGTTTGCTGATTCCTGTATTAGGGTT 

18 6641 TTGTTTTTTGTTTTTGTTTTTGTTTTTGCGACGGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGAGTGATCTCAG 

186721 CTCACTGCAAGCTCCGCCTTCCAGGCTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGATGCCCGC 

186801 C ACCATGCTTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGAGGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGAC 

18 6881 CTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGCGTGAGCCACCACGCCCGGCTCTGTTTTGTTTTT 

18 6961 TC AGACAAAAAC AAACAGCCTGCTCTGTAGCCCAGGCTGAAGTACAGTGGCGCGAGTGCAGTGGTGTGATCTTGGCTC AC 

187041 TGCAACCTCTGCCTCCTGAGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTAC AGGC ACATACCACC A 

187121 TGCCTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCACGTTGGCCAGGCTGATCTTGAACTCCTGGTCTCA 

187201 ACTGATCCTCCTACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGTGTGAGTCACTGCTCCCAGCCTGTATTAGAGTTTAA 

187281 TGTTGCTTTGTAGCCTCATTGCTTGCCAGTTCCGCATACTTAAC ATACACTACAGTCAGACCTATGTTTTCTTTTAGGAA 

1873 61 TTTTATAACTTTATGGTTTAACATTTATATTCATGATCCATTTAAAAATTTTTATAAAAC ATAGGAGATTTGTCAAGTTT 

187441 C AGTTTTTTGCCTATTGAGTATTCTATACTCATGAGGAGAAAGATACTATATTTACCCTATTTTTCCCCATTTAATTCTG 

187 521 AAATTAAACTTCCTAAAGTTTCAAGCTTTCTTTGGTGGGAAGTAGTCTTTAAGGGTGGGTCTGCTGGACAGAAATTGTTT 

187 601 TTCTTTGTCTAAGAATGTCTTGATTTCCCCTTCATTCCTGAAAGGTATTTTCACTGGCTGTGGAATTCAGGGTTGACAAT 

187 681 TATTTTTTTCCAGCATTTGAAATATTTCCATTTTCTTCTGGCCTCTATGAAATGAGAAATCCACTGCCATTCAAGTAATT 

187761 GTTCCCTTATAGGCAGTCTCCCTATAGCTGCTTTCAAAACTTTTTTGTCTTTAGAAACTTGATTATATTTTGTCTACTTA 

187841 TATTTCGTTGAGTTTATTCTATTTGGGTTTTGTTTAGCTTCTTGAATCTGTAGGCTTATGCCTTTCACCAAAACTTGGGA 

187921 AATTTTC ATCTATTAATTCTTTGAATATTTTTCAGCCCTATACTCTTTTTCATCTGCCCCTATGACTTTGATGACACAAA 

188001 TGTTAGATCTTTTATTTTGGTCCCTCAGGAGATATGTAGAATATATTTCTTATAGATACATATATTCTCTTTGTTGTTCA 

18 8 0 81 CATTGGGGAAATTCTATTGATCTGTCTTCATATTCACTGAGTCTCCTTCTGTCATCTCTAACCTACTGTTAAACCCATTC 

188161 AATGAGGTGTTTTTTCAGTTATTGCTTTTTTATTTTTAGTTTTATAATTTTCATTTGCTTTTTTTATACCTTGTTTCTTA 

188241 GCTAGGATTTTTTTCTTTTCCAGGAGTATTTTAATTTCTTTTTGGAGCATTTTTTGATGGCTGCTTTAAAATCCTTGCCA 

1883 21 G ACAATTCCAACATCTGAGTTTTCTTGTTGTTGCCATCTATTGATTGTCTTTTCTCATTCAACTTGTGATTTTTGTGGTT 

18 8401 CTTGATATATGATAAGTGATTTCCTATTGTACCTTGAAGATTTTGGGTATTATGTTAGGAGATTCAGGATCCTATTTAAG 

188481 TATTTTTTAGCTGGCATTCACCCTGTTTAGGCTTAGC ATACAGATCCAGGCTCACTTTTATGGGCTGTGGTTCCACTGAC 

18 8 561 AATTTAGTTTTTAGAGCCCTTGCAGTGTTATTCTGATAATGCTTTGTTTGTGTGCTACCCACATGAGAAAAATTTGTATT 

188641 C TGC TTTTGTTGCATGAAGTGTTCTGTATGTGTCACTTTG ATC AAGTTGATTG AT AGTGCT ATTC AGGTC ATCCACGGCC 

188721 TTACTGAGTTTCTGCCTATTTGTTCTATCAGTGACTTAGAGAGGAGTATTGAAATCTCTAATTGTAGATTTATCTATTTT 

188801 TTTTATTAGTTCTATCAGTTTTTGCCTCGTGTATCTGAAACTCTGTTGTTGGGTGC ATATACATTTAGGATTATTATATC 

188881 TCCTTGGAGAATTG ACCTCTTT ATC ATT ATGTAAT ATCC ACTTTTATTTCTGATAAGCTCTTGTTCTG AAGTCTGTTTTG 
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188961 TCTGAAATGAATACAGGTTTTCTAGCTTTCCTTTGATTGCTATTTGTATGATGTATCCTTCTCCATCTCTTTACTTTTGG 

189041 TCTAAGTCTTTATATTTAAAGTGGGTTTCTTATAGACAGCATGTAGTTGGGTCTTGCTTTTTC ATCAAATTTATAATCTA 

189121 TGATGTTTTATTTTTATTTATTTATTTGAGACAGAGTCTTGCTCTGTGGCCCAGGCCGGAGTACAGTGGTGCAATCTTGG 

1892 01 CTCACTGCAACCTCTGCCTCCCGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGGCTACAGGCACACAC 

189281 CACCATGCCCAGCTAATTTTTAAATTTTTACTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTTTCGAACTCCTGAC 

189361 CTCAAGTGATTTACCTGCCCTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGTGTGAGGCACTGCACCCAGCTGCCTTTCCTCA 

1894 41 TTTAAATTGAGCACTTTTTATGTTTTTATCTCTTCCATTGACTTATTTATACTTTTTAAATATTCCCTTTTTAGTAGTAT 

189521 G TC T AGG ATTT AAAG T AT AC AT TTT AAG AT AATT TG AATTTGT AT AC ATTTT AAG AT AATTTG AATC C ATT ATC AAAT AA 

189601 TTTGCTGTTTCATGTGTAGTGAAAGGACATTATAATAGTATATTCCTGTTTCCTCTTTCCCGTTTGTCATTATTTTCATA 

189681 TGTTTTACTTAGGTGTTTATATGTGCAATAAACACCTAATACATTGTTACTTGAATTGCTTTATCTATTTTCTTTTTTAA 

1897 61 TGTATCTACTAGATTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGAGGGAGTCTTGGTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAAT 

189841 CTTGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCA 

189921 CCTACCACCATGCCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGGTTTCACCATATTGGCCAGGCTAGTCTCAAACT 

190001 CCTGACCTTGTG ATTGCCCGCC TCAG AAATTTTTAATTGCATATGTGGCTTCTATTATACTTCTGTTGAAC AG TGCTG TT 

190081 CTGGAACTCTAGCTATCATTTATATATCCCTACCTAACTTCTGTCATTTGTTTTTCAACCCTGTTTTTGATCCTGTTAAG 

190161 TATAGCATGTTCCATTGTGAACTCTTCGTATATGCTGAATCAAAAAAGTATGTCCTACTTTTTATTCCTAGTATCTAGAC 

190241 TGATGGATTTCTAGGCCATTCCATAGCCGTGGAGGAAATACTAGAGTAGGATTGAAGTAGGAAGGGAAGTATGATATACT 

190 321 TTCTTAAGGCCCATGCAAATCATTTTTCCTGCTTTCCTGACATTTATTGTCTACACCAGAGTTTCCCAGTATGGTCTAGG 

1904 01 GACTTTGTATTCATCACCCAGGAATCTAGGTGATGTTTATGTACACACTGCACATAACTGCGTTTGGCATTTATTGTCAT 

1904 81 GGCTTATAGTACTTTTAACTCAATCTCGTCTTCCCATTAAGTTGTGAGATTTTGTTTTGTTTTTTTTATTTGAGACAGAG 

190 561 TCTTGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTACAATGACACAATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCTAGGGTCAACCAATT 

190 641 CTCCTGCCTCACTCTCTCCCAAGTAGCTGAGATTACAGGCACCCACCACCAGGCCCGGCTAATTTATTGTATTTTTAATA 

190 7 21 GAGACAGGGCTTCACCATATTGGCCGGACTGGTCTCTAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTCGGCCTCCCAAAG 

190801 TGCTGGGATTAGAGGTGTGAGCCACTATGCCTTGCCCTTTTTTCAGTCATTGTGACTTTCACGTGTAGGTTTGGTTTTTA 

190881 ACATCTTTGCTGACTCACTTGGTTTACCCAGGTGGTGTACCATCTAGTGGTAATAGAGAGTCACTTC ATTCCACAAGGTT 

190 9 61 TAAATCTTGTAAGATAACTTGGAATGCTATTATAGGGCAACTTACCGAGATGGAAATTATCAATGAATTTTAAATGTATG 

191041 TCTAACCAACATTAATATTATATCAAGTTTATGTTACATTGTTCTATATGTATAATTTGTCACACCCCAATATAATTTTA 

191121 ATTATTAGAAAGCTTTATAGCTAATTTAAACATAACATTTGTAATGTTCATGATTTGTTTTACATACTAGGCAAGGGAAA 

191201 C TG C TT AAT AAC AG AAT AAATG AC TG ATTG TCC AATTT AGGG AC T AG AC AAG AGGC TG T AG T AG ATG C C C TG AAG T AAC A 

KNSL1 17i.l 

191281 TTGCCTAGTAAGAGGAATAAAACAAGTAGACAGATTTTGAAAGC ATCATAACTGGAGGAGGGTTGTGAAAGGTTTCATGA 

191361 GC AAAGATGATCCTTTCAAAGGTCATTTAATGGC AATGCTGTGAAAAGACAGTGGCCAAGGCATCCATTCTCAATGCAGA 

191441 AGATTTACTAAGATCACGGGCCCTGGAGCCAGACTGTCCACGTTCAGATCTGCCACTTAAGAGCTGAGTGATCTTGGGAA 

Exon 18 



191521 GTTATATATCCTTTGAGTCTTAATTCCCCATTTCAACAGTGTCATTCTCTTTTCCTATAGGAAATCTAAGGATATAGTCA 

Exon 18 

191601 ACAAAATGACTTTTCACAGTCAAAAATTTTGTGCTGATTCTGATGGCTTCTCACAGGAACTCAGAAATTTTAACCAAGAA 

Exon 18 



191681 GGTACAAAATTGGTTGAAGAATCTGTGAAACACTCTGATAAACTCAATGGCAACCTGGAAAAAATATCTCAAGAGACTGA 

Exon 18 



1917 61 ACAGAGATGTGAATCTCTGAACACAAGAACAGTTTATTTTTCTGAACAGTGGGTATCTTCCTTAAATGAAAGGGAACAGG 

Exon 18 



191841 AACTTCACAACTTATTGGAGGTAATAACTTTGTAAGTGGAACTTACTTTGGGGAGAATAATAATCAGAAAGTTAAATATT 

191921 CTTGGCTAAGAATAGATTTCAAAACAAATGATATTTTAAGCTATAATGACTTAAACTTTTAAGTATAATATTTGGTATGC 

192001 TTACAGATGATCTCGTTTTGTGCTTTGTTATATGTCTTCTCAATCTTGGAATTAATTTAACATTTGTACAGTTTCTTTCC 

192 081 TGTATTTATCCTTGGTTTCTGACTTAGTAGTTTCTTCAAAGAAGGGCACCCTGTCTTTTGATATGTAATAGCTTCCACTT 

192161 ATATATGCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGC ACGATCTCAG 

KNSLl_18i . 1 

CTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAAGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCTCGAGTAGTTGGGATTATAGGCACCTGC 
CACCACACCCGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACTATATTGGCCAGGCTGGTGTCAAACTCCTG 
ACCTCATGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCGACTGCGCCCGGCCTATCTTTGCTT 
TTTACTTTTCTCCAAGTACATTCAAACCTATTATTATTTTAAGTATTTAGGTTATTGTTCTGGTAACTAAAGGATACTTG 
ATAGGTTTATGGATTTGCTTGAACTTAACGCTTGCATGAGCCCTTTGTAACTTGGTTTTTTCTTTCTTTGCATTAATAGG 



192241 
192321 
192401 
192481 
192561 
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KNSLl_18i.2 

192641 ATTTTACTAACATTCTCAGGAAGTAGGTACAAAGAATTAAAATTTTTAATCTATATAAGCTGTTTTCACTAAAAGGAACT 

192721 AGAGTTTGTATACAAATAGCTAATTTCAGATTTGTGATAGGAAATGTATAATATATGAGCCTAGAGATCTTGTCATACCA 

192801 GAGAGTAAGGAAGCTGTTAAAGATTTCTGAGGTTGTCAAAAGGTCTTAGTAGCCAACCTCCCCATCTTCAAAGGTGGCAT 

192 8 81 AATTTG AG C ATC AAAAAG AAT AATG G C C AT AATGG ATTAAAAC AT ATC AAAT AT ATT AAAAC TT ACG AAC TC AT AAAAAT 

192 961 TTCATAGGTCTCCTTTGGATCATGCTAGGGAAGCAACACATTGTCCTGAAAATGGGTAAAGAAGAAGAAAAAATTTAGCA 
193041 TCCATCTGTCTTTCCTAAAAGAACCATATCTTGGTTTAGCAGGGTAATGAAGAAAAGTGTTTCATTAGACTCTAAGCTAA 
193121 TAAAATGGAGAAGAAATGATAGAATTAATATATCACCAGTATGCAACTCTTAATAAAATAACCCCTGTGGATGTTAATGA 

193 2 01 TGGCTTAAACCATTTGATCAAAAGCTGTTGGGGAACTTTATAATTAATAGGCTAACCATACCTGAACTCACTGATAAATC 
193281 TTAACATGAGAGACACAGCAAAGC ATTTTGTGCTTGCAGTACTACCTATGAAATACTCTTGCTAAAAAATTAAACCTGAA 

1933 61 TTAAATCAAGCCTTTAGGTCTAACCAGTTTGTAGAAAATAAAGCATAGAAATGCAGTTGACCAAATCCAGAATTTGAGAT 

1934 41 GTTCAATGGGGTAAAGAeCTCATGTCTTCAGCAACAAGTTTTTTTTTTCAAGGGAAAAAATATG AGAAACAATAACCTGT 
193 521 ATATCAAAAGAGACTTAAGACTAGAGGTCCTTAAGTCTTAGTTTGCCTGAGACAGTCCTTGTTGATATTGTTGTATTAGA 
193601 ATGATTATTAAG AATGGGCCCTTTCACTCCAAAAGGTGTCCC AATTTGGATGATAAATTATATAGTCACCGACTTAAGAC 

KNSLl_18i.3 

193 681 CT ATG AAC C AAATC T AGTG GTG AATTC TGGTTC AAAC AAAGCAATTGTG AC AC AC ATTTG AG AC G AC TGGTG AAG TTTG A 
1937 61 ACATGGACTAGACATTTGATAGGAAGGAATCAGTGTTAACCTTTTTAGATGTGATAGTGGTCTTAAAGTGCTCTTACCTC 
193841 TTAGAGATACATGCTGAAGTAAATGGATGAAATGATACAGGATTTGTTTCAAAATAATCCTGGGTTTATGGAGGAGTTGA 
193921 GTGGCCAGTCCTGTTGGTAAATGTCTGTACTCC ACTTGTTGGTAAATGTTGAAGCTGGGTAATGAATACAAGGGAGTTAA 
194001 TTATACTGTTCTCTCTACTTTTGTATGTGTTTTTAAATCTTTTATTACTGAAGGCCAGGTGTGGTGGCTCATGCCTGTAA 

194 081 TCTTTGGAGGTCAAGGTGGGCAGATTGCTTGAGCCCAGGAGTTTGAGACCAGCTTGGGCAACATGGTGAAATGCCATCTC 
194161 TTCAAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGTAC ATGCCTGTAGTCCCAGCTACCTGGGAGGCTGAGGTGGGAGGAT 
194 241 GGCTTGAGCCTGGGAGGTCAAGGCTGTAGTGAGC ACTACTCATGCCACTGCACTCC AGCCTGGGC AACAGAGTGAGACTT 
194321 GTCTCCAAAAAAAAAAAAAATTATGGAAAAGGTAAGGGAAAATATGATGTTGAATAAAACACTGGC AACTTTAATTTTAG 

Exon 19 

194401 



TAATAAATATTTATTTGCATCATTTACAGGTTGTAAGCCAATGTTGTGAGGCTTCAAGTTCAGACATCACTGAGAAATCA 

Exon 19 



KNSLl_18e.CDS+2605 

194481 GATGGACGTAAGGCAGCTCATGAGAAACAGCATAACATTTTTCTTGATCAGATGACTATTGATGAAGATAAATTGATAGC 

Exon 19 

194 561 ACAAAATCTAGAACTTAATGAAACCATAAAAATTGGTTTGACTAAGCTTAATTGCTTTCTGGAACAGGATCTGAAACTGG 



Exon 19 



KNSLl_18i .D+16 



194 641 ATATCCCAACAGGTACTTTAAAAGAGAAATAGAATTGTTAAATTTTTTGAAGTCGAATTC AACTCTATGTAGTGTCAGAT 

194721 GTTCAGAAAAATTAGGTCCTGCCATTGCCTGACAGAAATTTAACATCTCACTGTAATCAACTCAAAATGGGAAAACTGGA 

194 801 ACCTTAAAATAGTTTTAATCAAGTGTCATGATACAGGTGGTATCACAATTCAGTATAATTTCACATACTTTCAGGGAGTT 

194881 GACTTTGTTAATAGGGGATTTTTTAAAACAAATACAAACCTAGCACTGTTTGTAAAAGGACATTTTAATACCACAAATAT 

194 961 GGGAGAGATGTAACTGACTAAATCTAGTTTAATGCAAAGTTTACCACATTGTGCATTTTGTTCTGTGTCCCTCTCATTTT 

195041 GTC AT AG AC T ATTG C C ATTT AGG AATC C C TGTTTT AAG AG ATC AGGG ATC AC C ATGG AC C ATT AGC ATTT AGG AATC AAC 

195121 ATTTTGAGAGATCACATATGGCAAAGATCATTATAGGCTGTAATGATTCAGGGAGGTCTTC ATGGAAGAGATGTAACAAG 

195201 CTGTTTTACACAGCATGAATAATTGGGTTCTTCATTGGATTATGGTAATGGTTGCACACCCTGTAAACTCACTAAAATCC 

195281 ACTGAATTGTACACATAAAATGAGTGTTTTATGGTATGTAAATTATATCACAAAACTCTTTTTTTTTTTTAATTTAAAAA 

195361 GCAATTGTTAAAAGGGGATGGTGCTACATAGAATGTTGGTTTATTTATTCCCCAAGAGACCTGTAGGATTTACTGTCTAC 

195441 TTTTCAATGAAGTTAGGAATGTAAATGTTGAGTGAAAAGGCAAGTACTTTTGTAAATCATGAGAGCATGAGCTTATTACA 

195521 GAGAAATATAACTGGGGGCCTGATGCGGTGGCTCACACCTATAATCCCAGCACTTCGGGAGGCAAGGCAGGAGGATCGTT 

195601 TG AG C C C AGGGG T TC AAG ACC AG C C TGGGC AAC AT AGT AT ATGT AT AT AACT AGTT AAT ATTT AAC C ACC AC AC C AC ATT 

195681 TATAGTGAAATGATTACTCCTATCAAAGTAATCATGTTGGGAAATCTACTCATTCCAATAATGCTGCCATTTTTTTCAGA 

195761 ACACTATAACTCCTTTTAGAGCTTATAACACATCTTTTATATATCCTCAGAGATGGTAAACTTCATGTTTTAGAGAGTAG 

195841 GATGAATCTTGAAAACAGTAAAGTCTGTCATCAAATTAG AAAGTATTGTTAGTTGCAAACAATGTCTGACAGGTAGCAAG 

195921 ACTGATCCTCATATATGGCAATTATATTTTTATATTTTTAGAAGACAAGATTAATTAGGAAGTTTTAGGTTTTTTTAAAA 

Exon 2 0 



196001 ATATTTACATCTCATACTTTAATTTTTACCTCTTATCTAATGTCCGTTAAAGGTACGACACCACAGAGGAAAAGTTATTT 
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Exon 20 



196081 



196161 



196241 
196321 
196401 
196481 



196561 



196641 



196721 
196801 
196881 
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ATACCCATCAACACTGGTAAGAACTGAACCACGTGAACATCTCCTTGATCAGCTGAAAAGGAAACAGCCTGAGCTGTTAA 

Exon 20 



TGATGCTAAACTGTTCAGAAAACAACAAAGAAGAGACAATTCCGGTAAATTTAAAGGATCATATTTTATAATAGAACTCT 

KNSLl_19i.D+57 

TTTATGAACTCTTGATGTGGCTGACTTCATGTGAAGAATTTTACTGTTTACCCCTCAATCTTACCCCGCCTCTCATTAAT 
GATAGGCCTAGCCCTTAGGCTTGTTTCTTTTAATCTTACTAGTTTTTAAATTATGCTAGTAGATAATAATAGCCAATACT 
TAATATTGTGCTTAGTAACATTGTTATATAGGAACCTCTACTCTCTATAAAAATATATTAGGAATTATTTTCATTAATTT 
GTAGACTTTCTAATAATTTTGTTGAGGTTTAACTTTTATATTATACCATGGGCATTGTGTTATACTCAAAGCTGCTGTTA 

Exon 21 



CTCTTGTGATGACTTTTAAGCCCTTGGACTTAGTCACTCATCCAGTTTCTTCTTTTAGGATGTGGATGTAGAAGAGGCAG 

Exon 2 1 

TTC TGGGG C AGTAT ACTG AAG AACC TC T AAGTC AAG AGCC ATC TG T AG ATG C TGGTGTGG ATTGTTC ATC AATTGG C GGG 
Exon 21 



GTTCCATTTTTCCAGGTATGTCATATCAGATAACCCTTCCACATCTGATGTAAGTCATTCATTTACTATTCATTATAAAG 
GTATTGTTCGTGGTGAGCAGAACAACAAAAACCTTTCAATTATTCCTTAGGATGGCTTGTTAACGCTTATGATTTGAATT 
ATTT AC AAAAATC TG AT ATTG AT AAGGGGTTTTC TG T AG AAT AAATG AAGG C AG AATTTG AC TTAATC TAC ATCC TT AG C 
TGATAATCTTTAGCTATTGTATTTATTCCTTTTCTGCTTGCTATATACTCAGACACTGAGAGCAGTCATTTCTCTTCCTT 
CTACCTTTGACATGTAAGTCTTGGAACCTATCTCTGCCCATAATCAGACTTTGAAGGCAAAGTGATTGAAAAGATTGAGA 
GACTGGAGGCCTCTTAGGTTATATTAGTGATTTCTCCTGCCTGAGGCTCTTCTCTTGTAAACTGTTGCCCCATGTTTCCT 
GAGCACCTTGCCTGCTCTAATCCAGTGTAATTAAATCCTGTGACCTCTCCTACCCACTCTTCTTTTTTTTTTGAGACTGA 
GTCACCCAGGCTGAAGTGGAGTGGCACGATCTTGGCTCACTTAACCTCCGCCTCCTGAGTTCAAGTGATTCTCCTGACTC 
AGCCTCCCGGGTAGCTAGGATTACAGGCATGCACCACCACACCTGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTT 
TCACTATGTGGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAAGTTATCTACCCTCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTA 
CAGGCGTGAGCCACTGTGCCCAGCCCTCTACCCACTTTTTTTTTTCTTTTGAGACGGAGCTTCGCTCTTGTTTCCCAGGC 
TGGAGTGCAATGGCACGATCTTGGCTCACCGCAACTTCCACCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGA 
GTAGCCAGGATTACAGGCATGTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 
TTTTTTAGTAGAGGGGGTTTCTCTGTGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCCAACTTCAGGTGATCTGCCTGCCTCGGCC 
TCCCGTAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCGGCCCGGCCCCTCCTACCCACTTTTTAACACTGTTGAGAACATAGT 
TGGTTTATGATTCATCTCAGCATTGATGACTGAGTACACAATCAATGTCACCAGTCCCTTAATGTTCTCTATGGGTAAGT 
AGGAGGATTCCAATGAAATACAACTTCCAAGTGAGGCTCTATAAAGTGCTGGTATCTTTTCCTCTAATTTGAGGGTACAA 
GCCTAGACAGAGTGTGTGAAGGAAAAATTTCCTTACGTAGGACATTGGTATCTACATTTACAGTTGAAGTTCTACTTCTG 
AGATGCATATGCTTGTACCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAATATATATAGAGAGAGGGTCTTGCTATGTTGGCCAGA 
CTGGTCTTGAACTCTTGGCCTCAAGCAGCCCTCCTACCTCAGCCTCCCAAAATGCTAGGATTACAGGCATGAACCACTGC 
GCCTGGCTGCTTGTACCTTTTTTGTGTGTATGTCTTGTTTTGTTTTTTTGTTTTTGAGACGGAGTTTTGCTCTTGTTGCC 
CAGGCCAGAGTGCAATTGCCTGATCTTGGCTCACCACAATCTCCGGCTCCCGGGTTCTAGCGATTCTCTTGCCTCATCCT 
CCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCACCACCACACCTGGCTAATATTGTATTTTTAGTAGAGAAGGGGTTTCTCCATG 
TTGGTCAGGCTAATCTTGAACTCCCGACCTCAGGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAAGCGTG 
AGCCACCGCGCTCGGCCTGTAACTGTTTTTTAATAGATCTACAGCTCCTTCCCTTAAGGTCTAAAGATTCTCCATCCCTG 
CTTTCAACAGTTAACAAAGTTCCAACTCAGATTCTCATAAATTCCTCCCTGTCTTCCTCTGGGCAATTTTATTCCCAAAT 
TCTTGCCACCTTTTGCTTTATTCCTTACTATTAGAGAACTATAAATATGTTTCTTTCAGTTTTCATCCTTTTCTTCTATC 
TT AT AAAGTT AGG AAAGGGGG AAGG AT AAG AG AAC C TGGTG AC T AC TT AATC C C TGG TC AG AAATCGT TTT ATT ATT ATT 
ATCTGTGGCATTTTGAATTAGGCTTAGTGATTCAGCTATGGCAAGGAAGTCCCTACAGTACCAGAAAGGGTTTGGGATGG 
GGTTTTAGACCTTCAGCTGAAGTCCAGAAATGATCTTTTCCCTAGTAGCAGTGTGATGTGGGGATTTTCTCTGCGTTTAA 
AACTTTAAAAGTTGGTTTACAATTTGTCTCAGCATTGATGACTGAGTGTACAATGAATGTCACCAGTCCATTAATGTTCT 
GTATGGGTAAGTAGGATTCCAATGAAATAGAACTTCCAAATGAGGAATATGAAATAGGTTTTACAAATAAAATAAAATAC 
AATTTTAAAAAACAAGTAAAAGTGTTTTTAAGGTGGCCCATATACCAGTTTCTCTGCTTAAAACAGAATTGGCTTTTCTG 
CATGACAGCAAATCTTTGTTTCCTTAGAGCAGGGTTTCTTGACAGCAGTGCTATTGGCATTTTAAACTGGATAATTCTTT 
GTTGTGATGGGCTTTCCTGTGGACTGTACTATGTTGGTACACAAGAAAAACAGTGTACTATGTGAATACTCACTCAAAGC 
CAGTAGCACTCCCTGATTGTAACACCAAAAAAGTCTCTGAGCATTGCCAAATGTCCCCTGTGGCAGCAGAATCACTCCCT 
GATGAGAACCACTACCCTGGAGTAAAATCTATAACTATGTCTTAGAAAATAACACAGAAAATTAATATTTCTTTCACTCT 
ACTCCTTCCATTAGTGATCAAATAAAGAAGGCATTTGGCGCTACTTGCCAAATTGTTGGCTCAAACTTGTGCTGAACCTT 
TTTTGGTTTTCTACACTTAAGTTTTTTTGCCTATAACCCAGAGAACTTTGAAAATAGAGTGTAGTTAATGTGTATCTAAT 
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Exon 2 2 



199841 GTTACTTTGTATTGACTTAATTTTCCCGCCTTAAATCCACAGCATAAAAAATCACATGGAAAAGACAAAGAAAACAGAGG 

Exon 22 



199921 CATTAACACACTGGAGAGGTCTAAAGTGGAAGAAACTAC AG AGCACTTGGTTACAAAGAGCAGATTACCTCTGCGAGCCC 

Exon 22 



CDS end 

200001 AGATCAACCTTTAATTCACTTGGGGGTTGGCAATTTTATTTTTAAAGAAAACTTAAAAATAAAACCTGAAACCCCAGAAC 

Exon 22 



200081 TTGAGCCTTGTGTATAGATTTTAAAAGAATATATATATCAGCCGGGCGCGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTG 

Exon 22 



200161 GGAGGCTGAGGCGGGTGGATTGCTTGAGCCCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACGTGGCAAAACCTCGTCTCTGTTA 

Exon 22 



2 0 0241 AAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCACACTCCTGTAATCCCAGCTACTGGGGAGGCTGAGGCACGAGAATCACTTGAACCCAG 

Exon 22 



rsl044146 

20 0321 GAAGCGGGGTTGCAGTGAGCCAAAGGTACACCACTACACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACTCGGTCTCAAAAACAA 

Exon 2 2 



2 00401 AATTTAAAAAAGATATAAGGCAGTACTGTAAATTCAGTTGAATTTTGATATCTACCCATTTTTCTGTCATCCCTATAGTT 

Exon 2 2 



2 0 04 81 CACTTTGTATTAAATTGGGTTTCATTTGGGATTTGCAATGTAAATACGTATTTCTAGTTTTCATATAAAGTAGTTCTT-TT 

Exon 2 2 



200561 ATAACAAATGAAAAGTATTTTTCTTGTATATTATTAAGTAATGAATATATAAGAACTGTACTCTTCTCAGCTTGAGCTTA 

Exon 22 



2 00 641 CATAGGTAAATATCACCAACATCTGTCCTTAGAAAGGACCATCTCATGTTTTTTTTCTTGCTATGACTTGTGTATTTTCT 

Exon 2 2 



200721 TGCATCCTCCCTAGACTTCCCTATTTCGCTTTCTCCTCGGCTCACTTTCTCCCTTTTTATTTTTCACCAAACCATTTGTA 

Exon 22 



2 00 8 01 GAGCTACAAAAGGTATCCTTTCTTATTTTCAGTAGTCAGAATTTTATCTAGAAATCTTTTAACACCTTTTTAGTGGTTAT 

Exon 2 2 



200881 TTCTAAAATCACTGTCAACAATAAATCTAACCCTAGTTGTATCCCTCCTTTC AGTATTTTTCACTTGTTGCCCCAAATGT 

Exon 2 2 



200961 GAAAGCATTTCATTCCTTTAAGAGGCCTAACTCATTC ACCCTGACAGAGTTCAC AAAAAGCCCACTTAAGAGTATACATT 

Exon 22 



201041 GCTATTATGGGAGACCACCC AGACATCTGACTAATGGCTCTGTGCCCACACTCCAAGACCTGTGCCTTTTAGAGAAGCTC 

Exon 22 



201121 ACAATGATTTAAGGACTGTTTGAAACTTCCAATTATGTCTATAATTTATATTCTTTTGTTTACATGATGAAACTTTTTGT 

Exon 22- 



201201 TGTTGCTTGTTTGTATATAATACAATGTGTACATGTATCTTTTTCTCGATTCAAATCTTAACCCTTAGGACTCTGGTATT 

Exon 22 



2012 81 T TTG ATC TGG C AAC C AT ATTTC TGG AAG TTG AG ATGTTTC AG C TTG AAG AAC C AAAAC AG AAGG AAT ATGT AC AAAG AAT 
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Exon 22 



2013 61 AAATTTTCTGCTCACGATGAGTTTAGTGTGTAAAGTTTAGAGACATCTGACTTTGATAGCTAAATTAAACC AAACCCTAT 

Exon 22 

201441 TG AAG AATTG AAT ATATGCTAC TTC AAG AAAC T AAATTG ATC T C GT AG AATTATC TT AAT AAAAT AATGG C T AT AATTTC 

Exon 22 



rsl044153 



201521 TCTGC AAAATCAGATGTCAGCATAAGCGATGGATAATACCTAATAAACTGCCCTCAGTAAATCCATGGTTAATAAATGTG 
Exon 22 



2 01601 GTTTCTACATTAACCTGCTTGCTCCATAATTTCTTATCTGGCAATGGGTATATTTAGAGGGTTAGGC AAGCTGC ATTCAC 

201681 ATTCCCAAAATAAACTATGC AGGTACCACCAAAGAAGAAGGAGCCTAGTAAACTTGCAGGCTTTTAGTTGCACTCCAAGG 

201761 GGCTATCCTAGGTGCAAGGTTAGTGAGAAGTAGGCCCTCACACAGCCTGAAGTCCAGCTTTAAGTCATCTCATTCCATGA 

201841 CTGTTTAAGTTATCTGAGAATGCTGATGCAACTAATTTCACTGCCTCACAGAAGCAAAAATAAATCTCCAGATAATTTTA 

201921 A CATC C AG AACC AT AAATT AGC TC T AC C AATTTTC AT AC ACAATG TC GGGCC CTC AG AATGT AAC CAAG AGT AG C ATC AG 

202 001 CAAAAATGGCCAAGTAGGTAGCTTCAAGGACCTTTTCCTCCACAGAAACATTGAAAAATCAAGC AAAAACATTCAGAAAC 

202 081 AACTTTGTCAG AACCC AGGA 
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us-992 
C 

TGTCCTCCAGTCTCCCAATTCCTCTACTCAGAGGTGAGAACAGAACTTCCACACCCTCCAGAACCTCCACAGTTAGAACTGTCTACATGTTTCCATTGTC 

rs2227554 
G 

TTTACTTTTATTCTTGCCTGCACAAATAAATGAATTGCTCATTATGGAAACTTCCCAAAAGACCCGTTAACACTTCAATAGGAAGCACCAACAGTTTATG 
CCCTAGGACTTTGTTCCCACAATCCTGTAACATCATATCACGACACCTAACCCAATCCTTATCAAGCCCTGTCAAAAACGGACTTTAAACCAAGCTGCAA 
ATTTTCAGTAATCTGGCCTTGCCTTTCCCCCTCTGATAGCACCATCAAACAAACCCCCTTACTGCCGAAAGCAATAAGCCCGGCTTTGTTCCATCCACTG 

u's-600 us-538 
A Del 

GTTGTGTTGGTGATATCTGGGGACTGCCACTGAACAGACGCACAGAGGGAGCCCCTACAGGCAGGGGGTTTTTCTGTCTGTGCTTCTGGGAGAGTATGTC 

us-487 
T 

TCGTACATTTGTCGCGTTGATGAAGACTTCACAGCTCCATCAGCTGCGGGCAAGGGGGTCTGAGGCAGTCTTAGGCAAGTTGGGGCCCAGCGGGGAGAAG 
TTGCAGAAGAACTGATTAGAGGACCCCAGGAGGCTTCAGAGCTGGGCGAGGTAGAGAGTCTCCTGTGCGCCTTCTCTCCTCTCTGCAATTCGGGGACTCC 

us-254 
T 

TTGCACTGGGGCAGGCCCCCGGCCAGGTGCATGGGAGGAAGCACGGAGAATTTACAAGCCTCTCGATTCCTCAGTCCAGACGCTGTTGGGTCCCCTCCGC 
TGGAGATCGCGCTTCCCCCAAATCTTTGTGAGCGTTGCGGAAGCACGCGGGGTCCGGGTCGCTGAGCGCTGCAAGACAGGGGAGGGAGCCGGGCGGGAGA 
GGGAGGGGCGGCGCCGGGGCGGGCCCTGATATAGAGCAGGCGCCGCGGGTCGCAGCACAGTGCGGAGACCGCAGCCCCGGAGCCCGGGCCAGGGTCCACC 

exonOl 



TGTCCCCGCAGCGCCGGCTCGCGCCCTCCTGCCGCAGCCACCGGTGAGTGCCGCGGTCCTGAGATCCCCGGGCCGGATGCGCGGCGGCCCCAGCTCCCGA 
GCGTCTGCCTCCCCCGCCCTGGGCTGCCCGGGCTCCCTGGGCTCCCCGGCGGCTGGACGGAGTCAAGGCGCCCCGTCCCGGGCGTCCCCCGCGGGTGCCG 

li .D+186 (us-152, rsl916341) 
T 

ATCCAGGCTGCCCGGAGTCCGGAGCCCAGAGAGGAGAGAGACAGCTGGGGAGCCTGGTCACCGCGGGCATCTCGCCTGCGCTGCAGTCGCCCGCCTGGCC 

2e.5'UTR-25 (rs2227579) rs2227555 

T A exon02 



TGCCTTCCCGTTCCTCCGCCTCTTGCCCTGACTTCTCCTTCCTTTGCAGAGCCGCCGTCTAGCGCCCCGACCTCGCCACC AIGA GAGCCCTGCTGGCGCG 

start codon 

rs2227580 

exon02 "T - rsl916340 
__ _ _ _ _ A 

CCTGCTTCTCTGCGTCCTGGTCGTGAGCGACTCCAAAGTGAGTGCGCTCTTGCTTTGACTGATGCTGCCCAAGGACCTCTGATCAGCACCAGGGGAGAGG 

rs2227556 
T 

AGGGGCTGCTCAGGGAGCTGGGGTCCTCCGGATTCCATCCACAGCAGGGCCAGACTCTCCCCAGGAAATGGGACAGGGTGGCAGCGGAGGCTTGAGAACC 
ACGGGGGTTGGCACTGGCTGGCAAGGGAGGAAGAGGCCGCCGGGACTGCCCCAGCCTGCGGGCATCTGGTAGATGAAGCTTGCTTGGGTCAATCCATTTC 

2i. A-114 
C 

TCCTGGCTGGAAACCCATGGTCTTCCATTTGAGAACTAGATACGAACAGGGTGAGGCGAGAGGGAGAGGGAAGAGTGGGTTTTGGGATTGGGGCCAGTTT 

exon 3 

ACCCTCACCCTGGAGTCCCTGGAGCATGGGACCTTTGATGAAGCCTCCTCCCGAATCTCTTCCAGGGCAGCAATGAACTTCATCAAGTTCCATGTGAGTA 

3i.D+49 (rs2227581) 
A 

TCCACCCCTACAACAGTTGGCTGCACAGACAAGTTGGGAAGGCTTCAGGGGACATCCCCTCCCTGCCCTCTGCTGCAGGGCTGCGCCACCCCTTACCACT 

exon 4 

TCCACTCCCCCTCGCTTACCCCACCTTTGTTCTCTCCAGCGAACTGTGACTGTCTAAATGGAGGAACATGTGTGTGCAACAAGTACTTCTCCAACATTCA 

4e.CDS+173 
exon 4 A 



CTGGTGCAACTGCCCAAAGAAATTCGGAGGGCAGCACTGTGAAATAGGTATGGGGATCTCCACTGCAACTGGGAGAGAAATTTGGGGACAGGGAGGGATG 

rs2227557 
T 

GGTGGGAGGCAAGAGCAGGCAGGAGTTAGGAGCTGGAGGTAGGGTGGGTGACATCTTCATCCCTATGTGACAAGCATAAACACACACACACGCTCACGAA 
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23 01 ACAGTGGCCACAC AAATGTGAGGTGGGGTTGGAAGGAGACCCTGTCCAGTCTTCTGGCAGGTCTGAAACGACATCTTTAAAATGTCCGTTGGCAGCCGGG 

rs2227558 
G 

2401 CATGGTGGCTC ACGCTTGTAATCCCAGCATTTTGAGAGGTCAAGTTTGAGTGGATCATTTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGACAACATGGTGTA 

4i.D+396 <rs2227560) . 
A 

2 501 ACCCTGCCTCTACTAAAAATGCAAAAATCAGCCTGGCATGGTGGTGGATGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACC 

rs2227561 
A 

2 601 TGGG AGGC AGAGATCTCAGTGAGCTGAGATC AC ACCACTGCACTCC AACTGGGCGACAGAGC AAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAATAAAAGTTAGTTG 

exon 5 

2701 GAATGTTCTTCTCTTTCTCATATTCTCTCATCCTCCTGTCCCCTTGTAGATAAGTCAAAAACCTGCTATGAGGGGAATGGTCACTTTTACCGAGGAAAGG 

exon 5 

2 801 CCAGCACTGACACCATGGGCCGGCCCTGCCTGCCCTGGAACTCTGCCACTGTCCTTCAGCAAACGTACCATGCCCACAGATCTGATGCTCTTCAGCTGGG 

exon 5 . 

2901 CCTGGGGAAACATAATTACTGCAGGTGAGGTGGGGGCAACAAGGACCAAAAGCCCTCCCTACAGCTTCCCAGAAACCTTG TTACCA TCCCCTTCTCCCAG 

51.D+105 (rs2227562) rs2227563 
A A 
3001 AGGGCTGGCCATAGC AC AAG AGAAGTGCGGCCTCTGGTTGAGTCTTCCCTGAGGGGAGGAGGCAGGGAAGGCCCTCTGGGTTGGAATGACATCCCCTATC 

6e.CDS+422 {rs2228228, rs2227564) 
exon 6 T . 

3101 TTTCTGTGTTGCCAGGAACCCAGACAACCGGAGGCGACCCTGGTGCTATGTGCAGGTGGGCCTAAAGCCGCTTGTCCAAGAGTGCATGGTGCATGACTGC 
exon 6 

3201 GCAGATGGTGAGCATCACTGACCTGCTG ATGACAGTGGGGTGGAAGGGGACAAACTTACATGTCCCCTTATTCCATCACAGGAGGACTGAGGAGGTGGGG 

exon 7 

3 301 GGTGCCCG AGAGGGATGCTTTCTCCTACCTGCCTCCCTAAGACATCCCTCTGTTTGTCCTCCAGGAAAAAAGCCCTCCTCTCCTCCAGAAGAATT AAAAT 

exon 7 

3401 TTCAGTGTGGCCAAAAGACTCTGAGGCCCCGCTTTAAGATTATTGGGGGAGAATTCACCACCATCGAGAACCAGCCCTGGTTTGCGGCCATCTACAGGAG 

rsl050120 
exon 7 G 

3 501 GCACCGGGGGGGCTCTGTCACCTACGTGTGTGGAGGCAGCCTCATCAGCCCTTGCTGGGTGATCAGCGCCACACACTGCTTCATGTACGGCCCTGGGTTT 

rs2227565 
T 

3 601 CTCCTCTTCGACTCTTCTGCCCCACCCCAAGCACATCCCTTTCTCCTTCCCAGCAAAGTGTTCCGCCTCATTTCTCCCTCATCTGCCCCTGTCCATGCAG 

71.A-7 (rs2227566) 

C 

3701 CCCATGGCCTTGGGGAC AAGTCGTGCTTTGAGGCCTCTAGGGAGGGAAGGAAGAAGTGGCAGATTTCATGGGACTAAGCTGTTTGATGGGTATCTTCTTC 

rs2229301 ,rs2227567 

C exon 8 

3801 CACAGTGATTACCCAAAGAAGG AGG ACTACATCGTCTACCTGGGTCGCTCAAGGCTTAACTCCAACACGCAAGGGGAGATG AAGTTTGAGGTGG AAAACC 

8e.CDS+822 (rs2228227, rs2227568) 
exon 8 T 



3 9 01 TCATCCTACACAAGGACTACAGCGCTGACACGCTTGCTCACCACAACGACATTGGTGAGGGGGAACCCCGCGACTACTGTGGCCATAATGGCTTGGGGAG 

4 001 AGTGGGACCCAGGGAGAGACTGGAGCTG AGGTTGAAGCTGCCCGGTGGGGCAGGGGTGGGGCGAGGGACCTTGAAGCCTCGATATACATGACAAAGGGAG 
4101 TGGCAGGGAAGAGTTCCATGAAGTCTGAGGGGCCTGGTGCTCCTCTGGAGAGACCCTGAATTTCCCC AAC AAGTAGCCTCTTGCGAGTGGAAACAGCCCT 
4201 GTGG G T ATATGG CTTGGG C TGGG AAGGC C CTGTTT ATATG AATT AG AAAAAGAC AC ACCTTC CTTTGTGGG ATGC AGC CTC TGTC TGTGC T AGG ATATAG 

rs2227582 rs2227569 rs2227570 

C A A 

4301 AACTTGGAGAATGGAGCCTTGGGATGGATTCC AGCCTAACTACCTCAGCTGGGAGTTTTTGCAGAAACGACCTGTACAGCTGTATGCAGTGGCTCTGGCC 
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J 



4401 ATCCAAGCCTTTTTCAACACCTG'GAAeAAAGCCCTTGGGGC ATGGGGCAGGGGAGGTTTCCAGGTGATAAGCGACCAGCAGACCTCCCTGGATGACTGAC 

4501 CTAGGGATAGGCATAGCTACTTCCTCGGCACTTGGAGGGGACAGATGGGGACCGCCTAACCAGTAGTGATCTTTCTCCTCTGACCCTCTGTCCTCCCCCA 

exon 9 

4 601 GCCTTGCTGAAGATCCGTTCCAAGGAGGGCAGGTGTGCGCAGCCATCCCGGACTATACAGACCATCTGCCTGCCCTCGATGTATAACGATCCCCAGTTTG 

exon 9 

47 01 GCACAAGCTGTGAGATCACTGGCTTTGGAAAAGAGAATTCTAGTAAG TGACAATTGCGACTGACTTAG AAGGTCCTGAGGAGTGTTTTGACCTGAAAATG 

9i.D+66 (rs2227571) rs2227572 
T A 

4 8 01 AGCCCAGCGTGATCAAGGGAAGACTGCAGAGTTAGAGGTGGGAGCACTGAGGCGGTGGCAGATGGGTCCAGGGATGGATGAAGAGTGTTGTTTAGGGAGC 
49 01 GATGGGCTGCAAAGGTAAATAGATGGTAGGGGCTATAGGTGGAGTAAAGGCTCAGATTTGCATGGAAGAGAATAAGGGCCTTCCCTGGTAGAGATACTTT 

exonlO 

5001 ATGGTTCCCCTCTCTGGCAGAGTCCCAGTGGAC AGATAAATCTTGATGCAAACGCCTCCCTGTTTTCTCC ACCTAGCCGACTATCTCTATCCGGAGCAGC 

rsl050122 

exonlO A 

.5101 TGAAAATGACTGTTGTGAAGCTGATTTCCCACCGGGAGTGTCAGCAGCCCCACTACTACGGCTCTGAAGTGACCACCAAAATGCTGTGTGCTGCTGACCC 
rsll30957 

A exonlO 10i.D+62 <rs2227583 
_ _ c 

52 01 ACAGTGGAAAACAGATTCCTGCCAGGTGAGTGTTCCAAGCATCTCTCTCCACCTCTTCCATATCTCCCCAGAGCTCCTGGGCTTGTTCCAGCCAGCTTAA 

53 01 GGGTGTCTCTCTCTAGCCAAAGCCCTAAGTAGCC AG AATC AGGAGCTC AGGTCTTTGAGGGTTTAAACCAGTCCTTATGTGTTTGCCAGACATTACCAAA 

5 4 01 AAAATCCCAGCTCTGCGCTAGTCACTTCAGACTGGGGGCACGAGATCCTAGAAAGAGGAAACAGTAAAAGACAATGTAACTCAGTGCCCAGGGTGTGTTG 
5501 TGAAC TAT AAATGATC AGGTGTTC AGG AGAGGG AGGTGAGTGC C AAC CTG AGGGTC AGGG AGGGG AGG C TTT AAAGG AAATGTG AC TTG ATAGG C ATTTG 
5 601 AAGAGGC AG AGGG AAG AAAGG AAGGTGTTT CAGTTGAAAGATAC AAAACTG AG AAGG AGG CTGG CAT ATTC CGGG TGGGG AGG AG AAC TAGGGTCTG GG A 

rs2227573 
G 

5701 GTGTGGATGGAATAGTGGCAGATGACAGGGCTTTTAAAGCCAAGCAGGGGATTTTAAACTTGATGTGGTAGAAAATGGGGCTGCGTCAGGCACAGTGGCT 
5801 CATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGATGGATCACTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACCGGCCTGGCCAAC ATGGTGAAACCCTGTGTCT 

5901 ACTAAAAATGCAAAAAAAAATTAGCCAGGTGTGGTGGTGCCTGCCTGTAATCCCAGCTAATCAGGAGGCTGAGACATGGGAATCGCTTGAGCACAGGAGG 
■6001 C AAGTTTGCAGTGAGCTGAGATCACGTCATTGCACGCCAGCCTGGGCGACAGAGCG AGATTCTGTCCTCCCCCCGAAAAAAAGAAAGAAAATGGG AAGTC 

6101 GCTAAGGACTTTGACTGGGAAACTCTTCCCTCTCTCTGGTATGGTTGGGTGATGGGATCAGAAATCCCCTCCTCACTTCTCTAGGGCTCATCTTTTGTAT 

exon 11 

62 01 CTTTGGCGTCACAGGGAGACTCAGGGGGACCCCTCGTCTGTTCCCTCCAAGGCCGCATGACTTTGACTGGAATTGTGAGCTGGGGCCGTGGATGTGCCCT 

exon 1 1 

63 01 GAAGGACAAGCCAGGCGTCTACACGAGAGTCTCACACTTCTTACCCTGGATCCGCAGTCACACCAAGGAAGAGAATGGCCTGGCCCTCTGAGGGTCCCCA 

stop codon 

exon 1 1 

6401 GGGAGGAAACGGGCACC ACCCGCTTTCTTGCTGGTTGTCATTTTTGCAGTAGAGTCATCTCCATCAGCTGTAAGAAGAGACTGGGAAGATAGGCTCTGCA 

rsl050124 lie . 3 ' UTR+141 (rs4065) 

G C exon 11 

6501 CAGATGGATTTGCCTGTGCCACCCACCAGGGTGAACGACAATAGCTTTACCCTCAGGCATAGGCCTGGGTGCTGGCTGCCCAGACCCCTCTGGCCAGGAT 

exon 11 

6601 GGAGGGGTGGTCCTGACTCAACATGTTACTGACCAGCAACTTGTCTTTTTCTGGACTGAAGCCTGCAGGAGTTAAAAAGGGCAGGGCATCTCCTGTGC AT 

exon 11 

67 01 GGGTGAAGGGAGAGCCAGCTCCCCCGACGGTGGGCATTTGTGAGGCCCATGGTTGAGAAATGAATAATTTCCCAATTAGC-AAGTGTAACAGCTGAGGTCT 

exon 11 

6801 CTTGAGGGAGCTTAGCCAATGTGGGAGCAGCGGTTTGGGGAGCAGAGACACTAACGACTTCAGGGCAGGGCTCTGATATTCCATGAATGTATCAGGAAAT 

rsl804874 

T exon 11 
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6901 



7001 



7101 



7201 



7301 
7401 
7501 
7601 
7701 



7801 



7901 
8001 
8101 
8201 
8301 



ATATATGTGTGTGTATGTTTGCACACTTGTGTGTGGGCTGTGAGTGTAAGTGTGAGTAAGAGCTGGTGTCTGATTGTTAAGTCTAAATATTTCCTT/JlAAC 

exon 11 . 

TGTGTGGACTGTGATGCCACACAGAGTGGTCTTTCTGGAGAGGTTATAGGTCACTCCTGGGGCCTCTTGGGTCCCCCACGTGACAGTGCCTGGGAATGTA 

exon 11 

TTATTCTGCAGCATGACCTGTGACCAGCACTGTCTCAGTTTCACTTTCACATAGATGTCCCTTTCTTGGCCAGTTATCCCTTCCTTTTAGCCTAGTTCAT 



rs2227574 
Del 



exon 11 



CCAATCCTCACTGGGTGGGGTGAGGACCACTCCTGTACACTGAATATTTATATTTCACTATTTTTATTTATATTTTTGTAATTTTAAATAAAAGTGATCA 
exon 11 



ATAAAATGTGATTTTTCTGATGACAAATCTCCCTGGTGCTTGTATGGGAAGGAGTTGGAGTACATAAAAAGGAGAAAATAACAAAGGTGGACTGCACCCT 
AGAGTTTCTTATGGGACTGCATCTCTGGACTTAATGGAGCTTTGGGAGGTAGAGGTTAGGAGAGCTGTAGGGCAGGGCCACCACAGCACTTAATGTATAC 
AAAGTTTCCCCAAACCACAATCCCATGGCTGTGTAAGTAGTGTACAGGCTTAGTGTCAGCTCCCAATTGCCTCCTTAACCTGATGCCTTTGTGCAGTGCA 
CATCTTGTACAGCTGTACATGGTGGTCTTCTTTAGGGTTAACTCCACAACAGTCTCTTCACTCTGCCCCCAACAATCCTTGAGCTGACCTCAACCAAGAA 
GAACACCTGTGGCCAGGTGTAGTGGCTCATGCCTGTAATCCTAACATTTTGAGAGGCTGAGGTGGGAGAATCGCTTGAGCCCAGGAGTTTGAGACCAGCC 

rs2227584 
T 

TGGGAAACTTAGTGAGACCCTGTCTCTGCAAAAAATAAAAAAATTAGCCAGGTGTGGTAGCACATGTCTGTAGTCCTAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAG 

rs2227575 
C 

GAGGATCATAAGCCAAGGAGTTCAAGTTTACAGTCAGCTGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTAGGTGACAGAGCAAGACCCTGTCTCAAAAAAAAAAAA 
AGAAGAAGAAGAAGAAGAAGACCTGTAAGTGAAAATTGCTGGCCAGGCTCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCAGCACTTTGGGAAGCCGAGGTGTGTGGAT 
CACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGACCAACATAGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAAATTAGCCGGGTGTGGGGGTGGGTGCCT 
GTAATCCCAGCTAGTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCATTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCACCACTGCAGTCCAGCCTGG 
GCGACAGAGGGAAGA 
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rs2227555 

2e.5'utr (rs2227579) start codon 

1 GTCCCCGCAGCGCCGTCGCGCCCTCCTGCCGCAGGCCACCGAGGCCGCCGGCGTCTAGCGCCCCGACCTCGCCACCATGAGAGCCCTGCTGGCGCGCCTG 

rs2227580 

101 CTTCTCTGCGTCCTGGTCGTGAGCGACTCCAAAGGCAGCAATGAACTTCATCAAGTTCCATCGAACTGTGACTGTCTAAATGGAGGAACATGTGTGTCCA' 

4e.cds+173 

201 ACAAGTACTTCTCCAACATTCACTGGTGCAACTGCCCAAAGAAATTCGGAGGGCAGCACTGTGAAATAGATAAGTCAAAAACCTGCTATGAGGGGAATGG 
301 TCACTTTTACCGAGGAAAGGCCAGCACTGACACCATGGGCCGGCCCTGCCTGCCCTGGAACTCTGCCACTGTCCTTCAGCAAACGTACCATGCCCACAGA 

6e.CDS.-f 422 

401 TCTGATGCTCTTCAGCTGGGCCTGGGGAAACATAATTACTGCAGGAACCCAGACAACCGGAGGCGACCCTGGTGCTATGTGCAGGTGGGCCTAAAGCCGC 
501 TTGTCCAAGAOTGCATGGTGCATGACTGCGCAGATGGAAAAAAGCCCTCCTCTCCTCCAGAAGAATTAAAATTTCAGTGTGGCCAAAAGACTCTGAGGCC 
601 CCGCTTTAAG ATTATTGGGGGAGAATTC ACC ACCATCGAGAACC AGCCCTGGTTTGGGGCC ATCTACAGGAGGC ACCGGGGGGGCTCTGTCACCTACGTG 

rsl050120 rs2229301 rs2227567 

701 TGTGGAGGCAGCCTCATCAGCCCTTGCTGGGTGATCAGCGCCACACACTGCTTCATTGATTACCCAAAGAAGGAGGACTACATCGTCTACCTGGGTCGCT 
8e.cds+822 

801 CAAGGCTTAACTCCAACACGCAAGGGGAGATGAAGTTTGAGGTGGAAAACCTGATCCTACACAAGGACTACAGCGCTGACACGCTTGCTCACCACAACGA 
901 CATTGCCTTGCTGAAGATCCGTTCCAAGGAGGGCAGGTGTGCGCAGCCATCCCGGACTATACAGACCATCTGCCTGCCCTCGATGTATAACGATCCCCAG 
1001 TTTGGCACAAGCTGTGAGATCACTGGCTTTGGAAAAGAGAATTCTACCGACTATCTCTATCCGGAGCAGCTGAAAATGACTGTTGTGAAGCTGATTTCCC 

rsl050122 rsll30957 

1101 ACCGGGAGTGTCAGCAGCCCCACTACTACGGCTCTGAAGTCACCACCAAAATGCTATGTGCTGCTGACCCCCAATGGAAAACAGATTCCTGCCAGGGAGA 
1201 CTCAGGGGGACCCCTCGTCTGTTCCCTCCAAGGCCGCATGACTTTGACTGGAATTGTGAGCTGGGGCCGTGGATGTGCCCTGAAGGACAAGCCAGGCGTC 

stop codon 

1301 TACACGAGAGTCTCACACTTCTTACCCTGGATCCGCAGTCACACCAAGGAAGAGAATGGCCTGGCCCTCTGAGGGTCCCCAGGGAGGAAACGGGCACCAC 
rsl050124 

1401 . CCGCTTTCTTGCTGGTTGTCATTTTTGCAGTAGAGTCATCTCCATCAGCTGTAAGAAGAGACTGGGAAGATAGGCTCTGCACAGATGGATTTGCGTGTGG 

lle.3utr+141 

1501 C ACCACCAGGGTGAACGACAATAGCTTTACCCTCACGGATAGGCCTGGGTGCTGGCTGCCCAGACCCTCTGGCCAGGATGGAGGGGTGGTCCTGACTCAA 
1601 CATGTTACTGACCAGCAACTTGTCTTTTTCTGGACTGAAGCCTGCAGGAGTTAAAAAGGGCAGGGCATCTCCTGTGCATGGGCTCGAAGGGAGAGCCAGC 
1701 TCCCCCGACCGGTGGGCATTTGTGAGGCCCATGGTTGAGAAATGAATAATTTCCCAATTAGGAAGTGTAAGCAGCTGAGGTCTCTTGAGGGAGCTTAGCC 

rsl804874 

1801 AATGTGGGAGCAGCGGTTTGGGGAGGAGAGACACTAACGACTTCAGGGCAGGGCTCTGATATTCCATGAATGTATCAGGAAATATATATGTGTGTGTATG 
1901 TTTGCACACTTGTTGTGTGGGCTGTGAGTGTAAGTGTGAGTAAGAGCTGGTGTCTGATTGTTAAGTCTAAATATTTCCTTAAACTGTGTGGACTGTGATG 
2001 CCACACAGAGTGGTCTTTCTGGAGAGGTTATAGGTCACTGCTGGGGCCTCTTGGGTCCCCCACGTGACAGTGCCTGGGAATGTACTTATTCTGCAGCATG 
2101 ACCTGTGACCAGCACTGTCTCAGTTTCACTTTCACATAGATGTCCCTTTCTTGGCCAGTTATCCCTTCCTTTTAGCCTAGTTCATCCAATCCTCACTGGG 

rs2227574 

2 201 TGGGGTGAGGACCACTCCTTACACTGAATATTTATATTTCACTATTTTTATTTATATTTTTGTAATTTTAAATAAAAGTGATCAATAAAATGTGATTTTT 
2301 CTGA 
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AGCAATCAGC ATGACAGCCT CCAGCCAAGT AATCTGGAGT CATGAGAGCT 
TCGTTAGTCG TACTGTCGGA- GGTCGGTTCA TTAGACCTGA GTACTCTCGA 



51 
101 
151 
201 



GCTAGGGGAG 
CGATCCCCTC 
TAACCTGGGA 
ATTGGACCCT 
GTTCTGGTCA 
CAAGACCAGT 
CTGACCACAG 
GACTGGTGTC 



CAACATGAAT 
GTTGTAC TT A 
GTTTCGGGGT 
CAAAGCCCCA 
CGTTTATTTA 
GCAAATAAAT 
TC TTC TAG AG 
AG AAGATC TC 



PLAU_US 
(rs2459 
C 

CATGACGGTC 
GTAC TGCC AG 
AAGTC C TC AG 
TTCAGGAGTC 
CAATTAATGG 
GTTAATTACC 
GAAGTAGCAA 
CTTCATCGTT 



-192 0 PLAU_US-19 07 

449) 

(del) 

CCTGGGAATT TCCTGATAAC 
GG AC C C TT AA AGGACTATTG 
GCTGCAGCAT CTCTGTTTAT 
CGACGTCGTA GAGACAAATA 
GTTCTCAAAT CCAAACAAAA 
CAAGAGTTTA GGTTTGTTTT 
GGTTGGCTCT GAAGCCTATA 
CCAACCGAGA C TTC G GAT AT 



251 
301 



PLAU_us-1745 
(rs2227551) 
T 

GCATCGCTGA CTCAGTCTGT 
CGTAGCGACT GAGTCAGACA 
AG AAGTC TC T C C AG AAG AC A 
TCTTCAGAGA GGTCTTCTGT 



CCCCTGGAAG GCTGGCAGCT CAGCAAGCAC 
GGGGACCTTC CGACCGTCGA GTCGTTCGTG 
GTGGGTCACC TGCCTCCCAA AAGCTGAAAG 
CACCCAGTGG ACGGAGGGTT TTC G AC TTTC 



351 
401 
451 
501 
551 
601 
651 



GCTAACTTGT 
CGATTGAACA 
GGGGCAGAGC 
CCCCGTCTCG 
TGCCTTCCTT 
"AC GGAAGGAA 
GCAAGGCAGG 
CGTTCCGTCC 
CTAGTGGATT 
GATCACCTAA 
CCTACTGGGT 
GGATGACCCA 
AGAGATGGGG 
TCTCTACCCC 



ACTTTCCCCA 
TGAAAGGGGT 
AAAGGAGCCT 
TTTCCTCGGA 
CTGTCACTCT 
G AC AG TG AG A 
AAAATGCTGC 
TTTT AC G AC G 
GCTGGGACTC 
CGACCCTGAG 
TCAAAATGAC 
AGTTTTACTG 
GTGACAGAAT 
CACTGTCTTA 



GCAGGCAGCT 
CGTCCGTCGA 
TCCTCCTTCC 
AGGAGGAAGG 
CAGGTGGACC 
GTCCACCTGG 
AGGCCTAGGC 
TCCGGATCCG 
AGCCTCCTCC 
TCGGAGGAGG 
CCCAAGCCCT 
GGGTTCGGGA 
CACAGAATCC 
GTGTCTTAGG 



PLAU_us-161< 
(rs2227552) 
T 

GGCACCCTGA 
CCGTGGGACT 
TACCTTCCTG 
ATGGAAGGAC 
C AG AC C C AAG 
GTCTGGGTTC 
TGGGAAAGGG 
ACCCTTTCCC 
TTCCC AC TAA 
AAGGGTGATT 
GGTTCCTGAC 
CCAAGGACTG 
CTGCTATGTT 
G AC GAT AC AA 



GCCCTCGGCT 
CGGGAGCCGA 
GCACTCTCCC 
CGTGAGAGGG 
GTCCAGATTT 
CAGGTCTAAA 
CCCAAAGCCG 
GGGTTTCGGC 
GAGAGCGAGT 
CTCTCGCTCA 
ACTAGGGGAA 
TGATCCCCTT 
CCTCCAAGTG 
GGAGGTTCAC 



701 
751 
801 
851 
901 
951 



TGCCCAGAGA 
ACGGGTCTCT 
TCCTCAGGCA 
AGGAGTCCGT 
TGGAGGACAA 
ACCTCCTGTT 
ACAAGGCTCT 
TGTTC C GAGA 
GCATAATTAT 
CGTATTAATA 
GTTAAGAGTG 
CAATTCTCAC 



PLAU_us-128 
(del) 
TGCGTGTGTG 
ACGCACACAC 
GGAAGGGTGG 
CCTTCCCACC 
TTTTATTTGA 
AAAATAAACT 
ATGATGAAGT 
T AC TAC TTC A 
C TTTTTGGAA 
GAAAAACCTT 
T AAAAGG AC A 
ATTTTCCTGT 



TGTGTGTGTG 
ACACACACAC 
ATGCAGTCAT 
TACGTCAGTA 
TAAACAATTG 
ATTTGTTAAC 
AAAAC AC TAA 
TTTTGTGATT 
TGGGC TAT AC 
AC C C G ATATG 
AAC AG TG AAA 
TTGTC AC TTT 



TAT AC AC AAA 
ATATGTGTTT 
TTACACATGG 
AATGTGTACC 
TTTCTATCTG 
AAAGATAGAC 
ATACACATGC 
TATGTGTACG 
AG AG AT GTG C 
TCTCTACACG 
AATAAATCTT 
TTATTTAGAA 



TGTCTGCTTA 
AC AG AC G AAT 
TCTGTTTTTC 
AG AC AAAAAG 
AATAGAATAA 
TTATCTTATT 
ATTAAAAAAT 
TAATTTTTTA 
TTTTTAAAAT 
AAAAATTTTA 
CCTCTTATTT 
GGAGAATAAA 
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